Start crop Point End crop Point

1 MSA length = 7637 1
CAIGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC —————————— TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGGCGAGTTTAATATACGAGATCATAAGTC

CATGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC - - -~ -~~~ - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGACGAGTTTAATATACGAGATCATAAGTC
CGTGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC - - -~ -~~~ - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGGCGAGTTTAATATACGAGATCATAAGTCEBTGIEE- - - - - - TT
CATGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC - - -~ -~~~ - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGACGAGTTTAATATACGAGATCATAAGTC
CATGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC - -~~~ -~ - - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGACGAGTTTAATATACGAGATCATAAGTC
CATGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC- -~~~ -~ - - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGGCGAGTTTAATATACGAGATCATAAGTC
CATGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC - - -~ -~~~ - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGGCGAGTTTAATATACGAGATCATAAGTC
CATGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC - -~~~ -~ - - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGGCGAGTTTAATATACGAGATCATAAGTC
CATGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC - - -~ -~~~ - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGGCGAGTTTAATATACGAGATCATAAGTCHTGEEEABEHE B BTN, THRCCHTETT BT - - - - - - - - - -
CATGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC - -~~~ -~ - - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGGCGAGTTTAATATACGAGATCATAAGTCRTGEEEGET - A AN AR~ ABTEC TN THE Tt - -------
ATGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC-----=- - - - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGGCGAGTTTAATATACGAGATCATAAGT GTAARTAT - -
CATGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC - - - ----- - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGGCGAGTTTAATATACGAGATCATAAGTCRTGEEEA AR - - - - - ——AAITTTAT
CATGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC - -~~~ -~ - - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGGCGAGTTTAATATACGAGATCATAAGTCRTGEEEN - - - - -BAFBAAATEETHEEICH - - - - - - --- - - - AAATATHT
ATGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC - - === - = - - - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGGCGAGTTTAACATACGAGATCATAAGTIMTG - - - - - - = - - - - - - - -TAATATAT
CATGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCTATATAAAAAGCAACGTTGC- - - - - - - - - - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGGCGAGTTTAATATACGAGATCATAAGTC
CAJIAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC- - -« - - - - - - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGGIGAGTTTAATATACGAGATCATAAGTCIR- - - - - - - - - [ARNAAAJGH T THECTEEIE A - - - - - - TAAATARAT
ATGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC-----=- - - - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGACGAGTTTAACATACGAGATCATAAGT
CGTlAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC- - -« - - - - - - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGGCGAGTTTAATATACGAGATCATAAGTC
CGTGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC - -~~~ -~ - - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGGCGAGTTTAATATACGAGATCATAAGTC
CAJIAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC - - - - - - - - - - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGACGAGTTTAACATACGAGATCATAAGTC
GTGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC-----=- - - - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGACGAGTTTAACATACGAGATCATAAGT
CGTGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC - - -~ -~~~ - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGACGAGTTTAACATACGAGATCATAAGTC
GBGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC-----=- - - - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGACGAGTTTAACATACGAGATCATAAGT
GIGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC ---------- TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGGCGAGTTTAATATACGAGATCATAAGT
CGTGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC - - - ----- - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGACGAGTTTAACATACGAGATCATAAGTCETGHEREIEE - - - - -

------- GEGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC- - - - - - - - - -TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGGCGAGTTTAATATACGAGATCATAAGT e
ATGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAAC----C-mmmmmmm - - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGGCGAGTTTAATATACGAGATCATAAGTRRTGHENATEN- - - - -FAABNET T "CHE il - - - - - - - - - -
CATGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC- - - ----- - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGGCGAGT TTAATATACGAGATCATAAGTCIMTGTATEGAA - - TARCAAATGARCAAAACAAC GTATTE- - - - - - - - - -
CATGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC- - - ----- - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGGCGAGTTTAATATACGAGATCATAAGTC - -AAATATAT
GTGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC-----=- - - - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGGCGAGTTTAATATACGAGATCATAAGTIRETGIEEEIEET - - - - - -TAAAJATAT
GTGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC-----=-- - - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGGCGAGTTTAACATACGAGATCATAAGT
CATJJAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC- - - - - - - - - - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGACGAGTTTAACATACGAGATCATAAGTC
CGTGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC- -~~~ -~ - - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGGCGAGTTTAATATACGAGATCATAAGTC
ATPAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC- - - - - - - - - - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGGCGAGTTTAACATACGAGATCATAAGT
CATGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC - - -~ -~~~ - IAAAATTAAITCTTTITAIAAAGA-GTTTA.AIAI ------------
GTGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC - = = = = = = = = = = = = = m m e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e o
CATIIAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC - - == - - -~ - - TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGACGAGTTTAATATACGAGATCATAAGTC
CATIAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTIGC ---------- TAAAATTA----TTTTTAAAAAGACGAGTTTAATATACGAGATCATAAGTC
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGACGAGTTTAATATACGAGATCTAAGTC
THT A TTHEA T THAAATTATAATEGRATGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC - - = - = - oo s s e m ot ot oo

TIT’A-T.A-T.TIA.A!IG ----- TGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC = = = = = = = = = = = = = = = m m e e e o e @ e o e e e @ m e @ e e e m e o e o e @ e e e o e @ e m e @ e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e -
----------------------------------------- GAGTRECATRAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAGCAACGT TGC - = - = - = - o x o s e ettt oo
------------------------------------------------- T oo e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e -TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGACGAGTTTAATATACGAGATCATAAGTC e e e
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGGCGAGTTTAATATACGAGATCATAAGTC e e e
ATGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAAAAAGCAACGTTGC
ATGAATTATGTGACCGCCATATACAGGTGTCATATATAJAAAGCAACGTTGC

-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- TAAAATTAATT - -TTTTAAAAAGGCGAGTTTAACATACGAGATCATAAGTC T-A-A1AIAAATITT ACRATTT - - - - ATARBAT
-BA TT T

-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- TAAAATTAATTCTTTTTAAAAAGGCGAGTTTAATATACGAGATCATAAGTCITG———————— AAAT c e -----TAAATAT- -
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2d_uf.bed g 1.bed fm_1.bed O O bcIn.fa_aln.fa cl.fa_gs.fa ce.fa

size: 7637bp; fragments: 322; full length: 36 (>=6873.3bp)
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057.fasta.b.bed_uf.bed g 1l.bed fm_1.bed O O bcIn.fa_aln.fa cl.fa

size: 7937bp; fragments: 323; full length: 35 (>=7143.3bp)
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TE: md_5. family_7057 Before TEtrimmer 7468 bp

size: 7468bp; fragments: 304; full length: 36 (>=6721.2bp)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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Before TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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[E consensus before TEtrimmer (bp)

Dotplot

(windowsize = 25, threshold = 50.00 10/10/25)
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