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AAAAAAA T AC T T T T T T - - T T T A T CC T T T T - AGTGT AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAAGTGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAGTGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGT AGGT - - - - - AAGC T AAA TGT - A T AA
GA - A T T C T T AAA TGGGT TGT T CA T A TGT T T A T A T T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGGGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT AA T - - T T TGAA T AAAAA T - A T T CC
A T A - - - - - - - - - - - - - - - T T T T CCGT A T T A - - - - T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T C T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCA T TGGGGT AACGA - - - AAGT ACA T ACGGT CGC
- - - AAAGA T T AC TGT TGT T T TGT CA TGT C - GACA T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T CGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T CGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T AAA T TGT CGCAGC T T T C T AAAAAA T T T TGCAA T T T CAACA TGGCGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT AA T CA - - - AAA TGAAAC T T A T T AC
T A - GAGACA T AA TGT T - GC T T T CAACCGT A - - - - T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAACA TGGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGA T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT AA T - - - - - GAC T AGAAC T T ACCC T
GAA T T T T AAAAA T CGA T - C T CACC T A T T T - - - - - T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAA T T T T T T AGAAAGC TGC T ACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT A - - AA - - - CAGCAAACCGT - - - T C
AAAACCAAA T AAAAGC - T CCC T T CC T AACAC T A T T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAA T T T T T T AGAAAGC TGCAACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T A T CAGTGGT CGCAGC T T T C T AAAAAA T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT AA T - - T T T AAGTGGAA - - - AGAAA
AAGAA T AGAAAC T AAGC T C T T A T T A T T T C - T AGT T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAAC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T A T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT AA T - - - - - GAAAGGAAGCAAA T AA
AA - CAGT C T CAGT CA T C T TGT AGT T CGCGA - - - - - AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAACGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT AAAAA T T T AA T T AAAAA T A - C T T C
AAA T T TGAA T T T T TGT - C T T T T T T A T CC T - CAAA T AGGCCAGCGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T TGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAAA T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT A - - AA T TGTGACAAAA T C T T A T C T
AAA - - - - - - - - - - - - - TG - - - - - - - - - - - - C T A T T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T T AAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAA TGT T T TGCAA T T T CAACA TGGT AAA TGT CA T AAC TGCAC TGTGGT A - - - - T CCAGGC TGAGAC T AAAC T
AAAAACAGAGGA T AGT - T T AAGT T A T T CGA - - - GT AGACCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGAC T A T TGAAAA T AC T T - - - - - - - - - - AAC T A TGT T CAA TGGACGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT AACAA - - - AA T T AAAAAA T - - - - -
AAA - - - - - - - - - - - - - TG - - - - - - - - - - - - C T A T T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T T AAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAA TGT T T TGCAA T T T CAACA TGGT AAA TGT CA T AAC TGCAC TGTGGT A - - - - T CCAGGC TGAGAC T AAAC T
AAA T T TGT AAAA TGA T - A T T T AACGT T T T - GC T A T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T T AAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGAAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA T CGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT A T T T A T T T - - - - - - - - - - - A T AGG
AGA - - - - - - - - - - - - - - - T T TGC T AAA T T - C T AGT AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAAGT T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGT
- - - T ACAA T CCC T CA T - - CA T CACAA T ACAC T T A T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T - AGAAAGC TGCGA T CA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT A - - AC T T T AAA T AAA TGGA - AA T T
GAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T T T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT A T T - - - - - GAAAGGAA T T - - T T T T
T A - GA T CAA T AAC T A T T T T T T A T T AA T T T A T T T A T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT C - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT AAAAA - - - - - - - - - - - - - - A - GCG
AAAAA T AAA T AA T ACA - - - - - - - - - - - - - - GT A T T AGCCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGAC T A T TGAAAA T TGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT A - - AA - - - - - - - - - - - - - - GGC T A
- - - AA TGAA TGT TGA T T T T T T A T AA T T T T AGAGT T AAGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAACA T T T T T AGAAAAC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT AAGA T - - - - - ACGACAC T A - T CAA
GT - AA T T T C T T T T CGC - T T T T AAAGC T T T AC TGT T AGACCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T TGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCGGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGAGT AA T AA T T T - - - - - - - - - - - GT T A T
GA - GA T TGA T T A TGAA T T T TGA T CACAGCA T T AA T AGGCCAGT ACAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAA T T T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT AA T AA - - - GAGT AAAGT CA - T A T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - GT TGACGT T C T T T A T T T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGAAAAAAA T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGGAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAAA T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCACCGGGGT AGT - - - - - AAA T T AAC TGT - GTGA
AAAAAGACAGC T T T A T - CC T AC T CGT AA T A T A TGT AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGT TGCAACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAAA T T T TGCAA T T T CAACA TGA TGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT A - - - - - - - GAA T - - - - - - - AACGA
GGA - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - CCAA T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT AA T AA - - - AAA TGAAAC T T T T T T T
AACCA T T T T CA T T TGT C - - - - - - - - - - - - - T C TGT AGGCCAGTGCAAA TGA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT A - - C T - - - AACCAGT A T T A - GT T T
GA - TGACAAC TGT TGT T T C T TGC T A T AC TGAA TGT AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC T T TGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT AA T T A T T TGAA T AAAAAA T A T A T C
- - - - - - - - - - - - - - - AC T T T CC T TGT - - - AAAGGT AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T A T C TGCAC TGGGGT A T T AA T T TGCA T AGGCAGCAAAA T
AA T - - - - AA T T T T AAA - T C T T T T T A T - - - - GT A T T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGA T CA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAACA T T T T TGCAA T T T CAACA T AGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT AA T AC T ACAAA TGAAAA TGAAAA T
GGACA T - - - - - T T C T A - - T T C T T CAGT AC - A T A T T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGA T CA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAAA T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT AACA - - - - GA T AGAAA TGAA T T AG
GAA - - - - - - - - - - - - - - CC T CAA T AGA T T AGAAGCACAAGAACACAA T TGCAA T TGAA T T TGCAAAA T T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAA T T T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAAC
AA - AAA T AAGGAA T AGT T CC T CGGAA T T CA T T AA T AGACCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGAAC TGGGGT AA T AA T T T AAA T AAA T C T A T A T CA
AA - GAAGT AC T T T AAAACAA T AGCA T TGAA - - - - - - GGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGGAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT A - - GA - - - AGGCAGAAAAA - - - - -
GAA T A TGC T T A T T T AGT T A T T A T C T T T T T - T T AA T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT A - - AA - - - T AAAAAAACGT - GA T T
AAA T AAAAA TGT T T AA - T - - - - - - - - - - - - GT T A T AGGCCAA TGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAA T A T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAAA T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT A - - - - - - - GGT T CGAA T CC T A T T T
AA - GT A T C T CA T T CAA T - GACA T T A T T T T - CC T A T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AA T T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAAAGT CA T A T C TGCAC TGGGGT AAAAA T T T AAGT AAAAGC T - C T T T
AA - AAAGAA T T A T T A T T T T TGT CCAAGGGA - - - - T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAGAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGTGA T AA - - - GAGT AAGAGT - - T AA T
AA - AAAGAA T T A T T A T T T T TGT CCAAGGGA - - - - T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAGAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGTGGTGA T AA - - - GAGT AAGAGT - - T AA T
GT AAACA T CCGT C TGA - T C T CAC TGAGGTG - T A T T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T A T - - - T CAAA T T CAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT AA T AA - - - CAA T AAAAAGC - - CAG
GA - AA T T TGGAGT AAC - T - - - - - - - - - - - - - T TGT AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAAA T T T TGCAA T T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGGGT CA T AA T T T AAACAAAAGC T AAGGC
- - - - - - - - - - - - - - - - - GT TGA T T A T AC T A - AAGT AGGGCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGT TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGA T A - - - - - - - AAACAAAA T A TGAA T T
GA - CA T AAACC T T T T C T C TGC T T TGT T T C - - T T A T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T CGCAAAA T T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA TGT T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGAG - - AGGT TGGT T AAAGT C T - T T T A
GAAAA T T A T T T CCAAGT T T T T T T CGT T C T - AGT A T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC TGT T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAA T T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT A - - AA - - - AAACAAAAAC T AAGGC
GGTGA TGGAGGC T CCA - T T T TGT T AGCA T - - A T A T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAACA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T C T T TGCAA T T T CAACA TGGCGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT AA T A T - - - - GGT AAAAGGAAA T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T AC T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGAC T A T TGAAAA T AGTG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAAAA T ACAACACGTGT A T T AAAAAAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T
GA - AGGACA TGGCCGC - T CA T A T T T T T T TGCGT A T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT T A T AAC TGCAC TGGGGT A - - AA - - - GAACC T CGCCAAAA T T
AGGACA T CACGCCCA T - - - - - - - - - - - - - - T CA T T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA TGT T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAAA T - - - - - - GT T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AA T T ACC T T A T CA TGGC - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T C
AA - AC T AGGT C T TGAA T T AA T A T AA T AA T A T T A T T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGT AAAAA T T T T - AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT TGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGTGT A - - - A - - - GAA T AAAAACA - AA T T
AGGGAAA T T AGCC T CG - TGCGCC T T T AA T T AAAC T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGCGAA TGT CA T AAGTGCAC TGGGGT AA T TGC T T AGAAACAA T AGA - - - -
- - - AAAGAAGA T T T CG - - T T T CC TGCA T T - T T AA T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGT AAAA T T T T T T AGAAAGC TGCGACCC T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT T A T AAC TGCAC TGGGGT A - - - - - - - - - - T AAGAC T CGAGGA
AA - GG - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - GT AACAGT AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGCGAA TGT CACAAC TGCAC TGGGGT AA T - - - - - GAA T CAAA T CC - GTGG
ACAGTGAGAGGC T T T A - T - - - - - - - - - - - - - A TGGAGAC T CA TGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCCAAA T T T T T T AGAAAGC TGCGACCGT AGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGCGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT AA TGT T T TGGGT AAAAAA T AGCGA
AAA - - - - - - - - - - - - - C - T T T T T T A T A T T - TGT A T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT A - - - - - - - GAA T AAA T T CAAC T T C
T A - AGA T AA T AC T AAA T T A T T T T T A T T T T AC T AA T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGGCCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAAC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGCGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT AA T A - - - - - - - - - - - - - - - AA T CA
- - - - - - - - - - - - - - - - - C T T CCAAA T T C T - T T T T T AGGCCAA TGCAAA T AA T T T TGAA T T TGT AAAAA T T T T T AGAAAGC TGCCACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AGCCACC T T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGA TGT T T T T A T T AC T T T A T T ACCAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T C
CAAGA TGAA T AGGTGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGT AAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT A T T A T T T TGT A T AGAAC T AAA T T T
GAACA T AGC T T T T CAG - - T T T T T T AA TGT - C T T T T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAA T T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGACAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAAAAA T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA T A T CA T AAC TGCAC TGGGGT A - - AC - - - GAA TGAAAA - - A T CGT
AAAAAACAGCA T T AAC T T CGT T T CACA T T A - T C T T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CACCA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT AC T - T T T T AAACAGAGCAG - AAA T
A T AGAACAACA T T T AA - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGA T CA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGCGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT AA T C T T A T TGGT T T AA TGGACCGT
ACAAGCACCCGAC T A - - - T T CAGT AGA T TG - - - - - - - - CCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CA T CA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT AGT AA - - - TGGT AAAAC TGA TGT A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAA T T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAA T A T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT T AAA - C TGCAC TGGGGT AA TGA - - - AAA TGGAGAGC - T CAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T AA TGT TGT AGCAA T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGT AGC T T T C T AAACA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAAAGT CA T AAC TGCAC TGGGGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGA
GCAAGTGAAAAA T AAC - T A T T T C TGCA T T A T A T A T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAAA T TGCAAAA T T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T CGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGTGAA TGT CA T AAC TGCAGTGGGGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T
AA - AA TGC TGACGCAA - - T CA T T T A T - - CGT T T A T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT A - - AA - T TGAA T AAA TGA T - CGAA
- - - A T AAA T CAC T T AA - - - - - - T T A T T T T - C T AC T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AGC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T TGTGCAA T T T CAACA TGGTGAAAGT CA T AAC TGCAC TGGGGT AA T - A - - - - - - - - - - - - - - - CC T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAAC - - - A TGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGGC - - - - - - - AGACAGAAGGCGCAGA
- - - AAAAAAAA TGCA T T - T T TGT - GT A T TGACA T T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGTGGTGT C T CA T T TGAC TGGAAGGT A T - A - - - ACAAA T AA T T T A T TGC
AAG - - - - - - - - - - - - - CCC T T CACACCCC T CC T A T AGGGCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAA T T AGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AAAAAA T A T AAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T
GGAA T T TGACGGT T T A T T T T CC T CA T T T T - C T T T T AGGCCAGTGCAAA T T A T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AA T T A T T T T CAA TGGT CGCAGA T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CA T CA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT AA T AA - - - - - - - - - - - - - - AGCGT
- - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T T T CACCA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAA T T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT A - - - C T C T AAA T A T C T TGA T AAGT
AAAAAGT AAAA T T AGA - C - - - - - - - - - - - - T T T T T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGT A - - - - - - - - - - CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT AA T AG - - - A T A T AAAA T T CACGAG
GT T AAAA T A T A T T TGT - T - - - - - - - - - - - - CAA T T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGTGGCGC T T T TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AG - TGT A T AAAA T AGA - A T T CA T T A T TGT - GT T A T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA T - - - - - - - - - - - - AAC TGCAC TGGGGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA - CAA T CCAGA T T T T A T C T T C T TGGAACA T CAA T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGGAAAA T T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAGT A TGT A T T C T TGT - A - - - - - - - - - - - - T T CA T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGT AC TGGGGT A T T - - - - - AAAAAAAA T CAAA T T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAA - A TGGTGAA TGT CA T AAC TGT AC TGGGA T A - - AG - - - AGAGAA T A T T C - AAGA
AA - AAACA T T T TGA T T A T A T A T C T ACAGT A T T CGT AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGAC T AC TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAAGA - GGA T AGT T A T T T T T T A TGA T T T C - C T AA T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT AGAAGT CA T A T TGACA T CAAAA T - T CAA - T T AAA TGAAAC T T CA T C T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGCGAA TGT CA T AAC TGCGA TGGGAACA TGA - - - - - - - - - - - - - - AAC T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - GT TGA TGT T T - - TGC T T TGC T C TGT T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAACGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT A - - - - - - - AAA T AA - - - - - - T T AA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAAAGT CA T AAGTGCAC TGAGGT A - - - - - - - - T A T AAACCC T A - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA T AGTGAGTGT CA T AAC TGCAC TGGGGT A - - - - - - - AGACGAAAAG - - T CA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAAC T T T T T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGCGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT AA T AA - - - - - - - - - - - - - - AA T C T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT AGT - A - C T AAA T AAAAG - - AAGGG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T A T T A T AAC T - T A T T A - - - - - - - - - - - - T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAAA T AACAAA T T T T T A T T T CA T T A - - T A - - - AAA T AACA T AC - - - AA
- - - GAGCGACGT C T - - - T - - - - - - - - - - - - T A T A T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA TGT T T AGAAAGC TGCAACCAC TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AC T A T A T T CAAAGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAA TGGGGT A - - - - - - - - AGTGAAA T T T - T AC T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAA T T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT AGCAC - - - GCA TGGGGCC T C - - - -
- - - GAAAAAAAC T AA T T - GT T A T T AC T T T - - - - - T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T CGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - C T CAAGAACAGT - - - T A T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGCCGCGACCA T TGAAAA T AGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGT AAC T A T TGT AA T TGT - T T A T CA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T A T - - - - GT ACA TGAC - - - - - - - - A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA T CGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T T ACAA T T T CAACA TGGTGAA T A T CA T AAC TGCAC TGGGGT AA T AA TGACGGTGT AAACGAAAA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT A - - - - - - - AGACCGAACA T A - CGT
GAACA T AGC T T T T CAG - - T T T T T T AA TGT - C T T T T AGGCCAGTGCAAA T AA T T T TGAA T T TGCAAAA T T T T T - AGAAAGC TGCGACCGT TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGAGAA TGT CA T AAC TGCAC - - - - - - - - - T A - - - - - - - - - - - - - - CA TGC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGTGAA TGT CA T AAC TGT AC TGGGGT A - - AA - - - GAAAAAAAA T T AAA TG
- - - AA TGAA T A T - - - - T - T T T T T CGT T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAAA T T T T TGCAA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT AA TGG - - - TGGT T AAA T TG - CGC T
GA - AACCC T CAC TGGA T T T T CC T CAC - GT AA T AGT AGGCCAGTGCAAA T AA T T T CGAA T T TGCAAAAA T T T T T AGAAAGC TGCGACCA T TGAAAA T AGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T A T T T T CAA TGGT CGCAGC T T T C T AAAA T T T T T TGT AA T T T CAACA TGGTGAA TGT CA T AAC TGCAC TGGGGT A - - AA - - - AAACAAAGGAA - GA T A
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TE: rnd_5_family_2754.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_ce.fa_se.fa_cel.fa_cer.fa_gs.fa_bc.fa
 size: 2390bp; fragments: 1182; full length: 52 (>=2151bp)
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