Start crop Point End crop Point

1 MSA length = 1897 1

AACGGTTTTATTTAJCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT - - - - - - - - - - TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTATT - AfjT
TT@TTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACIGTATTTATTTATTTGT - -« - - - - - - - TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTTTT - - - -
TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCGTACGGTATTTATTTATTGT---------- TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTATT - - - - (NGEEENGE M ~ EETNE \BET - - - ---------
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACT TAAAAGT TTTTTTACCGAT T T T T TAT T o o s o s o s o s e o e o e o e o e e e o e o oo e imemim oo
TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTG T == -------- TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTATT-AT- GG CiETREEE - - - -----------
-------------- -AnBG TH-ATT-WATETRT TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT ----------TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAA-GTTTTTTTACCGATTTTTTATT-A}- e
G ABA T TTETABTG- AAGTGARATT-GTTATATGT TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTG T == ------- - TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTTET -AT - TETAGTAARABAATAA GGTT 16T T7-----------
--------------------------------------------------------------------------------- ARIGTATTTATTTATTTGT - - - - - - - - - -TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTATT-ATT e
------------------ TTCERGCE-AT--@ATE BT TEEE TEERETH 1T T T TAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT -« -« -« - --TTTCATGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTT -TACCGATTT -« === -- e e e
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTT TRBABIIARTT- - - - - - c oo
------------------------ GACCIBBATTT AT BT TTET TTHT----------TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGT TTTTT-ACCGAT TTTTTATT T - - @ cmm s et e e e e e e oo
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTAT - - - - -
TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT == ----=--- TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAATTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTAT-JfT7
TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT === ---=--- TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACGATTTTTTTT - --T
TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTAT T TAT T TAT T TG T = = = = = = = = = = & & @ o m o o m o e o e f e o e o e o e m e o e ot m e m e o e o e m e m e o e o e ottt ot ettt ottt ot o oo oo oo e o e o oo mm oo mm oo oo
TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTAT T TAT T TAT T TG T = = = = = = = = = = @ & & o m o o m m e o e o e o e o e o e o e o e ot m e m e o e f e m e o e o et e e et ettt et ettt ot ot ettt o et oo i oo mimo oo mem oo oot
TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTAT T TAT T TAT T TG T = = = = = = = = = = & & @ oo o o m o f o e o e o e o e o e o e o e o e m e m e o e o e m e m e o e m e ottt ottt ottt ot ottt o et oo oo o oo mo oo oo oo s
TTRTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATT -GBTTGT - - -« - - - - TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTATT-ATT ARATAAR  TAEE- - - - - - - - -
------------------------------------- ARG TABE TRB T TATTTT----------TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAATIBETTTTTABRGATTTTTTT------ e e e
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTTT----T ACTERA- - - ------------
TTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT - - - - - - - - - - TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACT TAAAAGT TTTTTTACCGAT T T T T T T T T o m o s o s m s s m e o e o e e e o e e e o e oo mmimemem oo
TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT T == -------- TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACT TAAAAGT TTTTTTACCGART TTTTAT - <« o s m o m e e e
TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT T == -------- TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTAT----THIEECCH BNCEH FEill - - - - - - ------- - -
----------------------------------------------------------------------------- A CGGTATTTATTTATTTGT----------TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTAT - - - - - e
GrARA G AR T A B TEAABTT AATTAET TBTTTAAACGGTTTTATTTAGCTIGACCCGTACGGTATT -« - = TATTTGT ==« -« - - - - - @1 TCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTBACCGATTTTTTAT - - - - - ATTCGAGAGT TGATATA AA - - - - - - - - - - --------
--------------------- -ATTHA - TTTTTAAACGGTTTTATTTBGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT - -« -~ -TTTCABTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACT TAAAAGT TTTTTTACCGAT TTTTTAT < =« o s s m o m o s e e o m oot oo e
GrABRTAT T TTAABTE-AAT -ATTAAA TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT === -« =-=- - TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTACRGATTTTTTATT- - - -
TTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT - - - - - - - - - - TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTJTTTTTACCGATTTT/T---T-- -

TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT == === -~ - - - TTTCAGTCACATAAGATAAAACCGTTTAACT TIAAAGT TTT T T TACHGAT T T T TTAT T -« o x o s s m s e e e

TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT == ===~ - - - TTTCAGTGCACATAABATAAAACCGTTTAACTTAAAAGT TTTTTTACCGAT T TTTTAT T -« o xmm s mmm e e e

TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT - === -~ - - - TTTCAGTGCACABAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTAT T T« o x s m o m s m s m e e e e

TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT - ===~ - - - - TTTCAGTGCACATAAGATAAAACHGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTATT - - - -

TTrTAAACGGTTTTATTTAICTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT ---------- TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTATT - - - -
T

TAATG

IAA.A-TAI!—AATT

- - - - AAAT

TTRTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT -------=--- TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGAT TTTT TAT - - - - - - - o mm s s o mm e e o mm e s mmm s o mmm oo - -
TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTG- === ------- TTTCAITGCACATAAGATIAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATITTTTATTT - - T_AIG_TI """""""

TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTATTTGT - - -------- TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACT TAAAAGT TTTTTTACCGAT T TTTTATT -« -c o e
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGT TTTTTTACCGAT TT T T TAT = - = = = = m e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e o
TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATT----TATTTGT - --------- TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTITTTTI—IT—_A_T ---------------
TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT T === - == -~ - - TTTCAGTGEACATAAGATAAAACCGTTTAACT TAAAAGTIT TTTTACCGAT T T T TTAT T = o - am o m o e e e oo e e
TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCIGTACGGTATTTATITATTTGT ---------- TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTAT - —GTT_AIG-
TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT T === === -~ - - TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACT TAAAARBETTTTTACCGATTTTTTATTTAG- - - - - - - s e e oo
ABTT-AARETECTERAAT TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT T === - == - = - - TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGT TTTTTTACCGAT TT T T TAT T - - - - = = m e m e e e e e e e e e e e e e e e e e e o
- —AAI!TITT!IG— TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCIACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT ---------- TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTATTI— - —_AIA-
------------------------------------------------ TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT ----------TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTBACTTAAAAGTTTTTTTACGATTTTTTATT
------------------------------------------------------- AAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT - - - - - - - - —TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTATT—AT—_AIA-
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTT-ACCGATTTTTTAT

TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCIIGTACGGTATTTATTTATTTGT - - - - - - - - - - TTTCAGTGCACHTAAGATAAAACCGTTAACTTAAAAG-TTTTTTACCGATTTTTTATT - - - -

- - -BECEBE TR TARGE TAATT

- - TTABAT
AAIT—AAT

TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTG T = == === - = = - TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTATT---T
------------------------------------------------------- AAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT ----------TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTATT-AT-
TR’----- TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGIACGGTATTTITTTATTTGT ---------- TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTITTTTTACCGATTTTTTAITT——T
CTTATTGAT TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTIGT ---------- TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTATTT - -
AT THRTTTTEAT TTITTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT ---------- TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTTTT-ANT
.ECAT CTAG- - - - -
TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTG T = - === - - = = - TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTTTTTAT-
TTTTTAAACGITTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTT————GT
------------------------------------------------------- AAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT
TTTTTAIACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT
TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT T == = = = = = = - - TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTT-A N -
TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTG T = - = === = = = - TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTT T-- - - -
.T.AITT.A-—AATT-ATIGAIT TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTG T - - = -- === - - TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTATTTGT
--------------------------- A--AAATIITEC-------- - - BBTTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTG T ----------TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTATT - - - -
T

TTTTTAAACGGTTTTATTTIGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT ---------- TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCITTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTAT -----------------------
TTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT ----=------ TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTT—ACCGATTTTTIATTT———
TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT ---------- TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTTT - - - - -

.22'22 AAARIGTRITT - - - - - TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT ---------- TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTA

TTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT == -=-«- -« - TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTT T === «= =~ -
TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT === - ===~ - TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTTTTTGHET
TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT === === ==~ - TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTAFATTTTITTTTTAIT

CG
AATI T T TTTAAT GBI - - - - - - - - - = - = = = = = = = = = == %@ e @ e m e m ot e e e e e aeaeieaaaaaao TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTATT

------------------------- AATT TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT - ---------TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTAAAAGTTTTTTTACCGATEEITR- - - - -
--------------------------- A -« ----TTTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT -~ -------TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTACCGATTTTTTATT

e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e bbb bbb e e e e e e e oo BATTHTAR- - - -

-------------------------------------------- TTTTAAACGGTTTTATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTRTTTGT - - - - ---- - -TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCGTTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTTTTTGT

TTTTTAAACGGTTTJATTTAGCTCGACCCGTACGGTATTTATTTATTTGT - -« - - - - - - - TTTCAGTGCACATAAGATAAAACCIITTTAACTTAAAAGTTTTTTTACCGATTTTTTAT - - AT -
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1.bed_fm_1.bed 0 0 n.bed g_1.bed fm 2.bed 0 0 bcln.fa_aln.fa After TEtrimmer 1897 bp

size: 1897bp; fragments: 4828; full length: 13 (>=1707.3bp)
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g _1.bed fm 1.bed 0 O n.bed g 1.bed fm 2.bed O O bcin.fa_ali
size: 2197bp; fragments: 4825; full length: 0 (>=1977.3bp)

divergence to consensus (%)

12

10

|

_J

I I I I
500 1000 1500 2000
TE consensus (bp)

coverage (bp)

2000

1500

1000

500

After TEtrimmer Extended plot Blue lines are boundaries

][

I I I I
500 1000 1500 2000
TE consensus genomic coverage plot (bp)

TE consensus self dotplot (bp)

500

2000

1500

1000

4 N

500 1000 1500 2000
TE consensus self dotplot (bp)

No TE domain detected

500 1000 1500
TE consensus structure and protein hits (bp)

I
2000




divergence to consensus (%)

TE: md_5, family_2575 Before TEtrimmer 1434 bp

size: 1434bp; fragments: 4367; full length: 16 (>=1290.6bp)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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Before TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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[E consensus before TEtrimmer (bp)
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