Start crop Point

1 MSA length = 7596
CATGTGTTATACAAC TCCATTGA ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - ------- TAATAAATAA
TGTGTTATACAAC TCCATTGA ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - --=----- TAATAAATAA
AAT - - -TTEICATGTGTTATACAAC TCCATTGA ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - ------- TAATAAATAA
AAATTTTTT CITGTGTTATACAAC TCCATTGA ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - ------- TAATAAATAA
--------------------------------------- ATGTGTTATACAAC TCCATTGA ATATTAAAIAGACTTTAATIC——————————TAATAAATAA

A AMTHEC ARBGCERTEEAAARMTTTTTEGETATGTGTTATACAAC TCCATTGA ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - ------- TAATAAATAA

A“TIT‘A!AITIAAG ---T TICGTGTTATACAAC TCCATTGA ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - ------- TAATAAATAA
CATGTGTTATACAAC TCCATTGA ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - ------- TAATAAATAA
CACGTGTTATACAAC TCCATTGA ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - ------- TAATAAATAA
CATITGTTATACAAC TCCATTGA ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - --=----- TAATAAATAA
CATGTGTTATACAAC TCCATTGA ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - ------- TAATAAATAA
TATGTGTTATACAAC TCCATTGA ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - ------- TAATAAATAA
CATGTGTTATACAAC TCIATTGA ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - ------- TAATAAATAA
TGTGTTATACAAC TCCATTGA ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - ------- TAATAAATAA
CBTGTGTTATACAAC TCCATTGA ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - ------- TAATAAATAA
CATGTGTTATACAAC TCCATTGA ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - ------- TAATAAATAA
TAATAAATAA
ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - ------- TAATAAATAA
ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - ------- TAATAAATAA
ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - ------- TAATAAATAA
ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - ------- TAATAAATAA
ATATTAAAAIGACTTTAATTC ---------- TAATAAATAA
ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - ------- TAATAAATAA
ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - ------- TAATAAATAA
ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - --=----- TAATAAATAA
ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - --=----- TAATAAATAA
ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - ------- TAATAAATAA
ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - --=----- TAATAAATAA
ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - ------- TAATAAATA
ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - ------- TAATAAATA
ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - --=----- TAATAAATAA
ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - ------- TAATAAA.A
ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - ------- TAATAAATAA
ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - --=----- TAATAAATAA
ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - ------- TAATAAATAA
ATATTAAAAIGACTTTAATTC ---------- TAATAAATAA
ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - ------- TAATAAATAA
ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - ------- TAATAAATAA
ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - --=----- TAATAAATAA
ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - --=----- TAATAAATAA
ATATTAAAAAGACTTTAATTC- - - --=----- TAATAAATAA

AARTTT-TT
AAGT - - -T

CACGTGTTATACAAC
ATGTGTTATACAAC
CBTGTGTTATACAAC
TATGTGTTATACAAC

_________ TGTTATACAAC
_____________________ ACGTGTTATACAAC
TATGTGTTATACAAC
Bl lcTTaTACAAC
________________________________________________ ATGTGTTATACAAC
CATGTGTTATACAAC
ABMlTGTTATACAAC
CAI!TGTTATACAAC
CATGTGTTATACAAC
CACGTGTTATACAAC
CATGTGTTATACAAC
CACITGTTATACAAC
CITGTGTTATACAAC
CATGTGTTATACAAC
CATGTGTTATACAAC
TACGTGTTATACAAC
TATGTGTTATACAAC
CACGTGTTATACAAC
TGTGTTATACAAC
TACITGTTATACAAC

TCCATTGA
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TCCATTGA
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TCCATTGA
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TCCATTGA
TCCATTGA
TCCATTGA
TCCATTGA
TCCATTGA
TCCATTGA
TCCATTGA
TCCATTGA
TCCAITGA
TCCATTGA
TCCATTGA
TCCATTGA
TCCATTGA

TTTTTTAAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAGTTGAGTCABG -AAAAATTERTTEA
TTTTTTAAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAGTTGAGTCA
TTTTTTAAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAGTTGAGTCAC--------

TTTTTAABBACABTTTGETCAGTTATTHAAAGTCEEC TRET - - - - - - - -

TTTTTTAAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAGTTGAGTCAC.GAAAA— --TTHT
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End crop Point

!

TTTTT-MAAAACAGT TTGTTCAATTATTAAAAGT TGAGTCATG - = = @« - s wm o s oo oe e oo m oo oo oeoooocom oo
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TTTTTTAAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAGTTGAGT
TTTTTTAAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAGTTGAGTCAT - TA
TTTTT-
TTTTTTAAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAGTTGAGTIAC—TAAAIATTIIFI
TTTTTTAAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAGTTGAGTTAT - - - - AAATART

TTTTT-
TTTTT-

AAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAG
AAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAG
AAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAG
AAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAG
AAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAGEMGAGTTATG - - - - - - - - - - -
AAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAG GAGTTICG ..............................................
AAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAGTTGAGTCATG-----------
AAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAGETGAGTCACG------ - -
AAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAG GAGTCATITAI ----------
AAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAGEGAGTCATG - - - - = = = = - - o o o oo oo - - -
AAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAABT TGAGTTATG - - - = = = = = = - - = o - - - - -
AAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAGTTGAGTCATGTAA----T
AAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAG GAGT1TGTGA --------
C

GAGTBETG- - - - - - -

TGAGTCATG-=--=----“““«“««««----

GAGTCITGTAAIAAAAITT-T

TGAGTTATG---=---=“““«“««««----

AAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAGETGAGTCETG------ - -

AAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAA TTIAGTCATGTAA

AAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAGTTGAGTCAC--------

AAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAGTTGAGTCAC--------
AAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAGTTGAGTHATGTHEA

!IT—I!A A

A

GT
AAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAGTTGAGTTATI—AA —————————

AAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAGTTGAGTC T——AAAAGI
AAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAGTTGAGTTA

G-AAAAATTHRTTEA
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TTTT--AAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAGTTGAGTCATG- - - - - - - -
TTTTTTAAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAGTTGAGTCATG- - - - - - - -
TTTTTTAAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAGTTGAGTTAC- - AAAJGTT
TTTTTTAAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAGTTGAGTTAT - - AAAAATT
TTTTTTAAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAGTTGAGTCAT - TAAA

TTTTTTAAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAGTTGAGTIET - - GAI!
TTTTT -

AAAAACAGTTTGTTCAATTATTAAAAGTTGAGTCAC--GA-----






2d_uf.bed g 1.bed fm_1.bed O O bcIn.fa_aln.fa cl.fa_gs.fa ce.fa
size: 7596bp; fragments: 741; full length: 77 (>=6836.4bp)
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267.fasta.b.bed_uf.bed g 1l.bed fm_1.bed 0 O bcIn.fa _aln.fa cl.fa
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size: 7896bp; fragments: 625; full length: 73 (>=7106.4bp)
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TE: rnd_5 family 2267
size: 5613bp; fragments: 466; full length: 56 (>=5051.7bp)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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Before TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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[E consensus before TEtrimmer (bp)

Dotplot

(windowsize = 25, threshold = 50.00 10/10/25)
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