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C T C T T TGT C T CCGT T A T T AAA - - AGT A T T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT A T T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - - - - - T C T T AACA T A T T CAAAAA T TGC T AC T ACAC - - - C T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGGCCCCCCAC TGA T TGGAC T A T - - - - - - - - - - - - - - - -
T TGTGTGAACC TGT A - - - - - - - - - - T AA T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAA T A T A T T AAAAAA T T A T T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGT CC T AGAA T T T T T T T T T A T T AACA TGAGT AGA T T T T AA - - - - - - - - -
- T A TGT AAA TGGAAG - - - - - - T T AA T T T T AGT CCAGT CAGTGGAGTGT T T TGACA T ACAAAAGA T TGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AA T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T AAAGGCCCC TGGT TGGT TGAACGGGC T AGCGA - - - - - - - - -
C T A T T T AAAAAA T T A - - - - - - - - - - AAACAGT C T AGT CAGTGTGGTGT T T TGCCA T ACAAAAAGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T ACGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCA T C T T T TGT A TGGCAAAGGCC T A T AC TGGCCCCCCAC TGA T TGGAC T AAAA T T TGAA T - - AAGCC
T CAA T T AAGAC T T - - - T T AAA - - - - - - - T AGT CCAGT CAGTGGGGCGT T T TGCCA T ACAAAAAGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT CGT T AAGA T - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAA - AA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGG - CCCCCAC TGA T TGGAC T A T AAA T AAAA T T T AA T AA
TGC T T T AAA T A T T T T - A T AAA - - - - T T A T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A T A T TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGCCAGAGGCC T A T AA TGG - CCCCCAC TGA T TGGGC T A T T AA T AGGA T - - CGA TG
A - GAC TGAAAA T TGCA T T - - - T CA - - - - T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT A - T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAAC T AC T AC T ACA T CACC T T T T C T A TGGCAGAGGCC T A T AA TGGCCCCCCAC TGA T TGGAC T AAA T C T T - - GA - TGAAAA
GGGGA TGAAGAAAC T AGCGAA T T AAAAC T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T A T AAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T C T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGCA TGGCAGAGGCC T A T AA TGG - CCCCCAC TGA T TGGAC T AA - - - - - - - - - - - GCGAG
- T AGT CGAAAA - - - G - - - - - - - - - - T T A T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGT A T AGT AGT A T T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T AC T ACAC TGA T TGGAC - - T AAAGT T TGGT AAC TG - T T T CCGC T AA T TGAA T T T TGACGT T CA T T TGGAAC
- T T A T T AAAAA T A T T - - - - - - - - - - AGT T AGT CCAGT CAGTGGGT TGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - GC T T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACAGCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGGCCCCCCAC TGA T TGAA T T AAA T A T TGT A T T T AGA TG
- TGACC T AAAA T A T AA T TGAA T T AA T TGT AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T CACAGAAA T CGC T AACGACAAA T T T - ACCA TGTGT T TG - - T C TGA T C
T A T AGT T CAGA T - - - - T T AAAGT AA T AA T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT - AA T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AGTGGCCCCCCAC TGA T TGGAC T A T AAAA TGTGT C T - - - - -
CC T T C T AGAGGT ACA - - - - - - T T - - A T A T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT A T T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGG - CCCCCAC TGA T TGGAC T AA T ACCCA T - - T TGGA TG
T CAGA TGAGAA T AAA - - - - - - - - - - T T A T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGAAGT AGT AA T T T T T T T T AA TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AGTGG - CCCCCAC TGA T TGGAC T A T T A - - - - - AAA T AAA T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA - - - - - - - T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGC T A T ACAAAAGGTGGTGT AGCAGT A T T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AAGAACA T A T T AGAAAA T T AC T AC T ACACCA T C T T T TGT A TGGCAGAGT CC T A T AA TGGC T CCC T AC TGA T TGGAC T A T A - - - - - - A T T T CAA T A
- T T T CCAGTGG - ACG - - - - - - T T CA T T A T AGT ACAGT CAGTGGGGTGT T T TGT CA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T T ACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGG - CCCCCAC TGA T TGGAC T A T T ACACA T - - T AAGA T A
C T A T C TGGAAAAACA - - - - - - C T A - AA T T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGT CA T - CCAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGGCCCCCCAC TGGT TGGAC T AAA T AGTGT - - - - AAA T T
- - - - - - - - - - - - - - - A T T - - - - - A - T AGT AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AA T AACA T A T AAAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGGCCCCCCAC TGA T TGGAC T A T AGT T C - - AAA T AGAAG
T CCGC TGAACA T A - C - T T - - - - - - - CAA T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT CA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGGCCCCCCAC TGA T TGGAC T AGAACGC T A - - T T - - - - -
- - AACCAAA T A T ACC - T - - - - - - - - T T T T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AGTGG - CCCCCAC TGA T TGGAC T A T T T T AGT A - - - - - - - - -
- T A T T CA T AAAC T CA - - - - - - - - - - - - - T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA TGT T T T T A T A T A T TGT T AAGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAA T C T A T AA T A T - T T T T T T C TGA T TGAAC T A - - - - - - - - - - - - T T C T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - AAG - - - - T AA T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT A T T T T T T T T A T A TGT CGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGT AGAGGCC T A T AGTGCCCCCCCAC TGA T TGGAC T A - - - - - - - - A T T T AAA T A
TGGT T TGCA T T T A T A - - - AAA - - - - - - - T AGT CCAGT CAGTGAGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACCC T AACAACA T A T T AAAACA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGA - CCCCCAC TGA T TGGAC T AAGT C T T - - A T T - TGA T A
T - AACAGTGT AA T - - - - - AAA - - - - GAA T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGA T - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A T AGCAGAGGCC T A T AA TGG - CCCCCAC TGA T TGGAC T A - - - - - - - - GCC - AA T T C
T - T T T AGAAAAAAAAC T T AAA - - - - C T A T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCGT ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACACA T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AAAGGCCCCCCAC TGA T TGGACAAC - - - - - - - AA T TGAACC
- T AA T T AAACACAAC - - - - - - - - - - GAA T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT A T T T T T T T T ACA TGT T C T T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGG - CCCCCAC TGA T TGGAC T AGAAGAA T AA T T CAAA T T
- T T T T T AAAA - C TGA - - - - - - - - - - - - - T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACCGT AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AC TGG - CCCCCAC TGA T TGGAC T A - - - - - - - - - - - - TGT T A
T - AA T T A T CAACACC - - - AAA - - - - TGA T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGC TGT T AAGGT - - - - - - - - - - AC T T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T T C T A TGGCAGAGGCC T A T AA TGGCCCCCCAC TGA T T TGAC T A TGAC T A T T AGT T AGA TG
T T A T C TGAAAAC T T T A T T AAAC T AA T A T T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T T T CCAAACAAGAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAAGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T TGC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGGCCCCC T AC TGA T TGGAC T A T A T C T CAAAC T C - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - AG - - - - - - - T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCACACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - A T C T T AACAACA T T T T AGAAAA T T AC T AA T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGGCC T CCCAC TGA T TGGAC T AG - - - - - - - - - - - CGA T A
T - AACCAAAAA T A T - A T C - - - - - - - T T T CAGT CCAGT CA - - - - - - - GT CCAGCCA T ACAAAAGA TGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAAGT - - - - - - - - - - ACA T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T AC T CCAAC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGG - CCCCCAC TGA T TGGAC T A - - - - - - - - T T T T - - - - -
- GTGT TGGA TGT ACC - T T - - - - - - - AAGT AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGT A T AGT AGT CA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T T C T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGGCCCCCCAC TGA T TGGAC T AAGACA TGG - - T - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGT CGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - AAC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AGTGG - CCCCCAC TGA T TGGAC T AA T A T AGGAAC - - GA T T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA - - - - T T A T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AGTGG - CCCCCAC TGA T TGGAC T A T T AACGGT A T T T A T ACC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT - A T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAAA T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGGCCCCCCAC TGA T TGGAC T AA - - - - - - - A T T T AAA T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T AGT CCAGT - - - - - - GA TGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAAA T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGGCCCCCCAC TGA T TG - AC T A T AAGGGA T - - - - GCGAA
T - GT T TGAAAAC - - - - C T AAA - - - - T AC T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGACAGAGGCC T A T AA TGG - CCCCCAC TGA T TGGAC T A - - - - - - - - - T C T CGT TG
C TGGA T AAAAACAC T - - - - - - - - - - ACA T AA T CCAGT T AGTGGGGTGT T T TGT CA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGT C T A T AA TGCCCCCCCAC TGA T TGGAC T AACAA T T T T A T T TGGA T A
T CA T T T T AGGGCACA - T TGAG - - - - AAA T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGT T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGT T AA T TGGT T A T AAACAGT T AA T T TGACACCCCGT A T AC T A T - - - - G
T T A T T T AAGAC T CC T - T T - - - - - - - - - - T AA T CCAGT CAGTGGAGTGT T TGGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT A - T T A T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - A T C T T AACAACA T A T T AAACAA T AAC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGT AGAAGCC T A T AA TGG - CCCCCAC TGA T TGGAC T A T T A T TGT AA T A T AA T AA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGA T - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGGCCCCCCAC TGA T TGGAC T AA T AGGGGT A T T A TGC T C
TGA T T T A T TGA T A T T - - - - - - - - - - T AC T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGGA - T T T T T T T A T A T A T TGT T AAGGT - - - - - - - - - - CCC T T AACAACA T A T T AAAAAAA T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGGCCCGT T ACCGGT T T AAC TGGC T CACAC - - T T T A T CA
T - AAC TGGT CAC T CAA T TGT A T T CAC T A T AGT A T A T T AAA T C T T T TGT T T - - - - - T ACACAAAA T TGTGCAGCAAGT A T T A T T C T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T A T CAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGGCCACCCAC TGA T TGGAC T A - - - - - - - - GT T T AA T T A
C - GT T CGGAAA T A - - - - - AAA - - - - - - T T AGT A TGGACGGC T A T ACGTGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGGCGCCAA T T T T T T T A T T TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAA T A T A T T AAAAAAA TGC T AC T AAACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGACCCCCCAC TGA T T AGAC T A - - - - - - - - A T T - AA T T C
T AA T T T AACGAAGT C - - - GAA T T AA T T T T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAG - - - - - GT A T TGGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - A T C T T AACAACA T A T T AAAAAA T TGC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCCGA T AA TGG - CCCCCAC TGA T TGGAC T A T T T T A TGA - - - - - - - - -
T T CGT TGAA T ACAGA - - - AAA T T AA - - - T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AG - AAA T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAAGCC T A T AA TGGCCCCCCAC TGA T TGGAC - - - - - - - - - - - - - - T T A TG
A TGT A T AGAGA TGCA - - - - - - - - - - - - A T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT T T T ACAA TGA T C T T CGGC TGT T ACAA T T ACGT T A T AG - - - - - - - - -
T T T C T TGT AAA T T T AA T T AAA T T CGA T A T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAGAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGG - CCCCCAC TGAC TGGAC T AA T AGACGT - - T T - - - - -
- CAC T TGAAAGAC - - - C T AAA T T ACA T T T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T AGAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAA T A T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A T AGCA T AGGCC T A T AA TGG - CCCCCAC TGA T TGGAC T AAC TGAGCA - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - AGA - - - - - - - CAA T - - - A T T T A T T T AA T AGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T C T T AGT CCAGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGT CCCCCCAC T AA T TGGAC T A T - - - - - - - - - - - - - - - -
T T AAGTGCAAA T A T T - T CAAGT C T T T AA T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AAC T T T T T T A T A TGT TGT T AAGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT C T TGACAAGGGC T T TGACAAGT TGAACCA T - - GT TGTGC T T - - - - -
- AAA T CAA T T A T T C T - - - - - - - - - - T T A T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGACC T A T AA TGG - CCCCCAC TGA T TGGAC T A T T AGAGA TGT TG - - - AA
T - GAGT AAGCA T A T - - GT - - - - - - - T AA T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T A T AG - - GT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AA T A T AACCAAACCAAACCAAG - - - - - - - - - - - - GACGC T AGGGGCAGC TGT C T T A T AA T T T AACAAAC - - - - - - A TGT - - T T A
T - GAGT AAGCA T A T - - GT - - - - - - - T AA T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T A T A T - - GT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGGCCCCCCAC TGA T TGGAC T A - - - - - - - - - - - - - - - T A
- T T CCCAAA T T T A T T - - - - - - - - - - T A T T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AGGGT - - - - - - - - - - CCC T T AA T AA TGTGT T AAAAAA T T C T T A T T ACAGT ACCC T T TGGGT - - - - AAAGCCAGT AA TGA T CAACCAA T AA T T AGAA T AAAAGT CAG - - T TGAACA
- T A T T T C T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - T T AGT CCAGT CGGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T C T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT A T TGT AA TGGC T T T T - - - - - - T TGAAC T TGT T AA T - - - - - - - - - - -
T CA T T T T C TGACAGAA T TGAA T TGAAA T CGC T CAA T T CCA TGACAGC T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCA T A T T A T AGAAAC TGT T CACCGCAAA T T T - ACCC T CGGT A T AACGTGAA TG
- T T T T T A T T T A T T CA - - - - - - - - - - T CC T AGTGACGT CACAGGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T A T T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGT AGAGGCC T A T AA TGGCCCCC T A T AA T T T T T A T TGA T T T C TGT - - - - - - - - -
T - A T A T AAA T A TGT - A T T AAGT T A - A T T T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A - - - TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA TGAC T AC T ACACCACC T T T TGT ACGACAGAGGC T T A T AA TGG - CCCCCAC TGA T TGGAC T AA T T A T TGT A T T T A T A T A
T C T AC T AAACA T T C T - - - - - - - - - - T AA T AGT CCAGT CGGTGGGA TGT T T T ACCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGAAA T T T T T T T A T A TGT T A T T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T T T T T T CA TGT T AAAAAGT T A T T A T T AGACCA - - - - - - - - - - - - - - GAAA T T CA T AACGGC T CCC T ACGAA T TGGA T CAAAAAA T AA - - T T - - - - -
T - AA T AGTGAA T ACAA T TGAA T AAA T T A T AGT CCAGT CAGTGGAGTGT T T TGC T A T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGCCCC T CCAC TGA T TGGAC T A - - - - - - - - - - - - - - - - -
- T ACGCGAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGT CCAGT CGGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGGT A T A T CAAGT CCC - - - - - - GGTGAGAC TGGT T AGC - - - - - - - - - - -
T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAA T A T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGGCCCCCCAC TGA T TGGAC T AACAA T AA T - - - - ACCAA
T T A T T T ACC T A T CGT - A T AAA - - - - T AA T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA - T T T T T T A T A TGT TGC T AAGA T - - - - - - - - - - ACC T T AA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AA TGG - CCCCCAC TGA T TGGAC T ACAA - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGGCCCCCCAC TGA T TGAAC T A T A T TGT AC - - - - GAGT A
- AACA TGAAAAA T T A - - - - - - T T AAA T T T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT - A T T T T T T T A T A TGT TGT T A TGGT - - - - - - - - - - ACCA T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGA - - - - - - - - - - GGCCCCCCAC TGA T TGGAC T AA T T A - TGG - - - - GAA T C
T - C T T T AGGAA T AC T - - - - - - - - - - - - - T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T T C T AAGGCAGAGGCC T A T AACGCCCCCCCAC TGA T TGGAC T A T - - - - - - - GT T T AA - - -
GT AA T TGAGCAGGA T - - - - - - - - - - T T A T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAAA T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGA - CCCCCAC TGA T TGGAC T A T T AGC TGA - - - - - - - - -
T - GGCCAAC TGTGACA TGAAA - - - - T T A T AGT CCAGT CAGTGTGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T C T A T T ACCGACCGGTGACA T AAA - - - TGTGACGT T T A T T T - - - - -
- - - - - T AGGGC T T T T - - - - - - - - - - - - - - AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT A T T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T CAC T ACAACACCACC T T T TGT A TGGCAG - - - - - - - - AA TGG - - CCCCAC TGA T TGGAC T A - - - - - - - - - - - - - - - - -
- T A T T T A T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGT CCAGT CAGTGGAGTGT T T T T CCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT A T T T T T T T T A T A TGT T A T T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGG - CCCCCAC TGA T TGGAC T A - - - - - - - - - - - - GGT T A
- T AA T T AAAGAA T T A - - - - - - - - - - - - - T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGACA T - AGAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGGCCCCCCAC TGA T TGGAC T A T T AG - - - - - - - - AGA T A
T - GA T C T AA T A T AA T A T - TGG - - - - T AA T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGA T - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T A T T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGGCC T AACGA T AAAAGGCC T A T AACG - - - - T T T - - - - -
T T T T T T C TGCA TGACA T T CA - - - - - T A T T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AC T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T A T T ACACCACC T T T TGT A TGGT AGAGGCC T A T AA TGGCCCCCCAC TGA T TGGAC T A T A TGT AAAA T T C - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA - - - - T A T T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT A T T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAGA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGT AGAGGCC T A T AA TGGCCCCCCA T TGA T TGGAC T A T AAA T T A T - - - - AAA T C
T - - - - T AAAGT T T A T - - - AAA - - - - T AA T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACAAGACAGAAAA T T AA TGT T T T ACGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T T T T T T T C
G - - - - - - - AAA T A T T A - - AAG - - - - T AGT AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT A T T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T T C T A TGGCAGAGGCC T A T AA TGGCCCCCCAC TGA T TGGAC T A T - - - - - - - - - - - GGT TG
T CAA T TGACGACAC T - - - - - - - - - - A T A T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGC T A T ACAAA - GGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGA T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAA T A T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGG - CCCCCAC TGA T TGGAC T AA T AAGGAA - - - - AAAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A - - - - T T A T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T AAAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGT AGAGGCC T A T AA TGGCCCCCCAC TGA T TGGAC T A T T AA - TGCAC T T T AGT C
- T AA T CACAAACAC T A T T - - - - - - - T A T T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGT AGAGGCC T A T AA TGGCCCCCCAC TGA T TGGAC T A T A T AA TGT - - - - CAGT A
C T C T C T A T AAA T - - - A - - CA T - - - - T A T T AGT CCAGT CAGTGCGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGA TGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - - - C T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGACAGAGGCC T A T AA TGGCC T CCCAC TGA T TGGAC T A T A T - - - - - A T T T - - - - -
T CC TGAAAGAGT AC T A T T AAA T T AC T CA T AGT T CAAAACGT AAGA T T T T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAGGCC T A T AGTGGCCCCCCAC TGA T TGGAC T AAGTGAAA T A T T T AGA T A
- - - - - - - - - - - - - - - A T TGAA - - A - T T AAGC T CCAGACAC TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGA TGCC T A T AA TGCCCCCACAC TGA T TGGAC T A T TG - - - - - - - - - - - - - -
- CGA T T A TGG - C T T T - - - - - - - - - - - - A T AGT CCAGT CAGTGGGA T A T T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGA T - - - - - - - - - - ACCA T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGACAGAGGCC T A T AA TGG - CCCCCAC TGA T TGGAC T AGT AGC T AC - - - - GGT T A
- C T C T CACGGA T ACC - - - - - - - - - - A T A T AGT CCAGCCAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT A T T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA TGAC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGACCC T CCAC TGA T TGGAC T AA T AGGAAA - - T CACAGC
T CGT T T AGC T ACAA T - - - - - - T AAAA T A T AGT CCAGT CAGTGAGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGCAA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACCAAAACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGGCCCCC T AC TGA T TGGAC T AA T AGAAAA - - T T AA T CG
T AGAGCAC T AA T AC T - T T AAA T CAA - - - T AGT CCAGCCAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACGAGGC T C TGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - GT AGC T - - - - -
T - T T T CA T AAACA - - AC T AA T - - - - - T T T AGT CCAGT CAGT - GGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A T AGCAGAGGCC T A T AA TGGCCCCCCCC TGA T TGGAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T - ACAGAAAAA TGC - GT T AAA T TG - - - - - CA T T C TGT T AAAA TGACA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACCGT AACAGCA T A T T AAAAAA T T AC T A T T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGG - CCCCCAC TGA T TGGAC T AGT AA T TGT - - - - - - - - -
T AAAC T AAGAACGA T - - - - - - T T AA T AA T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT A - A T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - AC T T CAACAACA T - - T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGGCCCCCCAC TGA T TGGAC T A T AA TGT AAAC T CAA T CA
ACGT T T AAAAAAAAC - - - - - - - - - - GT C TGGT A T A T T CAA TGCGGTGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T A T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA T AGCCCCCCGC TGA T TGGAC T A T A TGAAC T - - T T T AAC T
T CGT T T AAAGC TGA T - - - AAA - - - - AA T T AGT CCGGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T A T AA TGGCCCCCCAC TGA T TGGAC T AAA T C T CAAA T T - CGGT T
TGT AACAAAAACAGT - - - - - - - - - - TGA T A T T T CA T CCGGCGCGGCGCC T - - - - - - - - - - - AGGCGCCGT AGT AGT AA T T T T T - T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T A T ACCACC T T T TGT A TGACAGAGGCC T A T AA TGGCCCCCCAC TGA T TGGAC T AA T AGAAGT A T T T - - - - -
T T AAGTGCAAAC - - - - - - - - - - - - - T AA T AGT C T AGT CAGTGGGGTGT T T TGCCA T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT - A T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGA T AC T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GC T - - - - - -
T - A T AC T AGCACC T - A T CAGAGT C - - - - - AA T CCAGT T A - - - - - A T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA TGAC T AC T ACACCACC T T T TGT ACGGCAGAGGC T T A T AA TGG - CCCCCAC TGA T TGGAC T AA T T A T TGT A T T T A T A T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGT CCAGT CAGTGGGGTGT T T TGC T A T ACAAAAGGTGGTGT AGT AGT AA T T T T T T T A T A TGT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACA T A T T AAAAAA T T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCC T T T AACGT - T CGC T ACCAAGTGGC T CA T A T A TGCG - - - - - - - - -
TGCGT TGGAAA T A T A - - - GAA T T AA T A T T AGT CCAGACAGTGGGGTGGT T TGCCA T ACAAAAGGTGC TGT AGT AGT A T T T T T T A T A T - - GT TGT T AAGGT - - - - - - - - - - ACC T T AACAACC T A T T AAAAAAA T AC T AC T ACACCACC T T T TGT A TGGCAGAGGCA T A T AA TGG - CCCCCAC TGA T TGGAC T A T A T TGGC T - - T TGGT TG
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 size: 1867bp; fragments: 528; full length: 7 (>=1680.3bp)
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 size: 2169bp; fragments: 531; full length: 0 (>=1952.1bp)
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TE: rnd_5_family_2205

 size: 1269bp; fragments: 304; full length: 45 (>=1142.1bp)
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