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GTGT T T T C TGCAGCCAGC - - A T T T - T A T ACA T AAAAA TGA TGT T T AC T A T AC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCACACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT T - - - AGCAA - - AA T T T T AGAAACACGGCCGAGT TGTGCCAGT ACAGGGA T
T T T T C T C T C T TGT ACACAA - - T T T - T C T A T AAAA - - - T AAGAGTGGGC TGAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA TGCA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGTGC - - T A TGA - CA T A TGT CGC T AAA T TGT T T AAGT TGAAAAAAAA T AC T AA
T T T T T AGT T T AGT T CAAC - GA - - - - CA T ACGAGA - - - - - - TGAA T T ACACAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA T AAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGAAA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT AA - - T - - - GC T AAGT AGT A T TGT A T T A T T AAAAACAGGT CA T A T A T AAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - CG - - - T CA T C T AAA - - - - - - - GA T ACGGA T TGT T AGCGT C T AGCGT T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA T AAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA - T CGTGAAA T CGA T ACGAAA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T C TGT T ACACAAGC - A - G - - - - - A T C TGAAAAAA T AACAAAGA T ACGAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT AAAA T A T AA - - A T T A T T T TGTGAA T T T T TGAA TGAAAA T T A T T ACA T AGT
C T T T C T A T TGAA T A TGAA - T A T - - - T ACAAAAAAGG - - AACGT ACAA T A T AC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT CG - - T A T AA - CAA T A T T T TGC T T T C T T T T T AGGCCAACCAA T AA T C T AA T
T T T CCAGCGGCAAACACA T - G - - - - T A TGT AACA - - - T AAAA T T T T AA T CAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT A - - - T ACGA - - - - - T T T CGA T CGA T T T C - - - - - - - - AA T AA T CGAACGGT
AAAC T CGT A T AAAA T A T A - - - - - - T TGT CGAAA - - - - - AACAGC TGT TGCAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA T AAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGAAA T CGC T A T CGT T AGACAC T AGT AGAA - - - - - AAGGT T T T T T A T TGA T T C T CGGAAGAAAA T A T T AAA T CAAA
T C T T C T A T AA T ACCA T AA - T A T - - T TGT AAAAG - - - - TGACGT T CGCGT CAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA T AAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGAAA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT T T - - - - - - - GGT C T CCCCCAAAAGT T T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACAA T AA TGGGAAAAAAAA T A T T T TGT AGT AAAA - - - T - - GACAGGT TGT AC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT AC - - T ACAACAAA T CC T A T AAGAA T AA T T AAAA T AAAAACAA T T T AA T CG
T T A T AAAAA T AAAA T AA - A - A - - - - TGAACAAAAGCG - AAAAGAAA TGT CAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT AG - - AA T AA - - TGC TGT T AGCGTGCAGT AAGAGAGAGACAACA T AACCAA
A T T T TGT AGGGCAA TGACA TG - - - - - - - - - - - - - - - - - AACC T C TGT T CAAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA T AAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGAAA T CGC T A T CGC T AGACGC T A - - - - - - - - - - - - - - - - T C T C TGT T CACGGCC - - - - TGGAACAA T AAAGA TGG
T T T T T CGT CGAAAACGT T - CA T - - T TGGAAAAACAAA - GAGTGAAAGT TGAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT TG - - - - - - - CGT T AA T T TGACGT AA T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T A T T T AGCAA T AAAAAA - - - - - - T CCAAAA T AAGAA - AACGC T AGAC T CAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGTGC - - - - - - - TGT T CAC T T T A T TGA T T T CCAAC T AAAA TGAA T AGT T CAAA
T T T T ACAAA T T AAGCAAA - T AC T T - T ACAAAAAAAAACCGCGA TGT T T CGAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGTGA - - AGTGA TGGGACCGT TGCA T A T T AGCGT A T CAAAAA T A TGA T ACAAA
T T A T T AAA T T CAA TGAAAGT A T T T T T T T CAAAAAGAGT AAAG - - A T AAAAAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T C T TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT - - - - CGCACGAGAA T C T T CAAAAAA T AAAAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - -
T CA T T TGACAAAA T T CAAG - A T T T - - - - - - AAAGAGA T AAAAC T T T T T ACAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT AC - - TGCAAGAAAC T T T T AA T A T A T T A T T T T A T - - - - - - - ACAACGT T A T
AC T T AAAACA T AACCAAA - T A - - - - - GAAAA T AGA T C - AGAGCGGT CCACAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T AGCGA T AGGT A T CGA T T T AA - - - - - ACAGC TGT T CGAA T ACC T A TGA T T T T AGA TGA TGA T A T AA T
TGTGAGAC TGAAA T T T AAA TGT CG - TGT AAAAAAAAA - AA - - - - GTGGTGAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCGAGTGACC T CGAA TGT CGCAAGAA -
T T A T T CGAGAAAGA TGT A - - - - T T - TGA T AAAAA - - - - CAA T C T T A TGAAAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT T C - - - - - - - - - - - - T T A TGAAGAGT C T C TGAACGAAAGCAA T AA T AAA TG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A - - - - AGAACGAGAAA T - AAAGACGCGGACAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGTGAAA - - - - - T T AA T C T T TGGTGAACCACAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T AAAAAGAGAGT AAA - - - - A T CAC T CAAAAGAAA T TGGGT CC T A T ACAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGTGT - - - - - - - GAGTGT C T AAA TGGAC T C T T AACGGGCGAGAA TGAGCAGAG
T A TGT T AA T T CAACAAAAA - - - - - - CGT TGGT AG - - - CAGGAGAAACGACAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT AG - - - - - - - GCGT AA T T T CGT AGGCCGC T CAACCGCAGT AAC TGCGT AGA
T T T T T AGAAGAAAA T AAAAAA T T T T T AAAAGAAAAAA T AAGT ACGGA T A T AC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT T AGACAAGC - GAGA TGC T T ACA TGT CA T AAAA T AAAAGAAAGT AACGAAA
A T A T A TGGTGAAAAAGAA - - - - - - - T T T AAAAAAAAA - AAGGT T T AGGGAAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGTGTGG - - - - - T A TGGT T TGAA TGGAC T A T T T ACGAAAAGGCACGGTGCACG
T CA T T T TGT A TGT AAAAA T T A - - - - T T T AAAAAAGAA T AAAACGAA T AAAAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT T T AA T A T AG - - AGA T C T CGGT CAAAAA T CGAAAGAAA T AAGT CAAA T AA T
AAA T T AA T A T CAAAAACA - - - - - - - T A T T AAAAA - - - - AA TGT AGGCAACAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGTGTGA - - - - - T AAAA TGCCCA T AAA T T T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T A T C T A T T A T T A T C T AA - T AC T T T AA T AA T AA - AGT - GGCA T A T T CA T T AC T AGCAA T T T T C T A T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGTGA - - - - - - - GAAC T ACGAGACGGGCAAC T T AGGCAAA T TGGT - - - - - - - -
A TGT CCAA T AAGAAAAA - - T A T T T T TGAAAAAAA - - - - - - T A T TGT A TGT AC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT T T - - - - - - - GAGAA T T T CGA TGT AC T A T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GCC T T AAGC T AC T AGGAA - T A T - - - C T TGAAAGAGC T T AACAAAAAGGAGAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT AA - - - - - - - GAAC T T C T CC T TGTGC TGC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T T T T TGGCGGGACGGAC - GAC - - T TGT AAAA T - - - - - AGCGT AGC T AGGAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGTGT AA - - - - - GA TGT T T T T AAAACAA T T T T TGT T T AAAA T AA T T T A T AAAA
A T ACAGAGCAA T T ACGAA - T A T TGCAA T A T A T AGAGACAAGGT CGT T T T AAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGTGTGA - - - - - T T A T T T C T CAA T CCAA T CCCAGC T T CGAGT A T T AGCCC T AA
ACACAAGT ACAAAA TGAA - - - - - - - T AAGT T AAA T AA - AGCGT CAGTGT CAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGCA T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AG - TG - - - - - - - T CGA T T T ACCA T AGA T T A T CAA T T TGAACGA T T TGAGCCA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC TGGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT CA - - - - - - - G - - - - - - T T AAC TGT CCAGGGAC T T CC TGTGA TGGCAGT A T
- - - - - - - - - GGAAGT T AAA - GC T T - A T T AAAAAAAAA - AA - - - - - - - - - - AC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT - A - - - - - - - GAC T CC T T T CA T T TGCGAGTGACC T CGAA TGT CGCAAGAA -
T C T T C T TGT T AAAA T AA - - - - - - - - T T CAGGAAGAAGG - - AAC TGGGGA T AC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT A - - - - - - - - - - - - C TGGGGA T ACACCA T TGAAA TGAAAAAA T AAC TGGAA
T A T T T AAA TGAGAAAAAA - - - - T T - T AC T T AAA T A T A T AA TGA T A T T CGAAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGGAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT A T - - - - - - - CGAGT T CC TGAA T AA T T A T A T AGTGAGA T T AA T AGT AGAC T
T CA T T T A T AAAACA T AGA - T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGAGT A T T CAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGTGAAA - - - - - T AGGC T T T ACGCAAA T T T T T AAA T ACAAAAAA T ACA T AGA T
T CA T CAA T TGA T C T AGGA - - - - - - - T AAAAAAGAA - - - - - CGAACAAAAGAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA T AGAA TGAACA T AAC T T CGC T T T T T - - - - - - - - - - - - CA - - - - - - - A TGTGT T CGCGT T TGC TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T CCGAAA T AA T AACAAA - - - - - - - T A T AAAAAA - - - T AGGT AACCA T CCAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AG - - - - - C T C T C T C TGCGCGCGC T AC TGGCGCAGAACGA T A T CGGACG
GA T T T A T AGAAA T A T A T CA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - CACA T CAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA T AAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T A TGT TGAC TGCCGAGT TGACAAAA TGGTGGTGA
A T A T T AGT TGACAACGAAA - - - - - - - ACA T AAAG - AA - GA - - - - - T A T T AAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TG - - T A T AA - - - - - A T T T T AAGA T T T A T T T AGGAAAAACAAACA T AAAAC
AAAAAGAGTGAAA T AA T T - - A T A T - TGAAAAAAAAAA - AAGGAGT T T AACAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T AA T A T TGGCAAGC TGC TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACGT CAAA T TGAAGGT CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCGT T A T CA T CAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A - - - - - - - C T T T C T T T T TGT T TGT T T C T TGCGCGAA TGGA T AAC T AAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACAAAAG - - - - - AAGT CAC TGT ACA T T AGT A T T T TGCGACC T CGA T T T CGT A TGGC T T T CA T AAA T T C T A T ACA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC TGCGGC T ACAC T C TGGC T C - - - - - - - T T T AGTGT T TGT T T AC T CA T AAAA T AAA TGAC T AC T T T AA T
- - - - - - - - - T AGA TGT AAA T A T T T - CG - - - - - - - AA - - - - - - - - - - - - - - AC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAC T CC T T TGA T T TGCGAGTGACC T CGAA TGT CGCAAGAA -
T ACGT ACGT CAAAAGAC T - AA - C TGTGT ACCCA - - - - - - - GTGC T T T A T CAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T AA T A T T AGCAAGC TGC TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACACAAGT ACAAAA TGAA - - - - - - - T AAGT T AAA T AA - AGCGT CAGT A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT TG - - - - - - - TGG - - CCGCCAAAGA TGGCCGGA T TGT AAGA T T AGACCCAA
GCC T AAAA T AGAGC TGT A - T A - - - - TGGACA T T AAAA T AGAGCGGT CCACAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T AA - - - - - - - - - - GGT CCCGA TGGC - - - - - - - - - - GACGA TGA T T CG - -
T TGCC T A T CGA T - - - - - - - - - - - - T A T T A T T T AG - - - - - GAGTGTGTGT CAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGTGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CCC T A T AC T C T A T A T AA T - - AG - - A TGTGAAAGA - - - - AGAGTGCGT C T AGT CAGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA T AAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - T ACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGACCGGCAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGTGT - - - - - - - AAA T T TGT CAGTGGTGT C T CAAA T AAAACAAA T T TGCC T AA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT T T - - - - - - - GCGACACCCCAAAAA T CGA T T AAAAAAA T CGGT AAAAAAAA
T C T T T AGT AGCAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGTGC - - T A T CA - - - - - A T T CAGT ACA T T T T T CAAAAAAAAAAACAGT ACAA T
GC T T T T AGC T AAA - - - - - - - - - - - - - T T AAAAA - A - - - - - - - - - - - - - - - AC TGGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA T AAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCAC T A T T CA TGAAA T CGA T ACGAAA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGTGA - - - - - - - AAGT C T A TGGG - - - - - CA T TGAAA TGGAAAAA T AAC TGGAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCGCACGA TGCA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT AAAA - - - - - AAGCA T T T TGGCGCA TGTGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAGAAAA - - - - - - - AAAAGT CGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGAAA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT TG - - - - - - - - AA T T T C TGT CCC T AC T T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGCGCACAA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT A T AG - - - - - AGAAAA T T C T AGACA T T C T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T TGAAAAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA T AAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGAAA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT AAAA TGT AGACAGA TGT C TGTGAA T T A T AA - - - - - AGA T AA T A TGT T T AA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGAAA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT T A - - - - - - - C T CGCC T T T T AC T AAAGA T T T AAA TGAGT C T A T AACCAAA T
T T C T AAAA T T CAAA TGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC TGT TGCCCCAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGA T A T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT TG - - T A T AA - A T A TGA T T CA T A TGA T A T A T AC T TGAAA T AA T T T AAAAAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGAAA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGTGT - - - - - - - - - - - - TGT CCA TGGAA T A T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GC T ACAGACCA T AGAA T AAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT T C - - T A TGA - - - - - TGT TGACGAAGAAA TGAAAAAAAAA T A T A T AAAGA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGTGA - - - - - - - C T T CACGT CAGCGCAGTGT TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA T CAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAA T AAGT AGTGGAAGAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT AA - - - - - - - - - AC T AC T T A T CGT A T AAC T T AAGT AAA T CGGCCAAGAGAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGTGC - - - - - - - GAGT A T A T A T A T T CA T T A T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T AGCGT C T AGCGA T AGCGGT T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AA - - A T T A T T T TGTGAA T T T T TGAA TGAAAA T T A T T ACA T AGT
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGTGT - - - - - - - T ACACC T C T AGT T T AAC T T AA TGC TGAAACAA T TGTGT AGT
T ACGT ACGT CAAAA T AC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T - - - - - - - CCGAAAGTGAC T AAA T TGA TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT CC - - GA T AA T TGAAC TGTGGGCGAC TGGCGAGT CAACA T AC T T C T TGACG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA T AAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT - - - - - - - - - TGT T CAC T T T AC TGA T T T CCAAC T AAAA TGAA T AGT T CAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA - - - T TGT CGA - - - - - - - - - GAAC TGAA T T AC T AGCGT C T AGCG - T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA T AAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGAAA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - TGGT A T T ACAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA T AAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGAAA T CGC TGT CGC T AGACGC T AG - - - - - - - - - - - - - - - GT T A TGT TGAC T ACCGAGT TGACAAAA TGGTGGTGA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT AAGT A - - - - - - - GTGT A T T T AGAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA T AAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGAAA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT TG - - - - - - - C TGCACC TGTGCGAAGCGGTG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAACAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T AGGAAA T AACAGAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT TG - - - - - - - C T C T CACCA TGTGTGC TGT T AGAGAGAGACAACA T AACCAA
T TGT CGGAC T T AA TG - - - G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA T CAC T AGCGT C T AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGACA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGTGC - - T A T AAAAAAA T C TGCAAAAAA T AA T AAC TGAGGGCAAAAA TGT TGC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCGCACGA T T CA TGAAA T CGA T ACGAAA T CGC T A T CGC T AGACGC T AGT T AAA - - - - - AAAGGT T T AGGT T AGT T T TGTGACAGAAACAACGA T CGCAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAGCCCA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACC T AACACGAAAA TGA - - - A - - - - - - - - - - - - - CAA - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGC T AGT T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGCGA T AGCGA T T T CGT A T CGA T T T CA TGAA T CGTGCGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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 size: 2309bp; fragments: 488; full length: 8 (>=2078.1bp)
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 size: 2611bp; fragments: 488; full length: 0 (>=2349.9bp)
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 size: 2285bp; fragments: 443; full length: 39 (>=2056.5bp)
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