
Start crop Point End crop Point

MSA length = 1943
GAAAA T AGACAA - AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T A T TGT T T AA T - - - A TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACAC TGT ACA T A T T A TGT A T T T TGT AA T CCACAACACAA T AAGAC TGAAGA T CA T CGCCA
T CAAACGCAC T A - AAA T T T T T AAA T C T A - T - AGT T AA T T TGCAGT T - - - T TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGAAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACA T A T A T T T - - - AA T T AAA T T T T AAGT A T AAACAAA T T AA T T A T - - - CA T C T
- - - - - - - - - - - - T A - C T ACCAAAA TGT CAAAAA T CCGT T T T T T T T AAGT C TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T C T T AAA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT T CACCC TGT ACAGT TGA T CA T - AA T - - - T C T ACCGA T AAAAA T A TGT AAACAGT AA T T T T CC
- - - - - - - - - - - - - - - - - T T T AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAAC T AAAA TGGT CCACC - - - TGT ACA T AGA T T C - - - - - - - - - - - - - AAAAA TGT AA T T T TGCAAAA - - - - - - - -
A TGAAA T C TGAA - - - T T TGAC T AA TGC T AA T AAA T AA T AAC - - - - - T CAGTGT ACAGGGTGGACCAA T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACAGTGA T T TGA - GA T T AAGT TGTGAGAACGGT T T CC T TGGT C - - - - C T C T C T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT ACAGGGTGGAC T A T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CGACCC TGT ACA T A T - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T ACAAAC TGGCCGT A T TG
AAAGAGGCAAAC - - - GT T T C T AAA T AAGT TGAAA T T A T CGAGT T TGAGGA TGT ACAGAGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAA T AACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACAA T T TGT CAC - AA T - - - A T T T CGAAGT CAA T AAAGTGC T CC - - - - TGC T T T
- - - AAA T T AGT T - - - T T TGTGAGA T AC - GCCAAC T T A T - T T T T T T T AGT A TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGTGT C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACAA - - - - - - - - - GA T C TGAA T T T A T T T AAAC T AA T T T CAA T AA T CA T T AA T A
T AAAAGC T ACAG - - - C T CC T TGGAGC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CC TGT ACCGGGTGGACAA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T T C T CGA T A T CC T A T AGT AACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACA T T C T T A TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CAGT
A T AAAA T T ACAA - - - T T C T CA TGGCC T CGT A T A T T T T T T T C TGCAG - - - A T A T ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T ACAGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACAGCCAAGAGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T AGA T T C T T AGT A T T AAAC TGT T CCCC T AGAGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT - - - - - - - - AACCG - - - - - - - - - - CGGT T T T C T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCGAAA TGGT C - - - CCCGT ACAAGCAACA - - - - - - - - - T AGA T TGGC T TGA T T A T C T TGT AG - - - - T T AC TG
GGGGGGC T AC TG - - - - - - - - - - - - - - - - CCCAA T CAA T TGCA T CGT - - - GTGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACAAA T AAAC - - T AA T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - T T T T CG
- - - - T A TGGGGT - - - C TGT AGAGA T AC - A TGCAGT T T T CACA T CGCGCAA TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACA T AC T AGG - - - AGT AGAC T C T T AGGAACCGGGA T T T C - - - - T T AAA TGGTG
- - - - - - - - - - - - - - - CA T T T AGGACAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T T T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACGAAAA TGGT CCACCC TGT ACAA T A T CAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGC T C
T T CAAA T TGCGC T C T T T T CCGAAA T CCC T CGAA T T C - - - - - - - - - - ACAC TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAA T CG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACA TGT T A T A T AGAAA - - - T C T A TGT A TGT CAAAA T A T T T A T T A T AA T TGACA
T AGAGCGACCAA - AAAA TGGCAAACCAC - TGAGT A T A T T TGCC - - - - - - T TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACAGCC T C T C - - T - GC T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T - - - - - - - -
CCAA T C T T T T T A - - - T T T T T AAAA TGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A TGT ACAGGGTGGACC T T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACA T T C T AAAGC - - - - - - - T CCA T AAA T AAAA T AA T C TGCAAA - - AA T T A T AG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T C T AAA T T A T T TGT T A T T T T A T - - GGTGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACAA T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT AGC T T AA T CGACAG - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - T A T T T AAAA T A - - AAA TGC T AC T ACC T T T AA T AC T TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - TGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGAACAC T T CGCA T T - - - - - - - C T T A T AAAAAGAA T AA TGT T CGA - - - - - C TGT AG
T T T ACA T AA T AC T A - T T T CAGAGA T A T T AAAAA T T C T CAACC T T CCGGT A TGT ACAGGGTGGA T CA T T T TGGT TGT T T C T A T A TGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGA T T T CC T AAA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC T A T AC T T - - - - - - - - - T A T - - - GC T A T AAA T A T TGCAA T C T T - - - - - - AA - - GTGT
ACACAA T T T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - TGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA TGCCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT AC - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - A T AAAAA T C T CGT ACA T - - A T CA T A
T AGAACCCCC TG - - - T A T T T CAA T T C - - - - - - - T T CC T T CAC T T T T - - - A TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACA T AAA T T - - - - AA T - - - A T T T CCAG - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - T ACA T
CAGAGGT T CC T T - - - T AC T CAGAAACGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T C TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACA T T CGCC - - - - - - - - - - - CCC T AAGAGGGT AAA - - - - - - - - - - - - A TGTGT
A TGGGA TGGT AC T A - T T ACC T AAA T AA - A T TGA T T T - - - A T C T AAAGCC T TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGCAAAGA T AAAGA T AACCCACC T T T AA - - T T T CC TGCGC - - - - - - CGTGAACGAGACGCGGCGT TG - - - A T AA T T A T C T
T AAAA T T CAGT A - AA T A T T T A TGT TGTG - - - - - T T T A T T T A T T CC T - - T T TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGCCCACCC TGT ACA T AAGT TG - - T A T T T AA T T T T T AAA T A - AAA T AAA T TGA T T T T - - - T A T CG
AAAAAA T T ACGGT A - T C T T C TGAGTGT ACGGAAA T T T T CCC T T TGCAAA T TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACA T AAGAACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T
- - - - - - - - - - - - - - - T T CGT A T AA T CAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T C TGT ACAAGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T AC T C T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACA T ACCGGGTG - AA T - - - T T T T CAGA T AAAACAACGGGA T T T - - - - - - - - - -
CGGAAACGAAAA T C - T T T T AAACA T CC - AAAAA T C T A T T T T T T AAC TGCC TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T ACC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACA TGT TGAA T C T - - - - - - T A T A T T AA T A T T A T AA T T A TGA T A - - AAA T T T CA
- - - - - - - - - - - - - - - T T T T T CA T A T T T TGAGAAGT T T T AAAA T TGAA T AA TGT ACAGGGT TGT ACA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGGT ACCC T A T AGAAACAAAAAA T A TGGT CCACCC TGT ACA T AA T ACA T ACAA T T AAGT T T T AGGT T T T AAGGT T T AAAGCA T - - T T T T A T
GTGA T A T T T T AA T CAC T T T T T AGAACC T - - - - - - - - - - - - T T T T AGGAAGTGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACAG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACA - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - AA - T T T T A T AGACAC - T A T AGT T T - - - - - - - - - - CGAGTGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGC TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCGCCC TGT ACA T AGACAA T A T AGT - - - GA T T T AAAAA T CGCAA T CGCAGT T T T AA T T TGC T
- - - - - - - - - - - - - - - T T T AGCAAA T ACAAAACCGT TGGAGT T T T A T - - T A TGT ACAAGGTGGACCA T T T TGGA TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGC T T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAGTGA T CCACCC TGT ACA - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - - T TGCA T T T TGAAAAGCAGT T C T C T
- - - - - - - - - - - - - - - T T A T T A T AA T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A TGT ACAGGGTGGT CAA T T T TGA T TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGA T T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACAGT CA T A TGC - - A T T AA T T T T T T A T T A T TGACA T T T T CAGA - - - - T T C T T C
AGAAAA TGGGAA - - - GGT T T ACCA TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT ACAGGGTGGA T CA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T AC T AGA T ACCC T T T AGAAACAACCAAAA TGA T T CACCC TGT ACAGGT AAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGCAC
- - - - AGT T ACAC T A - T T T AC T CAA T A T - AA T AAA T T ACAACC T T C T TGAGTGT ACAGGGTGGA T CA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGA T CCACCC TGT ACAGGCCAAGCACAGC T T AGA T C T AAA T AAAGT AA T CCA - - - - T CAA T CAA T T
A T AAAGGT T T AA T AA - - - - - - - - - - - - AAAAAGT T TGT CAACACC T - - - - TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACAC TGT ACA T - - T AC T TGT AA T - - - T AAA TGT A T ACAAGGGT A T CAAAA - T AA - ACAC T
T AAA T CAAA T AAC T T A T T A T CCGA T CCC - - - - - T T T T T CCAA T CCC - - - A TGT ACAGGGTGGA T CA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCC - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACAA T T T A TG - - - GT T T AA T T CA T AGA TGT AA T AACA T T AAA T A T - - GT T CCA
C TGAACGCA TGA - - - T C T C T T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGTGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T C T T AGA T AC T C T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACC T TGT ACAGT T T C T CGG - AA T - - - A T T A T AAACGCAAGT ACAGT ACA T - - - - T T ACGT
T CGAGGT TG - - - - - GTGT T T ACA T T T T T AACGC T C T T T CAAC T T AA T AGA TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T T C T AGA T ACCC T A T AGAAACAA T CAAAA TGGT CCACAC TGT ACAACCAAAA T T - - - - - - - CA T CCAAA T CGAACA T CC T TGT T T - - - - T T CAC T
- - - - - - - - - - - - - - - - - T ACCAAAAGT AAAA T AA T ACCAGT A T T AC - GC T TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGA T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACAA T AAA T AC T - - - - - - - GT T T CGCAAA T T A T AC T T CCAAACA T AGT C T CCG
A T AAAA T ACC - - - - - T CCA T AAGAAAAAC T T TGC T A TGGA T C T T AAAAA TGGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGAAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGGCCACCC TGT ACA T T T CAAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- AAAAA T AAGAA T A - C T T T TGAGACGCACA TGAGT T A TGACAGCGCG - - T TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT TGC T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T T C T AGA T ACCC T A T AGT AACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACAA T AGT T T TG - AA T T T - GGC T TGT AAGT ACACA T T AAGAAGA TGA T T T CA T
T AAA T A T T CCAA - - - CGT A T AGGT AA T T T AAGT C T T T CAA T T T T AA - - CGTGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACA - - - - - - - - - T A - - - - - - - - - - - - - - GAAAAAA T T C T AC T CAA T AC T C T AG
ACAAAA T T T CA T - - - C T CC T TGGAGCC T TGAGAGGCGCA - - - - - - - ACCC TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACA TGT C T A T - - - A - - - - - - - - - - - - - - T CAGAAAA T C TGAC T A T - - T TGA T A
- - - - - - - - - - - - T A - T T T T T TGGACAA T AA T T AA T T - - - - - - - - - - A T C T TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T T C T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACACGT A TGT T A T - - - - - - GGT A T T A T T T T T A T AA T T T T - - - - A T CA T T T AGT
GGAAAA T T T T A - - - - CAC T T AAAA TGAAGTGCAC T - - - - - - - - - - - - - - - - A T ACAGAGTGGACCA T T T TGA T TGT T - - - - T AGGGT A T C T AGGAAACCA - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AAAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACA TGGT CCGT T - GA T A - - ACACCCCA T ACC T T AA T AA T AAA TGT TGA T CAGT
- - - - - - - - - - - - - A - T C TGA T AAA T A T - GA T T A T T T TGCA T C T T T T - GAA TGT ACAGGGTGGA T CAGT T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAGACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A TGGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACAG - - - - - - - - - - AC - - - GAGCCAAAAAAAC T AACC T A - - - - GGAA T CAGT T
CCAAAAGT T TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC TGT A T AGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGAAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AAAA T T T AAAACA T - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - GT T T A - - - - - - - - GGA T A T CGAGGAACGTGC - GT A TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT T A T T T C T A T AGGGT A T C T TGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACA T - - - - - - - - - G - - - - - - - - - T CGA T ACC T T AAAAAAAGAC - - - - C TGT C T
- - - - - - - - - - - - - - - CC T T T A - - - - - - - T AAGA T CA T C T AC - - - - - T ACA T A T AGAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T T C T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA T AGT CCACCC TGT ACAGT A T ACGT T T A - - - - - T T T C T CGAA T C T A T AA T AGAGGA T - - - - T TGCC T
CAAAAGT T A TGAGA - TGT - - - - - - - - - - CAGAAC T AA T A T T AGT CCAGT T TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCA TGT ACA T TGT T AA T A TGC T - - - - GCC TGAAAACC T CAA T T T TGAAGTGAG - - - - - -
- - - - - - - - - - - - T AACGT T CAAAA T A T T AAGT TGCGA TGA T T T T T T A T C T TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T AA T AAA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACAC T T CGCAC - - - - - - - - GT T C T AAAAAGAACAA TGT T - - - - - - - - - CGAC T
GT AAA T TGA T CA - AA T T C T TGAAA T T CC - - - - - T T CGT AGACACAG - - - ACGT ACAGGGTGGACCA T T T T AGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACA T ACA T T A - - CA T C T A - GTGT T CAGTGTGA T CAGTGTGA T C - - - - - - - - - -
T AAAAA T CAC T T - - - TGC T T CGAC TGT A T A T CA T T TGTGT CA T T T T AGT A TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGAGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A TGGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACA T CA T ACCGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AAAAA T AACAAAGAA T T CCACAAGC T - - - - - - T T T A T C TGGT A - - - - - T TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A - AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACAGTGTGT CCC - - - - - - - A T T T TGA T TGAAA T CA T AC TGT A T A TGCC TGT AA
T AAAAA T ACAAC - C T T T T T TGGA T T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT A T A T A - T AA T - - - T A T - - - T - - - - - - - AA T AA T TGT A T TGCC T - - AA - T T T T T
AAAA - - - - ACAGT AA T T TGAAGGACA TGT AAAAA T AGT A T T T T CAA - - CC TGT ACAGGGTGGA T CA T T T TGGT TGT T T C T A T ACGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGC T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACAA T T TGCGT C - - A T T AA TGC T CAAAAACCGCAAGGGGAAAA - - - - C T TGCA
CCAAAAA T T CGA - - - CGT T T CGGA T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T AC TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGC T A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T AGCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCA TGT ACA T CGA T T TGG - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC TG
GCA T C T T C T TGA - - - C T T T T C T AA T A T T CAAAAC T T T T AAA T C TG - - - TGTGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T TGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT C T CCA T T A T T CGTGAACA T AGCA - - - - - - - - - - - - - - AGGAAAA T T T T CA T A - - - - GT C T T T
- - - - - - - - - - - - CA - T T T T T C T AGT T C - AAGGGT T T T T CAA T T CGT T AAC TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACA TGT T T T T C - - - - - - - - ACC T AAAA T AAA T CGT T T T T AAG - A T AAC T T CC T
T T AAAAGGGTGGT AA T T T T ACGAGT CCAGAAGGGA T CACA T C T AC T - - AGT A T ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT AC - - - - - - - - - - T AA T - - - CCAA T AA T T AAAA T T A T A T AAAA - - - - - CACAC T
T T AAA T T A T TGA - - - T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACA T CGT T AGAA - - - - - - - - - - - - - - - - GCAA TGA T T T T T T T CA T - - - - - - - -
TGGAC T C T CAAA - AGAGT T T T AA T T CCC T T AA T T T TGT T AC T A T CGA T T ACGT ACAGGGTGGA T CA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACA T TGCA T T T A - T A T T AGT T AC T AAAGT TGA TGTGCC T AGACA T - - T C T T C T
- - - - - - - - - - - - - - - C T T T T - - - - - - - - T AAAA T AGGC T ACC T TGGT CA T TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T CGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGCCCACCC TGT ACA T T A T T T AA T T A - - - - - T T T C T TGC T T - - - - - - TGTGAAA T - - - - C T AA T T
T T AGCACAGCC T - - - CGT T T TGA T AGT T T CAGT AA T CCGCGC T T AAACCA TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACA T A T T TGGCGT A - - - - - C T C TGC TGT AAAAAAGGT CAAGT T A T - - - - - - - G
- - - - GGT CCCA T - - - T C TGT AAAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T C T T AGA T ACCC T A T AGAAAGAACCAAAA T TGT CCACCC TGT ACAA T AACC T T A - - - - - - - GT T C T T AA TGGA T AAA T CA T T A T T - - - - A T T TGC
- - - - - - - - - - - - - - - TGCGAGGGGTGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T T T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CAACCC TGT ACA TGT AC TGCC - - - - - - - A T AA T T T AC TGAAAAGCGAC TGCC - - - - T T TGT C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T T C T T A T C T C T T T A T CA TGTGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGCA T C T AGGCAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCACGT ACAGGGACA T CA - - A T T A TGT T TGGCA T T T AAAGA T AGT AGAA - - - - T T CC T A
T TGAGC T CCAGA - - - T T T TGT C T A T C T CAAGGGTGT T T T CA T T T AAACCC TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGC T TGT T T C T A T AAGGT A T A T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T C T T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACA T T T A TGT T A T AA T - - - GT AA T T A - - - - AA T T A T A T T AAA T - - - - A T T T AA
T AACAC T TGCAG - - - T T T C T AAA T T AAA T T A T A T T ACA T A T T T T AC T T T A TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T CCCC T A T AAAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACAGT T CA T ACC - - A T - - - AGC T TGACCGGCACAGCGT TGCCC - - - - T T T T AC
- - - - - - - - - - - - - - - T AA T CAAAA T A T T AAAAA T AAA T T AA T T T A T A T T A TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGT AAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGA T CCACCC TGT ACA T CAACAAAA - - ACC - - AC T T AAGGGACA T AAA TGGCCA T T A T - - T T T CCG
- - - - - - - - - - - - - - - TGT CC - - - - - - - - TGGGA T T TGCAACCGT AC T TGACGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T TGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACAC T - - - - - - - - C - - - - - AGCAC T AGT A TGGTGAGAAAGG - - - - - - - - - - - -
T AGAAGT T AAAA T A T T AC T T T AAGT T T A - AAAA T T T CCAAA T T T T T ACCC TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACC T - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCA T A T AGA T ACAACCAAAA TGGT CCACCC T C T AC - - - - - - - - - - CAAC - - - T T AA T T AACAA T A T T A T A T T AA T T - T - - - C T A T T
T T AAAA T ACCAC - - A T T CC T AGTGAA T AC TGCA T T T CCAAC T T T CA - - - - - GT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AAAGT A T C T AGGAAAC TG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T ACAGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACAGGGTGGGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - TGT T T AAAA TGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A TGGGGT A T C T AGGAACCCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T A T CC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACA T A TGT A T T C - AA T - - - T C T AA T AAACA T AAAA T A T AGT AA T A - - GCGC T T
- - - - - - - - - - - - - - A T T T T T CGA T T A T A T AA T A T T T T T CCCA T T TG - - - C TGT ACAAGGTGGACCA T T T TGA T TGT T T C T A T AGGA T A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACA - - - - - - - CGT A - T T A - - - - - - - - - - - T T ACAGCGT TGAAA - - - - - - GT CA
T AGCGA T AAGT A T A - GA T T CAAAA T A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGA TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T ACAGGA T A T C T AGAAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T AA T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACA T A T T T AAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T C T C T
T T AA T T T CAAAA - - - T T T T T CAAGT T T A T AA T AA T T A T CAAAC TGTGT T T TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAGTGGTGCACCC TGT ACA T CA T T T AAA - - - - - - - T TGA T CGA T AGT A T T AAGT AAAAC - - - - T TGCAG
T AAAA T A T ACAGT AA T T T T T AGT T CC T A T AAGGT T T A T CACAC T T A T T C T TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGTGCAGT AA T AGT A T AA T T A - AAA T T TGGTGT TGCAA TGA TGAAA - - - - GTGT C T
T AAAAA T CACGGT A - T T A T ACAGGT ACCAA T CA T T ACC T ACCC T T C - - - A TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AAAAACAAACAAAA TGGT CCACCC TGT ACA T AGGT AGTG - - - - - - - CCC T T AAAAA T AAGAGT CA T A - - - - T AAGT T AC T
A T AAAAA T C T AA - - - T AAA T A T AACAA T AGT ACAGT T T T A T T T T AAC T A T TGAACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T A TGAAC TGAA T TGAGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T T T A T TGT AGCCA T - - - - - - - -
AAGGT A T T ACA T TG - - - - - - - - - - - - - - T AAAA T T A - - AA T C T AAA - - - C TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T T C T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACA - - T T AGTGC - - AGT AAGACACAAC T A TGACAACAGT ACAA - - - - ACAGT A
- - - - - - - - - T AG - - - CC T T T AAAACCGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CC TGT ACAAGGTGGACGC T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC TGGA T ACGC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC T C T ACA T ACAAA T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T ACC T
T AACAGGT TGACCA - TGT C T CAGACGCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T AC TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CCCAGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACAGCGCCCGCC - AA TGCAGCA T T ACACGGT ACAA T T TGAGGT - - - - T T T TGT
- - - - - - - - - - - - - - AGT AGC T AAA T ACGAA T ACGC T A T CA T T CCA T ACGC TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT T C T T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAAGG - T CCACCC TGT ACAAGACCCACA - - A T - - - GTGA TGGGCACCACGT TGT TGGGC - - - - TGACGG
- - - - - - - - - - - - T AACA T T CAAAA T A T T AAGT TGTGA TGAGT T T T T A T C T TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGA T CCACCC TGT ACAA T T CGCAC - - - - - - - - GT T C T AAAAAGAACAA TGT T - - - - - - - - - CGAC T
TGAAAACAA T AA - - - T ACC TGAAACACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T A T C T ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA T AACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AAAAG - - - - - - - - - - - T T T T AAAAAAGT C - - - - T T A T ACA T T T T T - - - T TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGAGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T TGGGAC - AA T - - - ACGT AGAA T ACAGT AACGT AGT A T - - - - T CC T CC
- - - - - - - - - - - - - - - T AGT CCAGGT T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACAACAAAC T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GAAAA T T TGGT A T AA - - - - - - - - - - - - - CAAAAGT T C T AGAAC T T T - - - GTGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA TGAA T C T - - - - - - - CGGGT CAA T C T AA T AAAAGTG - - - A T - - - AAGCG
- - - - - - - - - - - - - - - T T CA TGGGA T AC - AGGAGA T T A T AACAGTGCA T T T TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - GA T - - - T T CGCGAACAA T CCAAAA T T A T CG - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - T T T T AC T AGT AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGGT T T T C T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACAA T AGAA TGA - - ACAGA T C T A T AAAA TGAA T AAC T T TGAA T - - - - C TGT CA
- - - - - - - - - - - - - - - AC T T T AAAGT ACAC T A T T T T T T T T A T T T TGCAGAA TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACGGCC
TGAAAA T A T A T A - - - T C T T TGAA T CAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACA T A T T AA T - - C T A T - - - - - - - - - - - AGAA T T T A T T T TGT A TGT AG - CGCC T
GAA T A T CAGT AA - - - T A T T T T A T A T T TGT A T AGAC T A T A T C T T T A T T T T T A TGA T AGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACAGGA T CGGGC - A - T T T C TGAAA T A T - T A T A T T T T - - - GT T TGGCGT AA TGT ACAGGGTGGACCA T T T TGGT TGT T T C T A T AGGGT A T C T AGGAAACCG - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACA T ACCA TGT A T - - - - - - GGT A T AAA T A T CGCAA T C T T - - - - - - AA - - A TGT
GGAGAGT TGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACAAA T AAAC - - T AA T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - T T T T CG
GGAGAGT TGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACAAA T AAAC - - T AA T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - T T T T CG
CAGGACAGT AGT - - - A T CA T CA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGGT T T C T T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACA T T AC T T T TG - AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACAACCAA T - - - - C TGT AA
GGAGAGT TGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGGT T T CC T AGA T ACCC T A T AGAAACAACCAAAA TGGT CCACCC TGT ACAAA T AAAC - - T AA T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - T T T T CG
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TE: rnd_5_family_2144.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_ce.fa_se.fa_cel.fa_cer.fa_gs.fa_bc.fa
 size: 1943bp; fragments: 4428; full length: 68 (>=1748.7bp)
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TE: rnd_5_family_2144.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_se.fa
 size: 2243bp; fragments: 4412; full length: 0 (>=2018.7bp)
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