
Start crop Point End crop Point

MSA length = 1669
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGCGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT A T A - - - - T T AA T T ACAAAC T T A T T T T AAAGT AA TGAAAACAACAACAA T AAA
GTGCGT T T TGT C - - - C T T T AAAAA TGT T AGTG - - - A T T T T T T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T AGGT T T TGT T A T AGCGA T TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT A T A T A - - - - - - C T AA T - - - - C T A TGT CA TGAAA T T T AGT AGT T AAAGGT T AA
- - - - - - - - - - - - - - - - GAACA T T A T C T T AA T A - T T AGA T T C T A T T AAGACA T ACAGTGAC T CACAGC T T AAA TGA TGCAGT CGC T A T AACAAAA T C T A T C - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGCGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT AAC TGT A T A T A T CG - - - C T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT ACACAA TGT AAACAAA
- - - - - - - - - - - - - - - CA T T A T CGGT T T T CG - - - - - - - - - - - - - - - - - AAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGTGAC TGCA T CA T T T AAGC T A TGAGT CAC TGGA TGT CGA T - - - C T AA - - C T T A T T CGCAA TGT CACGT ACA T T C TGACAC T A T A
A T AA T A T ACAC T AA - C T T AGT AGT TGT T T A T A T A T A T T T T C T T AAAA T ACA T ACAGTGAC T CACAGC T T AAA TGA TGCAGT CGC T A T AACAAAA T C T A T C - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGCGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT A T C T T C T A - - - T T AA T - - - - - CA T A T AAGCA T A T T T ACA T A T T AGA T A T AAC
A T AA T A T ACAC T AA - C T T AGT AGT TGT T T A T A T A T A T T T T C T T AAAA T ACA T ACAGTGAC T CACAGC T T AAA TGA TGCAGT CGC T A T AACAAAA T C T A T C - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGCGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT A T C T T C T A - - - T T AA T - - - - - CA T A T AAGCA T A T T T ACA T A T T AGA T A T AAC
ACC TGT AC TGT T - - - - - - AAACGACA T - - - - - - - - - - - - T C T T T AGA - - - A T ACAGTGAC T CACAGC T T CAA TGA TGCAGT CGC T A T AACAAAA T C T A T C - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGCGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT A T A T T A T - - - - - - AA T - T T - T A T TGA T ACAGAA T A T A T T A T A T A T CAGT AGA
AA T AA T T T TGC T - - - - - - A T A TGT TGC T AGT A T T T A T T A T C T A T T A T AA T AGC TGGT AAC T CACAGC T T AAA TGA TGCAGT CGC T A T AACAAAA T C T A T C - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGGGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT A T AC T - - - - - - - - AC T - T T - T AA TGT AGAGT C T TGTGGGT T A T A T CAA T A TG
- - - A T T T A T T CC - - - CGCAAAAGACGT T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T ACAGTGAC T CACAGC T T AAA TGA TGCAGT CGC T A T AACAAAA T C T A T C - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGCGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT A T A TG - - - - - - - - - - - A TG - T TGT A T AGT A T CCAA T A T A TGGA T ACA T T A T A
T T T T T CCA T A T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T AAA T AGA T ACAGTGAC T CACAGC T T AAA T T A TGAAGT CGC T A T AACAAAA T C T A T C - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGC T AC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT A T A TGGC T T AA T T AAA - T T - T AAGGAA T T A T AA TGGGGGT AA T T C T TGGAAA
A TGGT T T T - - - - - - - C T AGT CAAGT A T CCA T AA T T A T T T T C T T TGAGT ACA T ACAGTGAC T CACAGC T T AAA TGA TGCAGT CGC T A T AACAAAA T T T A T C - - - - - - - - - - GT T AGAC T T TGT T A T AGCGGC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT A T A T T T T A - - - - - - - - - T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGA
T T CACC T C T AA T - - - - - - - CGT AA T A TGCGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACAGTGAC T CACAGC T T AAA TGA TGCAGT CGC T A T AACAAAA T C T A T C - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGCGAC TGCA T CA T T T AAAC TGTGAGT CAC TGT A T C TGGA T T AA T T AA T - T T - T T T T AA T T T AAAA T AAGT A T CAACA T TGT AAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGCGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT A T A T AGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGA TGT AAACAAAA T AGA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGCGAC TGCA T CA T T T AAGGTGTGAGT CAC TGT A T AGT A T A T AA T T AC T AC T T TGT TGT AAAACAA - GT A T AGA T T T T AGC T ACA
A T T A T T T AA T T AGTGT T T T T ACAGT T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAAA TGA T AAC T CACAGC T T AAA TGA TGCAGT CGC T A T AACAAAA T C T A TG - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGCGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT A T A T T A T C - - - T T AAA - - - - AGACGCGGGA T T AAACAC T T AGT C TGT A T AAA
- - - - - - - - TGT T A T T - - - - - - - - - T TGC T A - - T T T A T T T - - - - - - - - T A T A T ACAGTGAC T CACAGC T T AAA TGA TGCAGT CGT T A T AACAAAAGC T A T C - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGTGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT A TGT C - - - - - - - T AA - AGT T T - - - - - - TGGCCAAA TGA T T AAAAAGT A T AAA
ACGGGT T T CAGTGG - C T T AC T T AA T C TGTGT A - - - - - - - - - - - - - - - AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGCGAC TGCA T CA T T T AAGC TGCGAGT CAC TGT A T A T T T AA - - - T CA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA
T CCAA T T A T AC T A T A T A T A T AC T A T A T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGTGAC T CACACC T T AAA TGA TGCAGT CGC T ACAACAAA - - - - AAC - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGCGAC TGCA T CA T T AAAGC TGTGAGT CAC TGT A T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GC T ACAA T A T AAACACGAACGA TGAA
GAGGC T T C T TG - A - - T T AC T ACGGTGT T T A T A - T T A T T T T C T T TGAACCAAA T A TGTGAC T CACAGT T T AAA TGA TGCAGT CGC T A T AACAAAA T A T A T C - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGCGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT A TGA T CA - - - - - - AA T - T T - T T T TGCCGT AC T A T A T ACACCA T A T ACACGGG
AA T T A T CC T T CG - T A T T AAAGTGT T A T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAACGT CGT T AAAACAGT CGT T AAAACAAAA T C T A T C - - - - - - - - - - GT T ACA T T T TGT T A T AGCGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT A T A T TGAA - - - - - - - - A T T - CGT CAGAACACCAA - - T AA T AA TGAC TGT T TG
ACACCGGA T T AGA T - T T T CCAAAA T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACA T ACAGTGAC T CACAGA T T AAA TGA TGCAGT CGT T AAAACAAAA T C T A T C - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGTGA T AGCGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT A T A T AACA - - - - - - - - GT T - AC T CAGAA T A T CAA - - AAA T AAGT T CAA T T T A
A TGA T CGT T A T T A - - T A T AAACAA T T A T CA T A - - - A T T CCC T T CGAG - T AAA T T T T TGA TGT A T AGC T T AAA TGA TGCAGT CGC T A T AACAAAA T C T A T C - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGCGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT A T A T T - - - - - - - - - - - - T T - CAC TGA T A T ACGAAA T A TGGCAACA T TGCAAG
GT CGT CA T T T AAA T - GT T AAACGA T T T AAA T A - - - - - - - - - T CGAGGGGGGA T T AGTGAC T CACAGC T T AAA TGA TGCAGT CGC T A T AACAAAA T C T A T C - - - - - - - - - - A T T AGA TGT TGT T A T AGCGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGTGT CAC TGT A TGGC TGA - - - - - - - - - T C T T A T T T T A T T T CAAAAAA T A T - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - ACA T T T AAAA T T T T AA - - AA T A T T T - - TGT AAAGGCA T ACAGTGAC T CACAGC T T AAA T CA TGCAGT CGC T A T AACAAAA T C T A T C - - - - - - - - - - C T T AGA T T T TGT T A T AGCGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGGA T C TGC T T - - - - - - - - A T T C - - - - - - - - - - - - - - GTGGT T AGAGAAAACGAA
A T CA - - - - - - - - - - - - - A T T A TGAAA T T CA T A - CA T T C T T T - - - - T AGAC T T ACAGTGAC T CACAGC T T AAA TGA TGCAA T CGC T A T AACAAAA T C T A T C - - - - - - - - - - T T T AGA T T T TGT T A T AGCGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT AGGTGT T T T AGT T A T T - T T - T T AA T AAC T AA T AA TGACAACGT AAAACCAAA
A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGA T A T ACAGTGAC T CACAGC T T AAA TGA TGCAGT CGT T A T AACAAAA T C T A T C - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGTGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT A - - - - - T ACAA TGAA T - T T - T T A T AGAC T - - - - - - - - - - - - - T AAAAA T AAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T AGA T C T TGT T A T AGCGA T T AGA T T A T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT A T A T T C T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAA T AAA T AAAA TGGA
- - - - - - - - - - - - - - - AA T T AA T AA T T TGAA - - - - - - - - - - - A T T AACCACA T ACAGTGAC T CACAGC T T AAA TGA TGC TGT CGC T A T AACAAAA T C T A T C - - - - - - - - - - GT T AAA T T T TGT T A T AGCGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT AGA T AC T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGC T A T AACCA T T A T ACA
- - - - - - - - - - - - - T AAGTGCAAAACA T CCA - - T A T ACCG - - - - - - - - T ACA T ACAGTGAC T CACAGT T T AAA TGGTGCAGT CGT T A T AACAAAA T C T A T C - - - - - - - - - - A T T AGA T T T TGT - - T AGTGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT A T A T T - - - TGA - AAA - GT T T T T TGGTGAAA T CACGAC TGT AA T T A T TGT T CA
A T A TGT T CAAA T - - - - - - AAACGA T T T CA T - - - - - GT C T CCGT T A - - - - - - - - CAGTGAC T CACAGC T T AAA TGA TGCAGT CGC T A T AACAAAA T C T A T T - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGCGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT A TGT - - - - - - - - - AA T - - - - T A TGGAGAAAA - - - - - - - - - - - - - - - AGT AAA
GACA T T A T T C T T A T A T T CAAAAACGGT T CAAG - - - - - - - - - - - - - - - AC T A T A T AGTGAC T CACAGC T T AAA TGA TGCAGT CGC T A T AA TGAAA T C - - - - - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGCGAC TGCA T CA T TGAAGC TGTGAGT CC T TGT A T A T AGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T T TGAAA T CAGCAAA
AC TGT T AA T A T - - - - T T AA T A T AAA T T T AA T C T T T C T T T T CA T T AAAGA T A T ACAGTGAC T CACAGC T T AAA TGA TGCAGT CGC TGT AGCAAAA T C T A T C - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGAGAC TGCA T CA T T T AAGC TGCGAGT CAC TGT A TGT AC T A - - - T T A T T A T TGTGGT A TGT AA T T T T A T T CGAAACAAAAA - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - T T A T AACAA T A T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGCGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT A T A T A T A T - - - - - - - - - - - - T T C TGCGA TGT T T AGAAAACAA T CAAAC T T AA
A T CA - - - - - - - - - - - - AGT C T TGACA T CAACA - - - - - - - - - - - - - - - GT T A T ACAGTGAC T CACAGC T T AAA TGA TGCAGT CGCCGT AACAAAA T T T A T C - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGCGAC TGT A T CA T T T AAGC TGTGAGCCAGTGGG - - - - - - - - - - T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGAGGCAAA
- - - - - - - - - - - - - - - C T CAAGGGAC T T AAA - - - - - - - - - - - C T T AAAAACA T ACAGTGAC T CACAGCGTGAGTGAC T CAGTGGC T A T AACAAAA T C T A T C - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGCGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAGT A T A T A T CGCA - - - - - - - - - - - - T AC TGCGCGC T AAAA T ACGT AAAA T CGAC TGA
- - - - - - - - - - - - - - AC T TGT A T AACCCC TG - - - - - - - - - - - T T T AGAGACGT ACAGTGAC T CACAGT T T AAA TGA TGCAGT CGC T A T AACAAAA T C T A T C - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGCGAC TGT A T CA T T T AAAC TGTGAGT CAC T A T A T A TGGA T - - - - - - - - - - - - T T AAGT T A TGT T A TGT A TGT C T T T T AGT T CAA
- T T AC T T T T AGT A T AA - T A T AAAA T T T T T C - - GT T T T T T T T - - - - - - T T TGT ACAGTGAC T CACAGC T T AAA TGA TGCAGT CGT T A T AACAAAA T C T A T C - - - - - - - - - - GT T AGA T T T T A T T A T AGTGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGTGT CAC TGTGT TGCA TGGGT AA - T T T T T T CAGAAACGCCCCGT A T A T A TGGAA T T T T AA
- - - - - - - - - - - - - - - T T AAAA T A T A T T T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT A T ACAGTGAC T CACAGC T T AAA TGA TGCAGT CGC T A T AACAAAA T C T A T C - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGCGAC TGCA T CA T T T AAAC TGTGAGT CAC TGT A T A T AGAC - - - GAAA T - C T - T A T T A T C T CC T T T AA T A T A T T T T A T T T C T AAA
GT T T T T T T T C T T - - - GT T AGACGA TGAAGT T A - - - - - - - - - T A T - - - - - - - - - - AGTGAC T CACAGT T T AA T TGA T ACAGT AGC T A T AACAAAA T C T A T C - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGCGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT AGG - - - - - - - - - - - - - - T C T - - T T CCA T CACAA T AAGCACGA T CGA TGT AAA
C T AA T T AA T T A TGT - C T AAACCGA T AC TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T C T ACAGTGAC T CACAGC T T AAA TGA TGCAGT CGC T A T AACAAAA T C T A T C - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGCGAC TGCA T C T T T T AAGC TGTGAGT CAC T A T A T CAA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA
GT CGT C T T C - - - - - - T TGT T T T AA T A T T T AAA - - - A T T T T C T A T AAACA T A T ACAGTGAC T CACAGC T T AAA TGA TGCAGT CGC T A T AACAAAA T C T A T C - - - - - - - - - - T T T AGA T T T TGT T A T AGCGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT A - - TGT CA TGA T T A T T - T T - T T AAGT T C TGA T AA T T A T T AAA T AA T C T T AAA
ACAGT T TGCA T T AA - T T - - - A TGA T A T T T A T A T T T ACCC T T T T A T AAGAGA T ACAGTGAC T CACAGC T T AAA TGA TGCAGT CGC T A T AACAAAA T C T A T C - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGCGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT A T A T T T CA T AGT T AAA - A T - T T C TGT TGAAA T AAAAAAA T AA T AAAAA T CAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T A T C - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGTGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AA T A T T T A T A T A - - - - - - - T AAA
- - - - - - - - - - - - - - - T T CAAACAA T T T T T T - - T T T A T T - - - - - - - - - AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T AGT T T T T A T AA T AAACA T T A T C - - - - - - - - - - GT T AGAGT T TGT T A T AGCGAC TGCA T CAC T T AAGC TGTGAGT CAC TGTGT C T CCGT T AA - - - - - - - - - TGT AA TGA T AA T T AGT A T AAAAACAAAA TGAA
GC T T T T A T CCA T - - - - - - - T ACAACC T CAG - - - - - A T T T - - C T AAAA - - - - - CC TGTGAC T CACAGC T T AAA TGA TGCAGT CGC T A T AACAAAA T C T A T C - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGCGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT A T A T - - - - - - - - - GAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T T A T T CGAA T - - - - CCAAAAAGAAGAAAGT T T T T - - - - - C - TGAAA T A T A T ACAGTGAC T T ACAGC T T AAA TGA TGCAGT CGC T A T AACAAAA T C T A T C - - - - - - - - - - - - - - - - T T T TGT T A T AGCGAC TGT A T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT A TGT - - - - - - - - - - - T A T T - TGT T T TGGGAA T T AA TGT T AAA T AGAAA T T T A
GCCAGT ACCAA T - - - - - - - - - - - - T A T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T ACAGTGAC T CACAGC T T AAA TGA TGCCGT CGC T A T AACAAAA T C T A T C - - - - - - - - - - GT T AGA T T T TGT T A T AGCGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT A T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T A T T T T AAGAGCAAA
- - - - T TGT T T CA - T - CA T A T T TGACGT T AAGA - - - - - - - - - T T T A T ACAAC T ACAGTGAC T CGCAGC T T AAA T T A TGCAGT CGT T AAAACAAAA T C T A T C - - - - - - - - - - G - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT A T A T C - - - - - - - - - - - - T T - CAAAACGGT A TGGAAAAAGT A T AAACGGT T T A
- - - - - - - - - - - - - - T T T T CGACAA T T T TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - AACA T ACAGTGACACACAGC T T AAA TGA TGCAGTGGC T A T AACAAAA T C T AAC - - - - - - - - - - GT T AGGT T T TGT T A T AGCGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT A T A TGT CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAACAGAA T T AAAGT AAA
GC T T T T C T AAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T CC T T A - - - - - - - - CAGTGAC T CACAGC T T AAA TGA TGCAGT CGC T A T AACAAAA T C T A T C - - - - - - - - - - GA T AGA T T T TGT T A T AGCGAC TGCA T CA T T T AAGC TGTGAGT CAC TGT - - - - - - - - - - - - - AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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