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MSA length = 3003
- - - - - - - - CAAAAC T - - - A T TGTGAAAA T AA T A T CGT T T AGT - A T T AGT C T AAGGCCCGT A T T T A T AGC TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T AAA - - - - AA T - AAGA - - A - - - - - - - T T T AA T T AA T A T AA T A T AAAGT CAGAA
- - - - - - - - - - - - - - - TGGA T CACAAAAA T T ACAGCA T TGT A - - - - T AGAC TGAGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT T T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCC TGAA T C - - - - - - - - A - - TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGACCCGCC
- - - - - - - - - - - - - - - GT AACAAAAAA T A T T T T T C TGT AGGG - - - - - AGT C T T AGGCCCGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T T AGT CCA - - - - - - G - - - - - CCCGTGC T CGGC T T AGCA TGAA TGA T A T T TGAC
GTGCCGA T CAAGC T TGTGAC T AAAAGT C TGT T TGT T AGGAA - - - - - - - - - - - AGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCCA T AGT C - - - - - - - - - - - - - AAC T T T C T A TGT T T T AGTGGCAA T T AAAAGC T A T
T CGA T T C T T ACA T C TGAAGGAAGAAAA T T T C T TGGC T AAGA T T - - T T AC T T T AGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T AAAGT A T - - - - - - AACCAA T CCC T A T TGCAACCAGT T CAAA T T CAA TGT AA T
CAACCGA T CAGAAA T CGCAGT ACGAAA TGT AA T CAACAGAA - T - - - T C T C T AAGGCCCGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T AAGAGC T A T T C - - A - - T AGGC TGAGT T AGAGT TGT ACC T CA T AGTGT T CAAA
CGCC T AGCCAGT T T T - - - - ACA T AGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACGT T AAGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGT ACC T A T AAA T ACGGGCC T AAA TG - - AAA - AAAA T T AAA T T AA T T ACAAA T TGGA TGC T CCGAAACA T AGA
GACGCA T C T ACA T CC - - T AGCGT AAGT T T C T ACGT T ACG - - T - T ACA T A T T T AAAA T AA T A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T AAA - - - - AA T - AGAACCG - GT T A T T T T CGAA T T A T T T T CAGT AAAACAAAAA
AAA T T A T T T ACGT T T - - - - - - - - - - AC T T T CACGT C T CGAA T - T ACA T A T T T AAAA T AA T A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T AAA - - - - AA T - AGAACCG - GT T A T T T T CGAA T T A T T T T CAGT AAAACAAAAA
AA TGAAA T T ACGT T T A T ACA TGAGAAACAAAA T A TGT T AAA - - - - - AACC T AAGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGAC TGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T AAGTGT TGAC T - - TGC - - AGT T T T T TGT AACGT AACAAA T AA T AAA T C TGAC
GGGAAA T A TGT T T T T T T AA T AAGT A T T T T T T A T A T TGAAAA - T - - - T CAC T T AGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCGAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAA T A T AAA T ACGGGCC T AAGTGAA - - - - - - - - - - - A TGAA T T T T CAA T A T AAAAAA T AC T AGA T AAAAA
T A T A T ACGCAAAC T CA T AAC T A T TGGGGT T AA T - - - - - - - - C - - - T T A T T T T CGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAG - - - GT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T T AGTGA - AA T AAAAA T T AAA TGACCA TGA T A T AC T A TGA T A T AAAA T A T AGG
T A TGT AAGT CAA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A - - - A T C T AGGC T CGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGA TGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCCC T AG - - - - AA T - - AAA - - - AGGCACC T T AAAAC T A T T T T A - - - - AAGT T T AA T
AAAA T AC T T AAAA T T - GGACGAAAAAAA TGCC TGT CAAAAA - - - - T AAA T T T AGGCCCGT A T T T A T AA T TGCGT C T CGAGACGCCAAGAC TGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T T AGTG - - - - - - AA - - - - - - C T T T T T T T AAAGT T A T T T AAGA T T AAGCGT AA T
AAAA T AGT T AAAA T T - GGACGAAAAAAA TGCC TGT CAAAAA - - - - T AAA T T T AGGCCCGT AA T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGAC TGT C T TGGGC - - - - - - - - - - ACCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T T AGTG - - - - - - AA - - - - - - C T T T T T T T AAAA T T A T T T AAGA T T AAGCGT AA T
A T AC T A T T T AAAA T T A TGACAGAAGAA T T AAAAA TGT T AAG - - - - - T CA T T T AGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T T AGA TGT AC T T - - A - - - - - - T AA T A T T CAGAGTGGT CCGAAC T AA T T AAAAA
AAAACA T AAGGGA T T - - - - GGACAGGAA TGAA TGT T CAAAC - - T A - T CAC T AAGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T AAG - - - - - - - - - - AA - - - - T T T A T T T T T A T T T CAC T T T C TGGT AGA T T AAAC
- - T TGGACGAAAA T T T TGA T T T TGA TGT T A - - - - - - - - - - - - - - - T AGAC T AAGGCCCGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T AAG - - - - AA T - - - A - - - - - - - - GT T TGACGA T T CA T T TGA - - - GAA T T TGA T
AAA T TGT T CA T AC T C T CGGT CGT AAGCAGGGT T CGGAAGT A - - - - - T AAC T AAGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T AAGAGGT AA T T - - G - - T A - AA T A TGT T AAAA T T A T T AAA T A TGAAA T ACAAA
GT C TGAAAAA T T A T T AAAA T T A T AA T A T T T - - - - T AGTGCA - - - - T TGA T T T AGGCCCGT A T T T A T AGT T T CA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T T AAGC T T AA T T AAAA T - - AAAA T T T T T T CAA T A T T T CAGAA TGA T A T T AAAC
- - - - T ACC TGT CCC TGAAGT T ACGGAAGCA T C TGTGT AGAC T - GA T - - TGT T AGGCCCGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T T AGGAGA - - T - A - A T T T A - T T C T T CC TGGA T TGGTGGT A T A T CAAAA T AAAA
GAGA T A T T C - - - - - CGT AC T AGAGGGGA T T CCCCC T AGCAC - T - - - - - - C T AGGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T A TGGGCC T AGGGGC T - - - - - - GT T CGC T T A T T C T T T AAGCCGT T CGC T T CGA T AA TGGAA
CAA T T AGT CA T CCGT - - - ACCACAAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGT T AGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGCC T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T T AG - - - - GA T - - - - - - T A - - - T A T T T T TGAGT AA T T T - - - - - - AAA T CAAA -
AACAAAGT T AC T A T T - - AGT T A T TGAAA T TGT T A T T T AA T T T - - - - GGTGT AAGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T AAG - - - - AA T - A T A - - - - - - - - - - - T T CAAA T AGT CA T C TGTGA TGT CAAAA
GT AAAA TGCACGT T T AAAA T AA T T CGAGTGT T AACACAGAA - - - - - AC T C T AAGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T AAAGT - - - A T T - - AA T TG - T T T T T T T T T AAA T T AC TGT T T AA - AAA T A TGAA
T AGAGAGGCACGT T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T CCCAGGCCCGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAAACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCCCCAA T T T T - - - - - - - - - - - - A T A T C T T T TGAGC T T T T TGAACCCGGA T TGAAC
GAAACA T CAAA T A TGT CAGA T AGAGAGT T A T CGGCAGGGT T - - T A - T - - C T ACGGCCCGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T ACGT C T T AG - T AAAGA - - C T TGA T A T T TGAAA - GT T ACA T AC - T T ACA T AA -
GAACAGT T CAGAGC TGTGAAAGGAGGACAGCA T A TGGTGCA - - - - - AGA T A TGGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCCA TGGTGT A - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGGCGT AAC
GAACAGT T CAGAGC TGTGAAAGGAGGACAGCA T A TGGTGCA - - - - - AGA T A TGGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCCA TGGTGT A - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGGCGT AAC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T AAA T T AAAA T T CACA T T T A T ACGA T T T T T - - T T T A T T A T C TGCAGA
AAAACACCCGCCGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T T T AGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T T AGT C T T AGC - AGA - - - - AACGA T T AA T AAGT T T T A TGGCACCAGA T C T AAA
GAC T T A T ACAGGC T CACAAGGA T AA T A T T AAAGACGTGACA - T - - - AGGC T CGGGCCCGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T ACAGT T AAG - - - - AA T AA T A T T T ACA T CA T A T T A T C T CA T AAAGAAA
AAC T AAC T AA T AAA T T T AAC TGGACGGT TGT T T A T TGGGAA - T - - - GT AC T AAGGC TGGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T AAGC T AAAA - - AAAA T T AAA T T T T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - AAACGGAAC
AAGAGA T A T A T T A T TGT A T T AACAAAGA TGCCAA T - - - - - - - - - - - CCA T T T AGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T T AGT AGGAA T T AGGA T T A - A T T T T T A T AGAA T AA T T T T AA T T CAGGT T T AAA
AAGT CGGCCA T A T A TGTGT ACC T AAGA T T T T TGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGC TGGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T T AGTG - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - - - - - A T T T T T T A T A - - - - - - - - - - - - - - - C T A T CGAAA
AGA TGA T T T A TGGT T - - - - - - - - - AACC T T T A T T CCCAAA T A - - - - C T C T T AGGCCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T A T A T ACGGGCC T T AGT T - - AG - - - - - A T T AA T AGGT AC T T AAA T T AAAAA T - - - - GAA T A T TGG
AAGGGA T T T A T T T TGT AGGT T AAGAAAC T A T CCACAGA T CA - - T A - TGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T - - - - - T T AA T T AAGGT - - AGAAC T AA T CGAAA T A TGACAGACC T AAAA T AGG
CAAGGAC TGA T ACGT - - - - TGGT AGAACCA T T TGA T T C T T A - T - - - T T A TGTGGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T T AGTGCAGA T - - - - - - - - AGCC T T T TGGGACA T T T T AAA T AGCGAA T T TGAA
- - - - - - - - - - - - - - - CC T C T T T T TGCGCCGT CAA T A T AA T A - - - - - T T AC T T AGGCCCGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T T AGTGAC - A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T T T AA T
T AGC TGGCCA TGAC T - - - - T CA T AAAAAGCGCCA T T T T T T A T - CA T AAGT T T AGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T AA - - - - - AA T - AAAA T T AAGT T C T T T ACAA T T T ACA T - - - - - - AAAC T T AAA
AA T T CGA T T AC T A T T TGCAC TGT CAGT T T T T T T ACGT CA T C - - T A T AC T A T AAGACCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T AAGGAAGAA T - - - AGT - - - A T T T T A T T CAAAAAA TGT AAAAC T AGAC T CAA T
T TGT TGT C T C T AC T TGTGT T T ACAA T CC T T T T CCA T TGCGT T - T - T TGT C T AAGGCCCGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACACAAC T A T AAA T ACGGGCC T AAGGTGT - - - - - - A - - - - GT T TGTGC T CAAGT CA TGA T T - - - - GT ACAAAAC
CAAAAC T T T AGGA T TGT AC T AC T AAAAAC T T T CAAAA T A T A T - - - - GCGT T T AGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T T AGA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - T T C T CAAGT TGC T A T CC T T T AGAGC TGA T
T AC T T AC T T T T A T C T A TGC TGC T AAAGT T T CCGGAA T ACAGA - - - - TGAC T AACGC TGGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T AAGGT - - A T T T - - - A TGAA T CAA T T T T TGAA T T - - - - - - - - - - - - A T CC T A T
- - - - - - - - - - - - - - - CGT T T TGAAAGA T T T T A T - - - - - - - - - - - - - AGAA T T AGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACA T CAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T T AA T C T CAA T T AAAGT - - A T T TGT TGT T A T T T T A T T T A T AAGAAAACGAAAA
CAAAAGCCAA T A T C T T CAAAAA T AAAGC T A T TGAGA TGAA TG - - - - - - - - T AAGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T AAG - - - - AGC T - - - A T T AGT CAGAGT T CGAA T CCGGA T C - - - - AGGT CAAAG
TGC T CA T T CACGCCGT T AC T CACGA T A T C T CGTGAGT AAGA - - - - - CGA T T T AGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGCC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T T AG - ACA - - - - - - C - - T AA T CAA T T A T T AAA T AGA T T T T T T C T CGACGGGAA
T CC T CA T T A TGACCAC T T CGT A TGAGAAC T T C T AA T CGAGA - - - - - CGAC T T AGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T C T AAA T ACGGGCC T T AGTGT A - - - - - - A - - T A - - CAAA T C T T A TGT CAAAGA T T TGC TGT CAAGAA
CCGT CA TGCGT CA T CCGT T CCGT CAAGCCCCA TGGT CAAGCC - - - - ACGCCAAGGCCCGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T TGGT A T T CGAA T CGTGCC T - - - - GTGACCAAG
GGGT CGCGT CCAC T T T T T T T T C T AACAC T T C T TGT T T TGAA - - - - T AC T C T T AGGCCCGT A T T T A T AGT TGGGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T A T T AA T
AAAAGT C T TGC T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T T AC T TGGAA T T - - TG - CG - T C T A T A T C T AA T T ACAAC T CAA T CA T A T A T AAA
GAACCAC TGAGAC T CC TGT T T AAA T AAC TGC T T AGA T T AAA T - - - - T T AC T T AGGCCCGT A T A T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T AAA T ACGAGT T - - G - - - - - TGT A T T T C TGA T T T AA T T T T AA T TGAA T A T AA T
T TGT TGT T T AGT AC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T C T AAGGCCC T T A T T T A T AGC TGCGT C T CGAAACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT CC - - - - AAA - - - - A T T AGT T C T TGGAGAAC TGAC T CA T - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACGGGCCC T AGT C T CAAGCAAA - - - - A T T T A T T T ACAGC TGA TGGT A T A T T AAA T AAAAA
GAAA TGAC T AGAGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAG - - - - - AGA T T T AGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T T AGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AACGCAG -
- - T CGAA TGA T T T T T C T TGT T A T T A T AC T CAACA T A T T T T T - - - - T AAA T T T AGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGTGT TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACGGACC T T AG - - - - - GT - A - A - - - - - - - - T T T T T T CAA T AGC T - - - - - - - - - - - - - - - -
AAAGT A TGT AA TGC T T AAGT T AAAA T A T T A T AGGT AAGA T C - - - - T TGT A T AAGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T A T AGT T T AA T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAC T T AGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT T T CGAGACGCCAAGACGC T C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T T A TG - - - T A - - AA T A - - AAAACA T A TGTGT AGCA T A T T T AA T T AAAGT AGCA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCCAAA T AGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAAGCA T T AAAACAAAGGT AGGT T T T TGCAAGT C T T CAA T AGGT AAAA T
AGACGACGCACCGCC T T A T CAGCAAA T T T T TGCAGCCAA T T T - - - - TGAC T T AGGCCCGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T ACC T AGGCAGT T T T - - - - ACGT AAAA - - - - - - - - - - - - - - T - TG - AA T C T T CGGA T TGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T AAAGAAAGA T - - - T - - - - CAAAA TGT CGGAA TGT CCCCGGA T AGAA T AGAA T
- - - - - - - - - - - - - - - T ACGGT A TGT AAAA T ACCAC T AAAA - - - - - - - - - - - - - GGC TGGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACGGGCCC T C T AGA T - - - - - - - - - - - A TGT A TGGGAAAACAGGCAACAGT CAGGACCAAC
TGCAAGT C T AAC T CA TGC T C T C T C T C T C T C T TGACA T T CCA - T T A - AC T C T AAGGC TGGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACGGGC T T AAGAAGT - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T AACAAAAACA - - - - - - - - AAACCGG
TGGT TGT T TG - - - - - CAAAC TGTGT AGCCAGCGACA - - - - - - - T A - GT A T T AAGGC TGGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T T A T AGT T - - - - - - - - - - - AACGGT - C T TGGGC T C T TGAGAGCGGAA T ACACG
TGGT TGT T TG - - - - - CAAAC TGTGT AGCCAGCGACA - - - - - - - T A - GT A T T AAGGC TGGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGTGT T TGAAGT CG - AAGACGAA
- - - - - - - - - - - - - - - ACA T T T ACGAAA T T T T C T ACGAGAA - - - T A - AGT A T T AGGC TGGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT CC TGGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T AG - - - - - - - - - - - AC T CA T AAAAGCACGGT CACAGAAG - - - - - - - - -
T AGAAA T T T TG - - - - C TGAA TGT CCAGCAAA T TGCA T TG - - - - - - - - - - - - - - - GCCCGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGAGA T T CGAC T TG - - - - - - - - -
C T CGTGT T CAACCC T T T A T T AA T AAA - - - - - - - A T T T T AA T - T - - - - - - C T AAGGC TGGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T AAGT CGT - - - - - - - - - - - AGGAA T T - - - - - ACAGT T AACCGGA TGAAA T AA T
T T T A T T T T AAGT C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T - - - T C T AAGGC TGGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACCAGCC T AAAACCC - - - - - - - - - - - C T A T A T T T TGT AA T AC TGAAAAAAAAAA T C TGGA
TGGCGGC T CG - - - - - C TGGGT AGGCGACAAA - - A T T T T AGT - T TG - - - A T T T AGGC TGGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T T AGAC T T - - - - - - - - - - - T A T CGT C T T - - - - - - - - - - - - - - - - GAA T AAAA T
GGA T ACGACAAAG - - CCGGT TG - ACAGACAGAGACA T AAAA - - T A - GGA T T AAGGC TGGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T AAGAA TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCA TGGTGGGAGCACGA TGCCGA T
TGTGT A T C TGTGACGTGA T T T A T AAA T A T AACAGAA T C T AG - G - - - T C T C T T AGGC TGGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T T AGGAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T AA T T T A - - - - - AAAA T T ACC T T T CCAAAAA T A T AACA - T T A - - GAGT AGGGC TGGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T AGGC TGT - - - - - - - - - - - AAA T A T - T TGC T A TGAGAGA TGCAGT AAAA T A T A
- - - - - - - - - - - - - - - - A TGGT A T - - - - - - - - - - AC T CAAA - - - - - - ACCA - - - AAA TGGT A T A T C TGGCAACA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T TGGT CAC - - - - - - - - - - - A T T T A T T CCCCGACAAA T A TGT T T C T T A T A T AA T
- - - - - - - - - - - - - - - AGT CAAAC T CAACCAGT T T TGT T AGT - GCA - T CAC T AAGGC TGGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T AAA T CAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGA TGCAAA
TGGCAA T T CAC T T T T T CAGA TGT T T C TGAAACGACAAAAA - - - - - - AGAC T AAGGC TGGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T AAAC T TG - - - - - - - - - - - C TGC T TGGT AA T ACGT C TGGT T T CGT CA TGT CA T
T T CAGGA T CGAC T - - T T AC T AA TGAAAACA T C T AC T T CAGT - T - - - - - - T AAAGGC TGGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACGGGT C T AAA T CA T - - - - - - - - - - - AAAAA T T T TGT AA T AGT T - - - - - - - T AGAA T AAA
TGA T T AC T T A - - - - - CCACC T A T A T ACAAAA TGACA - - - - - - - AA - CCGC - - - - GT TGAAGC T CA T T C T CGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T AC T TGGC - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - AAGCA T T T A T T T T A T TGGT CCAAA
CGCAGGC TGA T C T T T TGGGCCGCC T AGACAA TGACAGCA - - - - - - - - - - - - - - GGC TGGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACGGGCCAAA T ACGG - - - - - - - - - - - AA T T T T TGT AC T A T AAA TGGTGT CGTGGTGCAAA
AGGT T ACA T A - - - - - CACCC T C T ACA - T AAAC T ACA T T AAC - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T AAGGAAG - - - - - - - - - - - CGT A T T - CA TGCA TGGTGGGCGGAA - ACCA T AAA
AGC T AAA T AAAACCGT T A T T ACAA T T A T T T CA T CACAGA T A T - - - - T T AC T AAGGCCCGT A T T T A T AGT CGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - CCAGC T C T CACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - T T T AC T T TGT T T ACAAAAAAA T T - - - - T CA - A T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T CCGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T AAGTGT T - - - - - - - - - - - T T T CA T C T T AACA TGC T CA T TGT CAACAGAAAAG
TGT T T AC T T A - - - - - CCACC T A T A T ACAAAA TGACA - - - - - - - AA - C TGC - - - - - - - GACGC T CA T T C T C - - A T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T AAA T T CC - - - - - - - - - - - A T T CACGT T CGAGCGT T TGAGT CCC T TGACAAAA
- - - - - - - - - - - - - - - C TGACAGCGCCGCCA TGA T CAGT AA - - - - - - - - AA - - - - - - - - - - - - - AGCAGT TGCA T CGCAA T T CGCCACCA T AGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GACCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGACCCGAC
- - - - - - - - - GGAAC T T T T A T TGTGA TGT TGCAGGT A - - - - - - - - - TGT AC T AGGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - - - - - - C T T T T ACGA T TGT T T - - - - - - - - A T AGT AA
GT CACA T CCAAAC T T AAAA T TGT AAA T A TGAA T T T T T CAAA - T - - - T T AC T T AGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAAC - - - - - - - - - - - T T T AA T T T A TGAA T ACA T A T T AA T AAGA TGGACA
T C T ACAA T CA TGAC TGCAGT AA T AA T CCCCACCA TGT T A T A - - - - - CACC T T AGGCCCGT A T T T A T AGT TGCA T C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T AAGT TGG - - - - - - A - - - - A T T T ACGT C T AGA T T A T T T T T T ACGAGA T T AAAA
T T TGT AAA T ACA T T T - AAA T T A T AAAAA T - - - - - - - - - - - - T - - - - AAA T T T AAAC T AA T A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GAAACA T T T AA T T T C - - - - AAA T AAAAA T CAA - - - - - - - - - - - T A T A T AC T T AGGCCCGT A T T T A T AGT CGCA T C T CGAGACGCCAAGACCGT C T TGGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - T AACGC T AA T A T T A TGA - - - - - - - CA T A T CA T A T - T A T - - AC T AAGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGAAGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C TGT AGT CCA T AC T T C T T T T T AA T AGT T T A T T A T C T T AAAA - - T A - ACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T AAA T C T T - - - - - - - - - - - AA T T T T CA T TGT T T AA T TG - - T AC T AAA T T C T AG
AAAGAACACA T CCC T - - - - - - GT C T AAC T CC T CGT T TGA T A - C - - - TGA T T T AGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAC T C T T T T A T T T T T T T A TGCA T AGAGT CGTGA
- - - - - - - - - - - - - - - T T A T A T A T T T AA T AAA T AA T AA T AA T - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGC TGT TGT CA - - - - - - - - -
AACAAGC T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGA TGCAAC T A T AAA T ACGGGCC T AAAGAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACGCCCA T A
AAA TGA T T T AAGT CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAC T T AGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGCAGAAA
GT CACAA T CGAAAAC T TGA T TGCA T TGAAA T AAA T T AGAA T - T - - - ACCC T AAGGCCCGT A T T T A T AGT TGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCAAC T A T AAA T ACGGGCA T - - - - - - - - - - - - - A - - - - A T T CCA T T T T AAACCA - - - - - - - - - - - - - - AGAA
AA T AA T T T T T CA T T T AAAA TGAGAA T AGT CC T TGT AC T AAA - T - - - T ACC T AAGGCCCGT A T T T A T AGT CGCGT C T CGAGACGCCAAGACAGT C T TGGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAA T CA T A T A T AAA
- - - - - - - - - - - - - - - T T T CC T A T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGA T T T AGGCCCGT A T T T A T AA T CGCGT C T CGAGACGCCAAGACGGT C T TGGGC - - - - - - - - - - GCCCAAGACCGT C T TGGCGT C T CGAGACGCGAC T A T AAA T ACGGGCC T T AGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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 size: 3003bp; fragments: 990; full length: 20 (>=2702.7bp)
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