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MSA length = 1572
GAGT CAA TGCAA TGGT T CGCA - - T T T T T CCAA T AAA - - - AAGT T T TGA T A T ACAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGCAAGAAAAAAAA - - - - - - - - - - T T T T CC T - GCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGAGT AGT T T A T T T CCA T AC T T CGC T T AGCCAAAAA T A TGGA T ACACA T A - - - - - - AAA T AA T A
TGA TGT T ACCA T AGAAACGCC - - T T T T AAAAC T CAA - - - - - - - - - - - - - - - AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AAGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T C T T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AA T T T A T A T T AA TGA - T AGAACAAGCAAAAA T T T T T A T CAAGACA - - - - - GGGACA T AC
A TGGAAAA T CGAAAAGT T ACC - T T T T T T A T AC T T T A - - - C T T T AC T AA T A T AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T A T C - - - - - - - - - - - - - - - CA T CA T T T T CAGC T T A T T CA T - - - - C T CACA T A T
AGT TGGGACCGAAGT CGGCCG - CA T T T T A T AGT TGT - - - ACA T C T CGA T A T A T AC TGA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AAGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGC T AAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AA T T T A TGC T - - - - - - - - - - - - - - - AAAAA T CAA T T TGT T AA T T TG - - - - GAC T T A T TG
AA T T AA T T T CAAAA T AA T A T TG - T A T T AGAAGT AAGA TGT CACCGCGA T C T AAAC TGA T TGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AAGAAGACAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGC T AAAACACAA TGT CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T AGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T C T AAAAGCCAG
GAA T AA T A T T AAAA T AGTGGCG - - - - T AA T A T T T AAA T AGT T A T TGAAAC T AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T TGAGT AGT T T A T AAAAGGG - - - - - - - T T AACGC TGT T T CGGGT TGT AAAAG - A T T - AAA T AAAA
AAA T CCAGT CAAAAAA - - - - - - - - - - - - GT AA TGGAA T - - - - - - - - AAAA T AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T - - - - - - - T T T T T T CGA T T AGT T T A T T TGAAGA - - C T A TGT AAGCAAAAA T A T T TGT T C T T AGA - - T C T - GAACA T A T
- - - - - - - - T T AAAAGA T CA T C - - - - - - AAAA T TGG - - - - - T C T AC T AGAACAAAC T AA T C T AAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T T TGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACAGAA T A T T C T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T AAAAA T AGGT T ACA T AAAAAAAGT T T AA T A T T T A T T A T - - - - - T AGT AA TGG
- AA T T AAA T T AA T AA T AA T TG - - - - - - CAAA T T CAAA T - T ACAAA TGT AC T AAAC T AA T TGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAAA T - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAA T ACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T T A - GAAA - - - - - - - - - - - CGAGAAACCC TGT CCAGAGGA - - - - AAC TGAAAA
AAA T AAGT AGT AGGT A TGC T C T - T A T T T A TGC TGAAA T - - - - - - - - CA T A T AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGT A T A T TGTGT T T T AGC T AGGAAGAAA T - - - - - - - - - - T C T T C T T AGCCAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGC T T A T AA - - - - - - - T CGT T T T AA T AACA T A T T A T AA TGA T T CAA T T C T - T AA TGACA
- A T A T T T T T CAAAAAG - - - - - T - T T C T CA T A T T AACA T T - - - - - - - - - T C T AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGC T T T CGC T AGGAACAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCAAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGAGT AG - - - - - - - - - - AAGT AAAC T T CGGCAGCA T A T T C TGCACA T AAA T - A T T AAA T T AGAG
ACGGC TGT T TGAAA T ACA T T T - T A T T TGA TGAAGAA - - - GA T ACCAAA T A T AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T ACCC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T T T - - - - - - - T TGC T T A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAGT AAAA
GGT T T T AAACAGAA TGCC T T A T - - - C TGGT AACA T AA T T T T T T AAAGAAA T AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T T T TGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGAGT AGT T T AA T TGAAAAA - - T A T T T AA T T AAAAACA TGT T T - - - - - - - - - - - - T ACAAA T T T
GA T T C T AAA T A T AGAAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAA T T - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T A T - AAA T - - T T T T T T A TGGAGGGA T C T T CAAAAGAAACA T C T T - - - - - - - - -
- T AC TGT TGT AAGGCA TGT - - - - - - - - - - - AA - A T A T T T - - T A T A T A - - - T AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T T A TGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T A T AGAAA T T T AA T A T A T AGAA TGAAGAAA T CA TGAAAA - AA T T - - - A T AAAA
GACGT CA T T T AC T AAAAA T T T T - - - CAAAAA T T ACAAA TGCA T T T T T AA T T AAAC T AA T CGAAAAAAA T T A TGGA T A T T T TGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGAGT AGT T T A T T TGAAAAA T T T AC T T T C T T AGAAA T A T T T A T AC T T AGA - - - - - ACAAAA T T C
A T T T T CAA T CAAAAA T CAA T T T T TGT T CAAA T T TGA - - - T AAAAAGAAAC T AAAC TGA T TGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AAGAAGAACA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGC T AAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T AGT T T AAGA - - - - - - - - - - - ACCAACC T T T T T T TGAGAGT A - - - - T T AA T AA TG
AGGAAAAAA T AGAAAAC TGAA - - ACC T CC T A T T AAAA T T T T T T T T CAAAGT AAAC TGA T CGAAAAAAGT T AAGGA T - - TGTGT T T T CGC T AAGAAACAAA - - - - - - - - - - T T T T CC T AGC T AAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T A T A - - - - - - A TGT T T CAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA T AAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T AGTGCA - - - T T T T T TGT AGACAAAC TGA T CGAAAAAAGT T AAGGA TGT TGT A T T T T CGC T AAAAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T T C T T T C T AAAACACAA T A T T C T T AAC T T T T T T TGA T T AGT T T AAAAC - - - - - - T T C T TGA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - AACA T A T AA
- - - - - - - - - - - - GGAAGT A TG - T T T T T TGTGT C T T - - - T T T - - - - - - - - A T AAAC T AA T CAAAAAAAGT T AAGT - T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGAGT AGT T T A T A T AAAAGA T T A T C T A T AAA T AAAACC T T T CCACAGAAG - - - - - TGAA T AGAA
- TGT C T T T T CGAAACACC T T C T - T T T T AACA T T - - - A T T TGA T T T TGT T T T ACAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AA T T T T T T T CGAGT AGT T T A T A TG - CAGA - CACCC T T AA T AGGGAC T T T TGT CCCA - - - A T T T TGAA TGAAAA
T T ACCAA T T T T AGT AA T CA T T T - A T T T T AAAC T CAGA T T - - - - - - T T T T A T AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGAA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAACA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T A T T T T A T T T - AGA - - ACCA T ACCAA T CCA T T T A T T T CAC T AAA T A - T A T T T A T A T AAA T
- AAA T A T T T T AAAAGAAAGC T - - T T T T AAAAA T AGA T T - - - - - AC T AGAA T AAAC TGA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T T A TGT T T T CGC T AAGAAAAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGC T A T AACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - AACAAAA - - - - - - - - - - - - - - - G - - - - - - - - - - - - -
A T T T T T ACGCAAGGAA T C T CC - A T T T T CA T CC TGT A - - - C TGTGT T AA T T T A T AC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T T - TGT T T T CGC T AAGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T TGC T AGC T AAAACAAAA T A T CC T T - - - T T T T T T C T A T T AGT T T A T T T A - - - - - T T T AC T T T TGCGCAAC T T AAC T T AAA T AAAA - - - - GGAAGT T AA
GAAC T CAAC TGAAACGC T C TGT - T TGT AAAAC TGGCA T T T C T T T T CC T T C T AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACA T AA T A T CC T T AAC T T T T T T CGAGT AGT T T A T T A T AAA T A T T T T T T T T CA - - - AGT C T T CCA T T T CC - - - - - T T - G - - - - - - - -
A T AGT T AGA T T T AAAA T C - - - - - T T T T - - - T CC TGAAC - GT A T - - TGA T C T AAAC TGA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AAGAAGAAA T - - - - - - - - - - T C T T CCCAGC T AAAACACAA T A T CC T T AAC T - - - - T CGA T T AGT T T A T T T - AAAAA - TGGT AGGTG - - - - - - - T TGT T T T T AA T C T A - T T T T ACAAAAAA
ACACCAAAACAAACGA - - - - - - - - - - - - - - GT T T T ACC T - - T T CACCAAC T AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAAA T - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T A - - GGAA - - C TGGA T T CGGAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA T CAAGC T T T AAGAGACACA T - CAA T TGT C T T CAAA T T T C T C T T TGT T A T AAAC T AA T TGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA - A T CC T T AA T T T T TGT CGAGT AGT T T A T T TG - - - - - - T A T A T T CAGT AA T T T T AAGT A T TGAAAGAA - T CC - AGCAAAA T
AA T CACGT C T CAAAAA T T AA T - - T T T TGACGT T TGA - - - - - - - - - - AAAA T AAAC T - - T TGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGC T T T CGC T AAGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGC T AAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - T AAA T AACG
GAA T A TGT CC T AAAAA T CGCGT - A T T ACGT AAC T AAA T - AGT A T CAAA T A T AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T CCGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T T C T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T AGA TGAAAA - - T T A T AAAAACGAAA - - - TGT T T C T A T TGT A T T T T - T AA T AA T T
A T C T CGGCACACAAAAACAAA T - AAC T C T T A T A T AAA T - GC T T AAGGAAGT AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T A T - AAAAA - CCACAGT AGAAAAA T AC T C T T T A TGCAA T A - - - - ACGAAAA T A
G - - - - - - - T C T AGAAGT A T T T A - C T T T AA T T T TGCAA T - - T AC T C TGT AA T AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAAAAAA - - - - - - - - - - T C T T C T T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T C T CGA T T AGT T T AGAC T AAAAA T AAC T AAAGT CAAAA T TGACAA T TGT T TGAA T T T CGAAACA TGG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T A T AGC T AAA T T T T A T T T T AAAA T AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T T A TGT T T T CGC T AAGAAGA - - - - - - - - - - - - - T C T T CC T CGC T AAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AA T T T A T A T CAAGAA - T C T A T T T AA T AAA T AAAC T T ACAAAGAAGG - - - - T A T AGAAAA
- - - - - - A T AAGGA TGAGC - - - - - T T T T AA T A T T T T A - - - - - - - - - T T A T A T AAAC T AA T T T AAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAA T T - - - - - - - - - - CC T T C T TGGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T T T AACAAA - T T C TGT A T AA T AAAC T T T T T T C T T AAAACA - T T C T A T A T AAA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T CGT A T C T T T A T T AAA T AAACAAA T AAAC TGA T CGAAAAAG - T T AAGGA T A T TGTGT T T T CGT T AAGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGC T AAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T T T CAAGC - - T AAAGT TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - - - - AGT AAAAA T
ACA T CAGGAAAAAAAA - - - - A T - - T T ACACAGA T AAA T T T A T T A TGT AGA T AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAAAAAA - - - - - - - - - - T C T T C T T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T A T - GAAA - - CAA T T TGAA T AA T A T TGT A TGT A T AAA T AA - C T C - AAA T AAAC
AACGAAAGA T AGGCAACCCAA T - - A T T CAAA T CGGAA T T - - - - - - - CA T A T AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T CGTGT T T T CGC T AGGAAGAAA T - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T A T T T CGA T T AGT T T A T AA - - - - - - - C TGA T T CAAAAGAA T T AC T T A T AAGT T T T - - T T T - GGA T T T A T
AACGGT AAACACAAAA T A T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AGAGT CAAGT AAAC TGA T CGAAAAAAGT T AAGAA T A T TGAGT T T T CGC T AAGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T A T C T AAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T T TGAAA - - - T T T T C T AAGT AAGGAA TGC - - - - - - - - GC - T A T T - - - - - - - - -
GTGCGT T AACAAGAAGT CCAA T - T T T T CAGGT - - - - - - CGGA T T T T T AAA T ACAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T ACCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGAGT AGT T T AGT T A - CAAA T T AAC T C T T A - - - - - - C T T T TGTGT CGGT AA - T T - GAAA T AGAA
T A T T C T CCACCAACCAA - CCA - - - - - - T A TGA T TGA - - - T AA T T ACA T A T AAAC T AAA T AGAAAA T AGT T AAGGA T A TGGTGT T T T CGC T AGAA - GAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGC T AAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T A T CGA T T AGT T T AGT T C - AAA - T T T C T T T T T A TGGAGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T ACA TGAAAAAAAAAACACG - A T T T T T A TGT CC T AAA T AC T T T C TGAAA T AAAC TGA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T C T C T AAGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGC T AAAACACAA T A T CA T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T - - - - AA - A T T C T C T C T AACGGGAC T C T T T AC - - - - - - - - - - - - T T T ACAGT A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T T T T A - - - CAACAACAA T A T AAA T T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - T A T T T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - TGT CC T AAA T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA T AAA T
AAAA T AA T T T AAAAA T AC T A T T T AC T T T T C T C T T AA - - - A T A T T T T AGT A T AAAC TGA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AAGAAGGAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGC T AAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T A TG - - - - - - - - - - - - - - - T AGAA T A T T ACC T T - - - - - - A - - - - AA T A TGGAA
AAC TGAGT T CCA T AGAGT T T T T - A T CA T AGAGT T T AAC T CA T T C T TGAAGT AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAACA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AA - C T T T A T TGA T T AGT T T A TGA - AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T T AAA TG - T T T C - AAGT A T AA
A T C T C T A T T TGAAAAAGAACA T - - - - - - TGCA T TGAA T - - - - - - - - T AAA T AAAC T AA T CAAAAAAAGT T AAGCA T C T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGGGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T A T - - - - - - - - - - - - - T AA T AA T AAA T T CC T C T AA T A T T - T TGT - TGACAAAC
AGGGA T A T AGAGAAGGGCAAA T T T T T TGACACC T T AA T - T T AAAGT T T T A T AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAAG - T T C T AAC T ACA T AAC T AAC T AA T CAA T T T C - T T T - - TGT AAAA
GAA T A T T TGCAA TGAAAGA T A - T A T T T T A T A T T T AA - - - T ACA T T T AAAC T AAAC T AA T CGAAAAGAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGAGT AGT T T A T A T CGAAA T - - - - - - - - - - AAAAGAA T TGGAAGAGAGAA - - - - - - - - - C T CAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T T T C T AGC TGG - - - - - - - - T T AA T A T AAAC T AA T TGAAAAAAGT T AAGGA T A T T A TGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA TGT AC T T CAC T T T T T - - - - T T AAA T T - - - - G - - - - - - - - - - - - - - - T A T TGA T AA T T T T A T AGT AAG - - - - ACGAAAAAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T C T A T AA T T AA - - - TGT TGCC T A T A T AAAC T AA T CGAAAA T AGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - TGT T CC T AGCGAAAACACA T AA T CC T T AAC T T T T T T CGAGT AGT T T AGT TGGGAC - - T C TGT TGCGT A T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AAAACA
- TGT T T C T T AGAAAAAGAAAA - GT T T T TGT A T T AGC - - - GT T T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T CC T AGC T AAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T A T A - - - - - - - - - - - - - - - AAAAGT T - - - - - - A T AAGGAA - - - - AAA T AAAAA
GCGT CCGT T T AAAAGAGCGT C T - CA T T T AACA T TGAA T A - - - - - - - GA TG - - - GC TGT CCGCAAGGAGT T CAC TGT A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T AACAAAA - - TGC T CCA T AAAA T AC TGTGCGACA T TGA T A T T T TGA TGT AAAA
- - - T C T AGT C T A T T A T A T C T C - - - - - - TGCGACCAAA T T T A T AGT AC T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCCAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T AGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - GAGACGT AA
A T ACGAAAGCAAAAAAAC T AA - AAA T CAA T AAA T T A - - - T T ACC T AA T AA T AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGGAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T A T T - - - - - - - - - - - - - - - T AAA T A T T A T T AC T A T T AGT T - - - - AGA T AA T T A
A TGT T T A T T A T AAAAAA T AA - - - - - - - - - T T C T AGG - - - A T T T A T A T AAAC T AAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGGAGAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - GGAAAC T CA T CC TGT A T AAAA - - - - CAA T AA TGG
AA T T AA T ACCAGAAGAA T AAA T T A T T TGCCAC T AAAA T T T A T T T T CAGAA T AAACA TGT T T AAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC TGAGAAGAAAA - - - - - - - - - - T T T T CGT AGC T AAAACACAA T A T T C T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T A T - - - - - - - T T CC T T CAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A T AA T A T
ACACCAAAACAAACGA - - - - - - - - - - - - - - GT T T T ACC T - - T T CACCAAC T AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAAA T - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T A - - GGAA - - CAGGA T T CGGAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T A T CAAGT AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGT C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T T C T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T A T C - - - - - - T T A T TGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - AAAA T ACAG
GAAAC TGT T T CGAAACA T T T T T - A T T CCGCA T CGAAA TGCCA T A T A - AAA T AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T AA - - T TGT T T T AAAAAAA T A T T TGGAAGT AGA - - - - - AAGGAAC T A
T T T C T TGT ACAAAAA T CGT AA - - A T T T TGT AA T T CA - - - GA T T T A T AA T A T AAAC T AA T C T AAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAAAAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C - - - - - - - - - - - - - - - TGAA T CACCC T A T A T AAAA T - - - - - GAAAAAGT A
- - - - - - - - CGT AAGT A T AACC T - GT T T C T T AGTGT AA T - A T A T A T CAA T A T AAAC TGA T CGGAAAAGGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGT T AAGAAGAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - CGT AAGT A T AACC T - GT T T C T T AGTGT AA T - A T A T A T CAA T A T AAAC TGA T CGGAAAAGGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGT T AAGAAGAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T A T CAAGT AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T T C T AGCGAAAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T TGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - AAAA T ACAG
AA T T CGACGCGAACGAAGT CG - - - - - - CACGC T - - - - - - - AGT T CCGAAA T AAAC TGA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGAAAGAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - - T T CA T T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T TGGT AGT T C T AGGT AAGAC - - - T T T T - - - - - - - - - - - T C T TGA T T A T T A T AAAAGGA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGAGT T C T CGC T AAGAAAGA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - GAC T AAAACACAA T A T CC T T AA T T T T T T T CGA T T AGT T T A T A T T - - - - - - CAGC T TGAA T AGAA - - - - - - - - - - - - - - - G - - - - CA T TGA T T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGGAAC - - - - - - - - T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T T C T AGGGAAAACAAAA T ACC T A T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T T T C - - - - - - T TGTGAAAA TGAAGAACAA T T T T T A - - AAAA T A T AAAA T AAAA
AGA T A T T T T T TGGT AAC T AAC T - CA T CCA T AA TGT T T T TGAC T C T AAA T A T AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CCAAGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T A T AAGAA - GAA T T T T T AAGAAAGGC T AAAAAA T A TGT AA T TGTGAAAGGAAG
ACCCAAA T A T A T AGT ACCAC TG - AA T T T A T A T T TGAA - - AGTGT T TGA T A T AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T T T - A T AA - T - - - - - CAAA T AAGA T T AGT T C T CAGT T T AA T T A T AAA T T AAA T
- - - - - - - - - - AAGAGA TGACG - - - - - - CA TGGCGGA - - - T T A T A T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T A T A - - - - - T T CACGTGA T AAAA T T T T A T T - - - - - - - - - - - - - - TGGT A TGAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T T A T C T AC - - - TGT T T T CAA T T T AAAC TGA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T C T CGC T AAGAAGAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - T AACGCAGT T T A T T T AAAGA - - - - - AA T A TGAAG
- - - T T CGA T T A T T CAGA T CCC - - - - - - AA T AAAGAA T T A T A T T T T A T T AA T AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA TGT CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T AGCA
GT T AGT AGACAAAC T ACAGC T - - T A T T T A TGCC T AA - - - T AA T C T AAA T A TGAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAG - T T AAA T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - GAAAAAGAC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A T T T T A - - - TGGT AGAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - CAAAA T T AGAGGAA TGAAAA - - - - - AAAGT AAAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CA T T T T AAAGC - - - - - - - - T A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T T T T C TGAAAAACACAA T A TGT T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T T T CAAGG - - TGAC T AC TGCGA TGACCGT T T T T T A T T AAA T T CA TGCA T A T AG
AAA T AGT T A - AACGAAAAACA - - AC T CGA T CA TGGC - - - T A - - - - - - - A T T AAAC T AC T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGCGT T T T TGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGAAAA - - - - - - - - - - CAGAAA T A TGCC T ACAGGAA - - - - - GAGA TGAAA
A - - - - - - - - - - - - - - GT TGCC - T T T C T T CCGC T T - - - - - C T ACA T CACCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T C T C T CCAC T AGA - - - - T AAA T T T A T
CGT T T AA T A T AAGT AACAA T AA - T A T T T A T AGC TGGA - - GACA T T T CA T C T AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGAA T A T TGT - - T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T CCA T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T T T CAA T - - - - - - - - - - - - T C T AGT CC T T T CAA T AG - - - - T T T CAAAA TGT AG
AAA T CGCAACGAGCAA TGGT TG - T A T T TGGAA T CGA T T T TGT TGAC T AAA T AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T T TGT T T A T T TGGG - - AAAA - C TGAAA T T TGGT ACACAC - - - - - - - - - - - - - - T T C - - - ACAA T A
AAA TGT AACCAAA TGCGAGT A - T CA T C T A T AC TGT A - - - AAC T A T T T AAC T AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - - - - - T C T C TGT C T AC TGT AC T C T T CAC T CAAAAA - - - - - - - - - - - - - -
A T A T T T A T AC T AAGGGC TGGC - T A T T T CGT A TGT AA - - - TGCGT T T A T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAGAACAGAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T A T T - - - - - T T T C T T CGCA TGAAAC T C T T T ACAAA T AAA - - - - - - - - - - - - - -
AAACA T T ACAA T ACGA T T ACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T AAA T AAA T T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T C T C T AGT AAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T A T - AAAAAGT T T CC TGAGT AAAA T TGA T TGT TGGT AACA T T T T - CA T T A T A T
- - - T T T AGTGC T T T AAACCAG - - - - - - TGT T CC T A T A T CC T T AC T T T AAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T CC T AGC T AAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AA T T T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - AGC T CGACA
AGT CC T A T T T T AGCAA TGAAA T - GT T T T T T A T CAAAGT - - - - T T T TGAAA T AAAC TGA - - - - AAAAAGT T AAGGA T A T T T TGT T T T CGC T AAGAAGAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T AC TGGT ACAAAAGGAAGT T - - CCC T T A T AC T AAA - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A - - - - AAAGAC T TG - - - - GCCGAAAAAA TGGCCCCAAA TGA - - - - CAAA T A T C T
- - - - - - - - - - AAAACA - - - - - T - - T T T CC TGGT AAA - - - - - - - - - - - - - - T AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGAA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGAGT AGA - - - - - - - - AAAA T AGGC T T TGGT TGTGGC TGT TGTGT CCACA - - T C T AACCGA - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T AA T AA T AAA - - - TGT CAACAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T A T T T T CGAGT AGT T T A T A TG - - - - - - - - - - - - - - - TGAGAC T AACCGT T AA T AAA T - - - - T AAGAAA T A
T T T C T AACACAAG - - - - - - - - - - A T C T T ACA - - - - - - - - - - - - - - GAA T A T AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T T TGGA T - - T - - - - - - - - - T AAAGC T CCGT C T ACACGTGGT CGT T AAA T T T AA
GGACA TGT T TGAAAAAGTGT A T T AGT T T A T A T T AAAA T CAACAGT TGA T A T AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAA T CA T T TGCAAA T AAA - - - - - GAGACAAAA
AAC T C T AAACAAA T T T C T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T T ACCCAAA T AAAC TGA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AAGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGT T AAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AA T T T A T A T - AAG - - - T TGC T C - - GTGAGAA T TG - - - - - - - - - - - - AC T CCGT A T AAAG
- - - T T CAA T T AAC T AAAGACG - - - - - - T T T A T T T T T A T - - - - - - - - - - - T T AAAC T AAA TGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - - - - - - - - - - - CCAGAAAAC T T A T T AAAC - - A - - - - AA T AAACAA
- - - - - GT T ACAAGGGAAGC - - - - - - - - - - - AA TGT AA T - - - T T T A T AA T C T AAAC T AGT CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGC T T AGT T T A T A - - AA - - - T T AA T T T T TGT TGAAGACACA T CAGCGACA - GT T TGT CA T AAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T A T A T C T - - - - - - AA T AAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T TGCGA T T AGT T T AC T T A - - - - - - TGAA T T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - T AAA T A T
T AAGT T T T T T AAA - - - - - - - - - - - T T T AAAGT T AAAC T - - - - - - T CAA T T T AAAC TGA T CGAGAAAAGT T AAGGA TGT TGTGT T T T CGC T AAGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CGT AGC T AAAAGACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T T T T - - - - - - AAAC T A T AAGAAAA T A TGT T C T T T T AGCCG - - - - - - - - - GC T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T CA T AGT T TG - - - ACC T T T ACA T A T AGAC T AA T CGAAAAA - GT T AAGGA T A T CGTGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - T T AC T T A T T T T A T T AAAA T T A - - - - AAAAGAAGG
A TGG - T A T A T TGGTGAGC - - - T - A T T T - - - AC T T AGA T - GT A T A TGT A T A T AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AACGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGT ACGT A - - - - - - - - - - - - - T CACGC T A - T T T CGAACAACA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGT T T T AGA T TGT A - - - C T T A T T T T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A TGTG - - - - - - - - - - - - - - - CAAGC T AGT C T T T T TGAC T A - - - - - AAAGAA T CA
AAA T T AA TGT AAAAAGAGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T AGT TGT A T AAAC T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAAAA - - - - - - - - - - T C T T CC T A T CGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T AGT T T - - - - - - - - - - - - - - - TGAAA T T TGT TGT T AAA TGAA - T T T TGGACAAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGTGT C T AA - - - GGCGT T CAGTG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CGA T T AGT T T A T A T A - - - - - - - - - - - - - - - CGAAAAAAGT TGT A T AAACAA - - - - T AAA T AGAA
AAA T AAGGC T AAAAA T T T T T C T - - T T T TGCA T C TGAA T - - - - - - - - AAC T T C T AA T AA T CGAAAAAAGT T AAGGA T A T TGTGT T T T CGC T AGGAAGAA T T - - - - - - - - - - T C T T CC T AGCGAAAACACAA T A T CC T T AAC T T T T T T CAA T AAGT T T A T T T - GAAA - - CCA T AC T AACAAAAA T AAGC TGAC T T T T T - - T T C TGAA T AAA T
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