Start crop Point End crop Point

MSA length = 2360 1
TA_TITACAGIGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA ---------- TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACICTGTAT ------------
ATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA - - = = = = = = = - TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA

LG 2>

ATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA------=---- TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTAT - =-=-=-=-=-=----
- - TATACAIGGTGGGCCACTGAAIACTTACAITGGITATAATTTTTAAACCA —————————— TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
ITGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATIATTTTTAAACCA —————————— TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTAT
—————————— TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA----------TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA

O O X>r O > > > > > >

ATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCI —————————— TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACICTGTATA —————
ATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA---------- TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATASECEREEE | T AR A G | - - - - -
TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA---------- TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTAT
————————— ATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA------~--- —TGGTTTAAGAATTATAG.ATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAAITTTTAAACCA —————————— TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATAEEEEGHE | BEENE | GERGEES [ ) T - - - GRSl [ . - - - - - - -
TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA---------- TGGTTTAAGAATTATIGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA ——————————————
TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACITACAATGGCTATAATTTTTAAACCA —————————— TGGTTTAAGAATTATAGCCATTITAAGTTTTIAGTGGCCCACCCTGTATA ————————
TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA---------- TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
—————————————————— ATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAAITTTTAAACCA——————————TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA - - ===
TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA---------- TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATASEGEEEE - - B | AR | B - - AR RGN | Nl T - - - - -
ATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAAITTTTAAACCA —————————— TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA---------- TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCITGTATA

4 4 4 0 44 4 -4 4440

> >
QO > > > O > > > > >

(D O O P>

4 4 4 40 4 4400 < < < -

—————————— i TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA——————————TGGTTTAAAAATTATAGCCATIGTAAITTTTCAGTGICCCACCCTGTATA
ATTTCETACACTAT | ATACAGGETE - - - - - - - ATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGITAIAATTTTTAAACCA —————————— TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATATATGGAAAC | TTAT AAAAG T TATAGGGTTTTTAAATTTE TATT - ------
—————————— A TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTITTAAACCA——————————TGGTITAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA—————————
A TATACAGEGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA---------- TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA---=------
TATACAGIGTGGGCCACTGAAAACTTACIATGGCTATAATTTTIAAACCA —————————— TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
G ATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA------=---- TGGTTTAAGAATTATAICCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCC——CCIGTATA

TBTACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA - - = - - - = - - - TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
-------------------------------------------- TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA----------TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATJGCTATAATTTTTAAACCA- - - - - - - - - TGGTTTAAAAATTATAGCCAJJTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
------------ TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACIA— e —TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAITTTT-T-CCAICIEITA

ATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA - - - -~ - - - - - BGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCJGTATA

> > > 0

------------------ ATACBBGGTGGGACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA=- - = -« - - -TGGTTTAAAAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTAT - -« -« - s o s o e oo e — -
---------------- A -------TATAJAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTAAACCA- - - - - - - - - - TGGTTTAAAAATTATAGJCATTGTAAGTTTTCAGTJGCCCACCCTGTATA
--------------------------- ATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA----------TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA

——————— ATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA----------TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA---------- TGGTTTAAGAATTATAGICATTGTAAGTTTTCAGTGICCCACCCTGTATA

-------- TATACAGGGTJGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA- - - - ------TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAGTTTTCAGTGGCCCACCTGTARA
TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA - - = - == - = - - TGGTTTAAGAATTA TTGTIGGTT GTGG- - ===« -
TATACAGGGTGGGCCAC- - - - - - - TTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA - == = = = = = - - BTGB TAAAAATTATABCCATTGTAAGTT TCAGTGGCCACCCTGTAT - = - = - = - = - w = s - e = st et et et e oo oo oo

—————— TATACAGIGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTAIAATTTTTAAACIA——————————TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
——————— ATAIAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAAIGGCTATAATTTTTAAACCA——————————TGGTTTAAGAATTATAGCCITTITAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
——————————————————————————————————————————————————— ATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA----------TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
ATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA-----=----- TGGTTTAAAAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACICTGTAT ————————————
ATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA---------- TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
—————— TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA----------TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
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ABRATARTTA- - - ---- - - TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA - - = - - - = - - - TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
A TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA - - = - - - = - - - TGGTTTAAGAATTATAJCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
---------- A TATACArGTIGGICACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA— - —TGGTTTAAGAATTATAGCIATTGTAAGTTTTCAGTGGCICICCCTGTATA
A TATACAfIGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTAAACCA- - - - - - - - - TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
A TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACT TCAATGGCTATAARTTTTAACCA- - - - - - - - - - TGGTTTAAAAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTAT
G TATAIAGGGTGIGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAAITTTTAAACCA ---------- TGGTTTAAGAA - - - - - - - - - TTTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
---------- A ----- - -AJJACAGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA- - - - - - - - - - TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA

TATACAGGGTGGGCCICTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA —————————— TIGTTTAAGAATTATAGCCATTGIAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA---------- TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGICTATAATITTTAAACIA —————————— TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
TATACAGGGTGGGCCAITGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA —————————— TIGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTAT ——————————

> ()
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————————————————— TGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTIAAACCA——————————TGGTTTAAAAATTATAICCATTGTAAGTTTTIAGTGGCCCACCCTGTATA
ATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACA- -GGCTATAATTTTTAAACCA------=---- TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCICACCCTGTATA
———————————————— TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAICIA——————————TGGTTTAAAAAITATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTAT
TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA---------- TGGTTTAAGAATTATAGCCATTG=- - -~ - - TTCAGTGGCCCACCCTGTAT - ---=-=-=------

———————————————— TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA----------TGGTTTAAAAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTG-=-=-==-=-===-===-=-==--==--=---
TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA---------- TGGTTTAAGAATTATAGCCATT-TAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTAT
ATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAA————TIAACCA —————————— TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA

> > 0O >» > > > > 0O > 0 60 > >

A
A A TATACAGGGTGGGCCACTGIIAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA - - = - - - = - - - TGGTTTAAAAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
G ARATARAAACATAATT - -TGTTAT - - - - - - - 1TIG-—— AlIAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA - - - - - - - - - - TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAIGTTTTCAGTGGCCC—CCCTGTATA
---------- A A ----- - - AJJACAGGTGGGCCACTGAAAA - TTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA- - - - - - - - - - TGG- TTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
G G ATACAGGGTIIGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA - - - == - = - - - TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGT TTTAGTGGCCCACCCTGTAT -« - - -« -« - - - -
-------- A G TATACAGGGTIGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA——————————TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
AATTAACCAG AAT TTGAAA - - - o - o o o oo o oo o oo o oo o o oo TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
A
A

------------------ TATACAGGGTGJGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA- - --------TGGTTTAAAAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAJTGGCCCACCCTGTAT
------ TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA- - - -« -----TGGTTTAAGAATTATAGECATIG- - - - -BTTCAG- - - ----ommon
TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA - - = - == - = - - TG TR AAGAAT - - - - e

>

A
A
A TATACAGGGTGGGCCBCTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA - - = = = = = = = - TGGTTTAAGAATTATAGCCATTG AAGTTTTCAGTGGCCIACCCTGTATA
---------- A TATACAGGGTGGGCCICTGAAAICTTACAATGGCTATAATTTTTIAAICI——————————TIGTTTAAGAATTATAGCCATTGIAAG—TTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
----- A e - TATACAGGGTGGGCCACTGAIAACTTICAATGGCTATAATTTTTAAACCA——————————TGGTTTAAAAATTATAGCCATTGTAAITTTTCAGTGGCCIACCCTGTATA
---------- T G ——————————————————————————————————————————————————————————————————TGGTTTAAGAITTATAGCCATTGTAA TTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA-
T G TAIACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTICAATGGCTATAATTTTTAAACCA ---------- TGGTTTAAAAATTATAGCCATTGTAAGTTITCAGTGGCCCA-TITAT ------------
T G TATACAGGGTGGGCCAITGAAAACTTACAATGGCT———ATTTTTAAACCA ---------- TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCIACCCTGTAT————
T AAAATATCAATARARAAGTAGAT - - - - - - - - - ATAIA GGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTITTAAACCA ---------- TGGTTTAAGAATTAIAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
T G TATACAGGGTG GCCAITGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA ---------- TGGTTTAAGAATTATAGCIATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
T A
.
.

ITATAATIETTAAAC. ---------- TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTITA

---------- TETACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTIITTAAACCA------ - - - - TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTAT - - === ===~ - -

---------- ATACAGGGTGGGCCACTGAAAARITTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA- - - -------TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTAI— - - —.TATIATTITT ---------------- TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGICCACCCTGTATA

TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTA-AATGGCTATAATTTTTAAACCA - - = - - - = - - - TGGTTTAAAAATTATAGCCATT]-AAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTAMA
TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA - = = = = = === m = mmm = - AAAAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA - - = - - - = - - - TGGTTTAAGAATTATAGATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
TATACAGGGTGGJCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA- - - - - - - - - - TIGTTTAAAAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTPACCCTGTAT ------------
-------------- TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA----------TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTIIGCCCACCCTGTATA
------------------------------------------------------------ TGGTTTAAGAATTATGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
ATACAGIGTGGGCCACTGAAJACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA- - - - = - = - - - - - GETTAAAAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
------- ATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTATAATTTTTAAACCA----------TGGTTTAAGAATTATAGCCJTTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
TATACAGGGTGGGCCACTGAAAAIETACAATGGCTATAATITTTAAACCA ---------- TGGTTTAAAAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAITGGCCCACCCTIT. ---------------------------------------------------
---------- TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACITACAATGGCTATAATTTTTAAACCA- - ------ - -TGJTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
------------------------------------------------------------------------------------ TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCCCACCCTGTATA
------------------------------------------------------------ TGGTTTAAGAATTATAGCCATTGTAAGTTTTCAGTGGCJCACCCTGTAT
TATACAGGGTGGGCCACTGAAAACTTACAATGGCTTAATTTTTAAACCA- - - - ------ A
ATAIAGGITGGGCCACTGAAAACTTACAATGGITATAATTTTTAAACIA ---------- TGGTTTAAAAATTATAGCCATTGIAAGTTTTCAGTGGCCCACCITGTAT
------------------------------------------------------------------ TGGTTTAAGAATTATAGICATTGTAIGTTTTCAITGGCCCACCCTGTAT
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2d_uf.bed g 1.bed fm_1.bed O O bcIn.fa_aln.fa cl.fa_gs.fa ce.fa After TEtrimmer 2360 bp

size: 2360bp; fragments: 3531; full length: 41 (>=2124bp)

/JNN\ N /
o o
o o _|
L _| o~ o /
—
= o
S o)
N’ N’
+—
< g S g
%) = S o
o =) o
& i) ©
) —
S =
(@] Q (0]
(&) O o 0
o C 87 0
+— (D) -
© > N S -
O (®) C A
c (&} ()]
@ n
> S | o
g : S
S oo | No TE domain detected
Lo
o v N
O —
<
/ \
(=] T T T T T T T T (=] T T T T T T T T
0 500 1000 1500 2000 500 1000 1500 2000 0 500 1000 1500 2000 0 500 1000 1500 2000

TE consensus (bp) TE consensus genomic coverage plot (bp) TE consensus self dotplot (bp) TE consensus structure and protein hits (bp)



/ 1208.fasta.b.bed _uf.bed g 1.bed fm 1.bed O O bcIn.fa_aln.fa cl

divergence to consensus (%)
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size: 2660bp; fragments: 3530; full length: O (_>:2394bp)
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TE: md_5. family 1208 Before TEtrimmer 2339 bp
size: 2339bp; fragments: 3530; full length: 40 (>=2105.1bp)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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Before TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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[E consensus before TEtrimmer (bp)

Dotplot

(windowsize = 25, threshold = 50.00 10/10/25)
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