
Start crop Point End crop Point

MSA length = 2302
T T T T - - - - - AGGT T ACAAAACAAGTGCAGT T T AA T T A T T - - A T - - - - - AAGGC T CAAC T T T C T T T T AGC TGAAA T CGGT T A T A T AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CCC T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T T CA T CA - A - AC T - - - - - - AAA T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - T T T AAA T CAAAA TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGC T CAAC T T T CGTGT AGC TGAAA T CGGT T A T A T AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAGTGGT T T CAGC T AAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A T A T T - - - A T A T A T A T A T T A T AACAA T T - - - - - - - - - - AAAC - - - - - - - GGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CGGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAGTGGT T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - T T T CAAA T C T AAAAA T AAAAAA T CGT CAGACAC T T T AAGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CGGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAGTGGT T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC T AA - - - - T T T AAACC T CCGT AAAGT T T T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T AAC T T T T AA T CAA T - - - - - - - - T T TGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CGGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAGTGGT T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC - - - - - - - T T T A T T T A T T T A T T AAA T A T CA T TGGACGA T T T CAAAA T AC TG
CGT T - - CAAA T A T T T T T T A T T T AC T AA T T T AA T A T CA T T A T A T - T T T T T TGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CGGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T - A T AAGTGGT T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC - - - - - - - - - - - - C T A T T T A T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAA T A T T T TGCAAC T T CA - - - - - - - - T T TGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CGGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T CGT T T CC T T T T T T A T AAGTGGT T T CAGC T AAAAAAAA T T - CACCC - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AC TG - - AACGGGTGT CCGGA T AAAAACGAA TGAAC TGAA - T A T - - - - - - - GGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CGGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAGTGGT T T CAGC T AAAAAAAAA T T CACCC - AAAGT T T C T A - T AACA T ACGT AA T TGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T A T - - - - - A T A T T C T AAGTGGAA T AC T AAGT T A T TGT C - AAC T T AA T T CGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CGGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAGTGGT T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC T AC - - - - T C T A T T CA TGT T AA T AC TGAACA T C T AA T T T T TGACAACA T T T
AA T C - - - - - AAGAA T T AAAA T ACAAA T A T TGAGAC T T T A - - - - - - - - AGGGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CGGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAA TGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T CCCC T T - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - T T A T AAAGAAGTGGCA T T TGT T T T AAGAA T T T T AA TGGC T CAGC T T T TGT T T AGC TGAAA T CGGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAGCGGT T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - A T A T AGAA TGGT ACCCAAGA T CGT AAAA T T T T T A T AGGC T CAGC T T T CGT T T AGC TGAAA T CGGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAAA T T CACCCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - TGAACAA T T A T AA T AAAA T T AAAAAA T - - - - A T AGGC T CAA T T T T CGT T T AGC TGAAA T CGGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAGTGGT T T CAGC T AAAAAAAAA T T CACCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T T T - - - - - ACA T T CACCCC TGAA T T T CCAAAAA T CGC T - - - - - - - - T AAGGC T CAAC TGT CGT T T AGC TGAAA T CGGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T CCC T T T T T T A T AAGTGGT T T CAGC T AAAAAAAA T T CCACC T - AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T T AA T AA T AACCA T CAAGT A T T - GAC T T T T CAGC T T T CGT T T AGC TGAAA T CGGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CCC T T T T T A T AAGTGGT T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC - A T - - - - T T CA T AAA T T TGGAAAAGT A T AC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT AGTGGT T A T AGGT AA T AAAA T - - - - TGGGGC T CAAC T T T CA T T T AGC TGAAA T CGGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T TGT T T A T AAGTGGT T T CAGT T AAAAAAAA T T T CACCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CC T A T T AAAA T A T TGT TGA T T AAA T A T TGGT CAGT T T T AAAA T - - - - C TGGGC T CAGC T T T CGT T T AGC TGAAA T CGGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAGT AGT T T CAGC T AAAAAAAAAGT CACCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T T T - - GAAAGAC T T T A TGT AAGA T AGT AGA T AAGT T T T - - - - - - - - T T TGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CGGT T A TGT AAGAAA T A T T T A T T T A - - - - - - - - - - T T T T T T T T T T CC T T T T T T A T AAGTGGT T T AAAA T AAAAAAA T T CACACCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAGCGGT TGT T - - - - - - - - - - - TGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CGGT T A T A T AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAGTGGT T T CAGC T AAAAAAAAA T ACACCC T - - GGTG - - - - GAAAC T C T A T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA T C T CA T T T T T T T T AAAAGT - - - - TGGGGC T CAAGT T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAAAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T TGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACAA - - - - - - - - T T T T ACA T T AAAA T AAGCAAAA T CAA T - - - - - - - - - - - GGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CGGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T CCC T T T T T T AAAAGTGGT T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC - AA - A T - C T T A - AAA TGT C T CAGA T TGT A - - - - - - - - - AC T AAAA T A T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAGCA T T T T AGGA T T T TG - GT T - - - - - - TGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CGGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T CCC T T T T T T A T AAGTGGT T T CAGC T AAAAAAA T T - T CACCC T T A - - - - - - - - T T T C T A T A T A T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GC T CAAC T T T C T T T T AGC TGAAA T CGGT T A T A T AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGA T T T CC T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAA T T T T CACCCACAAA T A T T T A T T T A T T T AA T AAA T A T CA T TGGA TGA T T T CAAAA T AC TG
T T T T - - - - - AAA T T T CAGT T TGCA T C T T T T T CA T T CC TGT AGC - - - - C T TGGC T CAAC T T T CGT T T AGCCGAAA T CGGT T A T A T AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAAA T - CACCCCGAAA T A - - - - C T T T CGAA T AGAA T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T - - - - - AAA T T T T AGAGT A T A TGGT TGAAAAC TGT T - AA T - - - - - T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T AA TGAACGT T T T T T T A - - - - - - - - - - T T T T T T C T T T CC T T T T T T A T AAGTGGT T T CCGC T AAAAAAAA T T T CACCC - AGGT T - - - - - - T AA T T TGT T AAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T CAAC T T T TGT T T AGC TGAAA T CGGT T A T A T AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAGTGGT T T CAGC T AAAAAAAA T T - CACCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T AAC T AAAGTGT - - - - - - - - - C T TGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CGGT T A T A T AA - - AA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAGTGGT T T CAGC T AAAAAAAA T T CAACC - - A T - - T A - - - - CAAACGT T AAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T C T A T T T CC T T T T T T A T AAGCGGT T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC - - - - - T C T TGC - - A T T TGGT A T AGT TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T ACAACGGT AA T T TGAGGT - - - - C T TGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T AGT T T CC T T T T T T A T AAGTGGT T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAGTGGT T T CAGC T AAAAAAAAA T CCCCCC - - - - - - - - - - - T T AA T A T AGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T - - - - - AAA T T T T AGAGT - - A TGGT TGAAAAC TGT T - AA T - - - - C T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAACGA T T T T T T T T T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAGTGGT T T CGGC T AAAAAAAA T T T CACCC T - - - - - - - - - - T T AA T C TGGA T AA T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGT ACAAAA T T AC T A T T - - - - - - - - - - - GGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGCC T AAAAAA T T T CACCC T - CAAA T A T T T A T T CA T T T A T T AAA T A T CA T TGGACGA T T T AAAAA T AC TG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A T A TGT T T A T T T AGT T T T - AC T - - - - A TGGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T CCAACC T T AA T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T T A T C T A - AAGT ACCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - AAAA T T T AAAC T AAACAGC TGGAAACAGTGAAA T T T T TGT AGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T C T TGT T T T C T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC - AA T A T - T T CA - T AA T - - - - - - - - - - - - - - AA T TGTGT T T T AAAACA T A T
TGAA - - - - - ACGT C T T AC T CAAAACACA T A T T CAA TGT A - AA T - - - - - - - GGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T C T TGT T T T C T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC - A - AGCA - A T A - ACA T A T AAAAAAGT AA T T AGTGCAAGCAAAAAA T A T A T
AC T T - - AAAA T CCGCCAAGAGAAA T CGC TGGAAA T T A T T - AA T - - - - - - - GGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T C T TGT T T T T T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC - A - AA T - - - - - - AAA T AA T AAAAA T CAGA - - - T T T C T CAAAAA T A TGCAC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T TGT T CCC T T T T T T A T AAGTGGT T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGC T CAAC T T T CA T T T AGC TGAAA T CGGT T A T A T AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAGTGGT T T CAGC T AAAAAAAA T T CACCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T CGT T T CC T T T T T T A T AAGCGGT T T CAGC T AAAAAAAA TGT CACCC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CAGC T T T CGT T T AGC TGAAA T CGGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T ACC T T T T T T A T AAGTGGT T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC - AAAAAA T C T A - C T AAACACAGTGC T A T AAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T A T T C T AAAAGC T A T - - - - - - - - T T CGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T C T TGT T T T C T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC - - - - - - - - - - - T A T A T T T T T AAAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T - - - - - AAAC TGTGAC T A T T A T A T A T AAAAC T T T T A - T A T - - - - T T CGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T C T TGT T T T C T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAAA T T T ACCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAA T AAGA T AAAAACACCG
A T T A - - - - - AAA TGT T AAAAACACGGT TGCCAGACCGTGGGA T - - - - TGGGGC T CAGC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T C T TGT T T CC T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC T A T AAAA - - - - T AAGCA T ACAGTGT CAAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACA T A T CA T CAC TGT C - - - - - - - - T A TGGC T CAAC T T T CGT T AAGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T C T TGT T T T C T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC T CAAACAC T T ACGTGTGA T CGCGA T T ACGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - ACA T T T CA T T AAGCA T T T C T CCAAA T T ACA - - - - - - - - T CCGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC T - - - - - - - - - - T AAAA T CAAAGAA T T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - T A T CGT TGT T ACA T T AAAA T T T T A - - - - T T T T TGCGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC T - - - - T - - - - - T A T A T T T A T A T AACAA T AA T T T AC TGT T T ACACGT T T AC
A T T A - T AA T A T A TGT AAAA T C - - - - GA T AAA - - - - - - - - AAA T T T T T AGCGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T C T TGT T T T C T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA TGT CACCC - AG - - - - - - - - - CAA T T AA T A T AA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - T T A T TGAAGT T T TGC T AA T T C T C - - - - T C T T T T TGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T C T TGT T T T C T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC T AAAA T AC T T A T T AAA T CAAGTGACCC T AA T A T TGA - - - - - - - - - - - - - -
T T T A T - T AAA T A T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T A - - - - T T T T T ACGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T C T TGT T T T C T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC - - - - - T - - - - - - AGT TGAA T TGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T T - AAAA T A T T T A T A TGT - - - T ACC T T T AA T T T C T C - - A T T A T T T T TGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T C T TGT T T T C T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T - - - - - - - - - - - C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - T AA T A T T - - - - T A T T AAAAA T TGT T AAA T - - T TGGTGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T C T TGT T T T C T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC - - - - - - - - T T T - AGAGT AAGA T T A T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GCGA T T AAAAAC T T CA TGCGGT CACGT T T AAA T A T T A T AAAA T T AC T AAAGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T C T TGT T T T C T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAGAAAA T T T CACCC - T A - - - - - - - A - AAA T AAAAAAAAA T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GT AA - - A T T ACGT T T CCAC T AGCAA T T T A T T AAA T T T T A - - - - - - - - - - - GGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T T C T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC - AGT A T C TGT C - T AA T - AA T CAAA T CA T A - T T - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T A T T AAAA T A T T T A T A - - - - - - - - - C T AAAAAC T A T AAAAC T T T T - AAGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GT C T - - - - - AAAC T T TGGGGCAA T ACAGT T AAAA T TGT A - - - - - - - - AAAGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T C T TGT T T T C T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC - AGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGT T T TGACGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T C T TGT T T T C T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC - AA - - A T C T T A T AAAGT AACACCA T T T CA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGAGGT AAA T AGT - - - - - - - - T TGGGC T CAAC T T T TGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T C T TGT T T T C T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC - - - - - - - - - - - T T AAA TGT TGT AA T T T T AGAGA T AA T T AC T AGTGT A T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T AA TGAAAGA T TGAC - - - - - - - - GT CGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T C T TGT T T T C T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACC T T TGAAGAAAA T T T A T T
T T C T T T - - - A T T T T T T A T A TG - - - T T A T T AACAA TGT T AGA T T T A T - - - - GGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T - - - - - - - AAGACCAAGA T T CAGT A T AA T AGT AGT C T - - - - - - - - - - - TGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T C T TGT T T T C T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC - - A - - - - A T TGT AA T A T A T T T T T AC T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T AGA T CACAGA T A T A - - - - - - - - T TGGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T C T TGT T T T C T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T T T ACCC TGAA T T C T T TGT T A T T CCA T A T AACCAAC T T TGGC TGT A TGAACCCACCA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - CCC - - - - AACAAAA T T ACA T AAAA T T T T T - - CGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T C T TGT T T T C T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC - - A - - T - - T TG - AAA T T AA T T T AAA T A T ACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - AAAAA T - - - - A T T T TGGAA T TGT TGAAC TGT T C T TGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAAA T T CACCC - T A - - T - - - - - - AAA T AAAAAAAAA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T T T A T T T A T CAGA - - - - - - - - C T AGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T C T TGT T T T C T T T T T T A T AAGTGA T T CCAGC T AAAAAAAA T T T CACCCCAAAA T A - T T A TGAA T AGT T ACAA T T A T T AA TGT C T A T - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GACCA T T T T T T C T AAA - - - T T T - - - GGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T C T TGT T T T C T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC - T A - - T - - - - - - AAA T T AAA - - AAA T ACACA T T T T T CAA T AAG - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGTGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T C T TGT T T T C T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC - AAAA T - - - - - T C TGT AAA T AGAGA T A T T T T CAGT T AGGT AGT T T T AA T T
A TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T AA T T T T CAA T T T T AGAA T - - - - C T AGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T C T TGT T T T C T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCCCGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACGA - - - - - - - - - - - - - - - - - ACGT A T T TGT T T A T AA T T - - - - - - - - T T TGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T A T T T AGT AAAAAA T AGT C
AC T T AAAAAA TGT T TGAAGT T AAA T AGCAAAGAGGTGC T - AA T - - - - T AAGGC T CAAC T T T CGT T T AGC T CAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T C T TGT T T T C T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC T AG - - - - - - - - CGT AC T T A TGT ACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T - - A T AA T A T ACA T A T C T - T AAGT A T AGT T AC T A T AAAA T C T C T TGCGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T C T TGT T T T C T T T T T T A T AAGTGA T T T CA - - CAAAAAAAA T T T CACCC T T C - - CA T T T A TGGACGCACACAGAAAGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GC T A - - - - - A TGA T T T CGACAAAGACA T T AGAAA T CACAAAC T - - - - T T CGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T C T TGT T T T C T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC T - - AA T A - - - - T AAAC T AGT CGAAA TGTGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGA T T T T T T T T A T T T A T T - - - - - - - - T TGGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC T AA - - - - - - - - T CAAA T T TGACAA T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGT T CGGC T T TGAA - - - - - - - - T CAGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AC T T TGGGACC T T T - - - - - - - - T ACGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CGGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - AAAAA T AAACA T C T T T AAGC T C T AAAA T - - - - T T CGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC - - - - - - - - - - - - T A T T C T AAGT AAC T AGAGACACAACAAGCAAAGT A T T T
- - - - - - - - - - - - - CC T AAA T T C TGT AACCAAGAA T TGT AGAAGT T T T AACGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - C T AGA T TGAA T T T T AA T AAA T T T T A T AAC - - - - T T AGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAAA T T CACCC - - - - - - - - - - - AAAACA T AAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T T A T T AAAA T T T T - - - - - - - T CA T A T T AAGGT A T CACA - - - - - - - - - - AGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T C T TGT T T T C T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC T - A - - T - T T T A - T AAGGAAA T T A TGT ACACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T C T A T T - - - A T A T - - - - - A T T AAC T AA T AACCA T T T - - - - A - - - - - - AACGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CAGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T C T TGT T T T C T T T T T T A T AAGTGA T T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCCAGACA T A - - - - TGAA T AAACAAGA T CA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T A - - - - - AAA T T T T AGAGT - - A TGGT TGAAAAC - - - - - - - - - - - - - TGGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CGGT T A TGT AAGAAA T C T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAGTGGT T T CGGC T AAAAAAAA T T T CACCC - AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T C T AAAA T A T A T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CGGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T A T T A T AAGTGGT T T CGGC T AAAAAAAAAA T CACCC - AG - - - - - - - - T T CGCGCACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T C T C T ACAA T T A TG - - - - - - - - - - - GGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CGGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAGTGGT T T CGGC T AAAAAAAAA T T CACCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAA T AAAA T T T - - - - - - - - - - - - - GGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CGGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T C T T T A T AAGTGGT T T CAGC T AAAAAAAA T T - CACCC - A - AA - - - - - - - T AA T A T C TGGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAGAA T T T TGA T T AA T T T AA - AA T - - - - - - - GGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CGGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAGTGGT T T CGGC T AAAAAAAA T T T CACCC - A - AACA T C T A - AAAAGCAAAAAGGTGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CGGT T A TGT AAGAAACA T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAGTGGT T T CGGC T AAAAAAAA T T T CACCC - - - - - - - - T T AC T CA T T T CAAAGGT T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T C T T T A T AAGTGGT TGCAGC T AAAAAAAAA T T CACCC - T A - A T - A T C T - - - - - - T AACAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGT C - - - - GCA T T TGCAC - - - - T AGGGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CGGT T A T A T AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T T CC T T T T T T A T AAGTGGT T T CAGC T AAAAACAAA T T CACCC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T A - - - - - AAA T T T T AGAGT A T - - GGT TGAAAAC TG - - - - - - - - - - - - - GGC T CAAC T T T CGT T T AGC TGAAA T CGA T T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T C T T T T T T CC T T T T T T A T AAGTGGT T T CGGC T AAAAAAAAA T T CACCC - AAGA T - - - - - - AGGAA TGAGAAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACAA - - - - - T AA T T T T ACAAAAAA T A T T AAA T AA T TGT A - AC T T - - - - - - GGC T CAGC T T T CGT T T AGC TGAAA T CGGT T A TGT AAGAAA T A T T TGT T T A - - - - - - - - - - T T T T T TGT T ACC T T T T T T A T AAGTGGT T T CAGC T AAAAAAAA T T T CACCC - AAAAAA T C T A - C T AAACACAGTGC T A T AAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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TE: rnd_5_family_11396.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_ce.fa_bc.fa_ce.fa_gs.fa_bc.fa

 size: 2302bp; fragments: 3347; full length: 28 (>=2071.8bp)
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No TE domain detected

After TEtrimmer 2302 bp
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 size: 2602bp; fragments: 2672; full length: 0 (>=2341.8bp)
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