
Start crop Point End crop Point

MSA length = 8050
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGC T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T CGC - - - - TGT AGA T AAACAAACC T A - - - - - - - - - - - - C - - GA - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAGT T CA T ACGAGT T CAC T AAGT T CGC T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T C T C - - - - AA T AGC T AAGC T AAAC T T - - - - - - - - - - - - C T T ACCA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T CGA - - - - TGT AA T T T CA T A T A T A T T - - - - - - - - - - - - T - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T ACAGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T CGC - - - - T A T A T AAGAAACAAAC T T - - - - - - - - - - - - - - - A T CAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC TGGC T TGA T AAGAA T CAA T CAGAAACAACGAA T T T T AA - - - AA T A T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGT A T T T T CGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T CA T AGAA T A T A TGT AAA T T A T T CC T - - - - - - - T T T AC - - GTGGA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T AAACAA T AAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T CA - A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AAAA T T A T TGCACAAGAAGAAA T T CAGAAGAC T T CCC T ACACGT T C T AC TGCACAAAAA T T C T AA T T AC T T A T AA T A T C T AA T AA T CA T CAC T CA TGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCGT CCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T C T C - - - - - - - - AA T AAAC T A T T TGT TGT A - - - T A T AA - - T T CGC T
T AAAA T T A T TGCACAAGAAGAAA T T CAGAAGAC T T CCC T ACACGT T C T AC TGCACAAAAA T T C T AA T T AC T T A T AA T A T C T AA T AA T CA T CAC T CA TGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AAAA T T A T TGCACAAGAAGAAA T T CAGAAGAC T T CCC T ACACGT T C T AC TGCACAAAAA T T C T AA T T AC T T A T AA T A T C T AA T AA T CA T CAC T CA TGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T AAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACCCC T CCC T ACACGT T C T AC TGCACAAAAA T T C T AA T T AC T T A T AA T A T C T AA T AA T CA T CAC T CA TGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T AAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACCCC T CCC T ACACGT T C T AC TGCACAAAAA T T C T AA T T AC T T A T AA T A T C T AA T AA T CA T CAC T CA TGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - TGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T CGAC TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AAAA T T A T TGCACAAGAAGAAA T T CAGAAGAC T T CCC T ACACGT T C T AC TGCACAAAAA T T C T AA T T AC T T A T AA T A T C T AA T AA T CA T CAC T CA TGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T CGC - - - - CC T A T T TGAAA T T T A T T T - - - - - - - - - - - - - T T T T T CA
T AAAA - - - - TGCA T AAGAAAAGC T T T - - - - - - - - - - CC TGAA T T T T ACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T CGA - - - - AAAA T A T AAAC T T AAGT T - - - - - - - - - - - - - - - AGAC T
T AAAA T T A T TGCACAAGAAGAAA T T CAGAAGAC T T CCC T ACACGT T C T AC TGCACAAAAA T T C T AA T T AC T T A T AA T A T C T AA T AA T CA T CAC T CA TGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGAA T CGCAGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T T AAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T CGCA T AAAGT T CAAAAGCGTGGT C T - - - - - - - - - - - - - A T TGT AC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGAA T CGCAGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T T AAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T CGCA T AAAGT T CAAAAGCGTGGT C T - - - - - - - - - - - - - A T TGT AC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGTGGGA T AC TGCGCCAA TGT T C T AA T TGC T C T AAAGA TGCAAC T CGCA T T T TGTGT TGC - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T T AAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T CGCA T AAAGT T CAAAAGCGTGGT C T - - - - - - - - - - - - - A T TGT AC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGC T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T CGC - - - - TGT AGA T AAACAAACC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CAAAA T T A T TGCACAAGAAGAAA T T CAGAAGAC T T CCC T ACACGT T C T AC TGCACAAAAA T T C T AA T T AC T T A T AA T A T C T AA T AA T CA T CAC T CA TGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CAAAA T T A T TGCACAAGAAGAAA T T CAGAAGAC T T CCC T ACACGT T C T AC TGCACAAAAA T T C T AA T T AC T T A T AA T A T C T AA T AA T CA T CAC T CA TGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - T T T T CACAC T AGAAGAAA T C T AGAA - - - - - - - - T AGT T A T T T T T T TGT AAAACAAC T CGAGACAA T T A T AGT A T C T AA T AAACAAAACGCA T C T T - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T - - - A T AACAGA TGC T AAACA T T T T T - - - - - - - T T TGGT T T T T A T A
- - - - - T T T T CACAC T AGAAGAAA T C T AGAA - - - - - - - - T AGT T A T T T T T T TGT AAAACAAC T CGAGACAA T T A T AGT A T C T AA T AAACAAAACGCA T C T T - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T - - - A T AACAGA TGC T AAACA T T T T T - - - - - - - T T TGGT T T T T A T A
- - - - - T T T T CACAC T AGAAGAAA T C T AGAA - - - - - - - - T AGT T A T T T T T T TGT AAAACAAC T CGAGACAA T T A T AGT A T C T AA T AAACAAAACGCA T C T T - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T - - - A T AACAGA TGC T AAACA T T T T T - - - - - - - T T TGGT T T T T A T A
- - - - - T T T T CACAC T AGAAGAAA T C T AGAA - - - - - - - - T AGT T A T T T T T T TGT AAAACAAC T CGAGACAA T T A T AGT A T C T AA T AAACAAAACGCA T C T T - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T - - - A T AACAGA TGC T AAACA T T T T T - - - - - - - T T TGGT T T T T A T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAGT T CA T ACGAGT T CAC T AAGT T CGC T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T C T C - - - - AA T AGC T AAGC T AAAC T T - - - - - - - - - - - - C T T ACCA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T CGA - - - - TGT AA T T T CA T A T A T A T T - - - - - - - - - - - - T - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T TGA - - - - - GCGA T TGCGT AACGAC T - - - - - - - - - - - - T - - G - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T TGA - - - - - GCGA T TGCGT AACGAC T - - - - - - - - - - - - T - - G - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T ACAGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T CGC - - - - T A T A T AAGAAACAAAC T T - - - - - - - - - - - - - - - A T CAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAAGGGA TGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T AGC T T AA T AAAAAACAA T T AGACA T T AAAAA T T T T AG - - - ACAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAAGGGA TGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T AGC T T AA T AAAAAACAA T T AGACA T T AAAAA T T T T AG - - - ACAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGC T T T AA TGGC T C T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T AAA - - - - AA T ACAA T AA T A T ACGGG - - - - - - - - - - - - - - - TGCCA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGT A T T T T CGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T CA T AGAA T A T A TGT AAA T T A T T CC T - - - - - - - T T T AC - - GTGGA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T AGC - - - - - - - GAAGGAA TGTGA T T T - - - - - - - T A T AA - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T AGC - - - - - - - GAAGGAA TGTGA T T T - - - - - - - T A T AA - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T AAACAA T AAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T CA - A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC TGGC T TGA T AAGAA T CAA T CAGAAACAACGAA T T T T AA - - - AA T A T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGT T T T T CAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T TGC T T AA T CCC T AGTGGT CAAC T T CAA T ACAC T T T AA - - - GCAA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGT T T T T CAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T TGC T T AA T CCC T AGTGGT CAAC T T CAA T ACAC T T T AA - - - GCAA T
T AAAA T T A T TGCACAAGAAGAAA T T CAGAAGAC T T CCC T ACACGT T C T AC TGCACAAAAA T T C T AA T T AC T T A T AA T A T C T AA T AA T CA T CAC T CA TGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAAACA T AA T CCAC T C T C T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T A TGACAA T ACA T AA T AACA T AAC T T - - - - AA T C T TGA - - TGT AAA
T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAAACA T AA T CCAC T C T C T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T A TGACAA T ACA T AA T AACA T AAC T T - - - - AA T C T TGA - - TGT AAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T ACGAAAA T T AAAAAAAAA T - - - - - - - - - - - - AAC T T T T AACAC - - - - - - - - - - - GT T - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T AG - A T AA TGCAAAGGAA TGACA T ACCA T AAA T C T T CC - - - A T T CG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T ACGAAAA T T AAAAAAAAA T - - - - - - - - - - - - AAC T T T T AACAC - - - - - - - - - - - GT T - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T AG - A T AA TGCAAAGGAA TGACA T ACCA T AAA T C T T CC - - - A T T CG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AAAA T T A T TGCACAAGAAGAAA T T CAGAAGAC T T CCC T ACACGT T C T AC TGCACAAAAA T T C T AA T T AC T T A T AA T A T C T AA T AA T CA T CAC T CA TGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T AGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CG
T AAAA T A TGT T TGT AAAGTGA - - - T CAGAGGAAC - - - - - AAA TGCAA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T AGC - - - - GGT CG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC TGCC - - - - AGT AAA T AAGACGA T T T T T T T AAA T T T T AA - - - T T T A T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC TGCC - - - - AGT AAA T AAGACGA T T T T T T T AAA T T T T AA - - - T T T A T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T AAC - - - - T A T A T T A T CAAAAGT A T T - - - - - - - - - - - - T - - AACCC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCGT CCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T C T C - - - - - - - - AA T AAAC T A T T TGT TGT A - - - T A T AA - - T T CGC T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AAAA T T A T TGCACAAGAAGAAA T T CAGAAGAC T T CCC T A T ACGT T C T AC TGCACAAAAA T T C T AA T T AC T T A T AA T A T C T AA T AA T CA T CAC T CA TGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - TGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T CGAC TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T T T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T AGCA T ACGGT AAACAAGT AAAC TGA - - - - - - - GA T AA T T T T T AA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T T T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T AGCA T ACGGT AAACAAGT AAAC TGA - - - - - - - GA T AA T T T T T AA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCAGACGGTGCAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T A T AAAAAAA T AAA TGGA T T T AA T C T - - - - - - - T T T AA - - T AAAAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCAGACGGTGCAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T A T AAAAAAA T AAA TGGA T T T AA T C T - - - - - - - T T T AA - - T AAAAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T A T T T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T AG - - - - - C T T CAAGAAAC T T CC TGC T A T AAAA T T T AA - - - T T CA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T A T T T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T AG - - - - - C T T CAAGAAAC T T CC TGC T A T AAAA T T T AA - - - T T CA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACC T AAC T AGC - - - - AGGT AA TGGGT T T A T C T T - - - - - - - - - - - - - - - AAAAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T C T CGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC TGG - - - - - CCCGAAAAAACGAAA T A T T A TGAAA T T T AA - - - AAAA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T - - - - - - - CCCGAAAAAACGAAA T A T T A TGAAA T T T AA - - - AAAA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AAAA - - - - TGCA T AAGAAAAGC T T T - - - - - - - - - - CC TGAA T T T T ACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T CGA - - - - AAAA T A T AAAC T T AAGT T - - - - - - - - - - - - - - - AGAC T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGACAA T T C T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T A T T - - - - TGCA T TGTGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - - - T - - T A TGC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A T AAGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T - - - - TGAAACAAA T CAA T T A T T T T T T C T A T T T C T T AA - - - A T T CG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A T AAGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T - - - - TGAAACAAA T CAA T T A T T T T T T C T A T T T C T T AA - - - A T T CG
T AAAA T T A T TGCACAAGAAGAAA T T CAGAAGAC T T CCC T ACACGT T C T AC TGCACAAAAA T T C T AA T T AC T T A T AA T A T C T AA T AA T CA T CAC T CA TGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T AGT A T AACACGTGAAGAGGT A T T T T T A T AAA T T T TGA - T T C T A T C
- T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CA - - - - - - - - - - - T AA T CGT T AAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T T AC - - - - AA TGAA T TGA T T AGT T T T - - - - - - - - - - - - T T T TGT T T
- T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CA - - - - - - - - - - - T AA T CGT T AAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T T AC - - - - AA TGAA T TGA T T AGT T T T - - - - - - - - - - - - T T T TGT T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T AGT A T AACACGTGAAGAGGT A T T T T T A T AAA T T T TGA - T T C T A T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGTGGGA T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T T AAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T CGCA T AAAGT T CAAAAGCGTGGT C T - - - - - - - - - - - - - A T TGT AC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCAAAA T T TGTGT T T T T T AAAAA T ACA T C T T T C TGGGAC TGAAACA T AAC T A T T - - - - TGCA T TGTGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - - - T - - T A TGC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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