Start crop Point End crop Point
MSA length = 1284 1

A AT.A CAC GGCICGAAAAACGGICACCTTAAAA TTTIATGTATTTTA- - - - - - - - - - TAAAAIACATCAAAATTTTAAGGTGCCCGTTTTTIGTGCCGGTGAGTITAT
ABATACART CABBGGCACGAAAAACGGGCACCTTAAAATINTGATGTRITTTTA- - - - - - - - - TAAAATACATIAAA-TrAiITGCCCGTTTTTCGTGCCGGTGIGTGTIT
------- ACTCACCGGCACGAAAAACGIIGCACCTTAAAATTTGATGJATTTTA- - - - - - - - - - TAAAATACATCAAAATTTIRAARIGTGlICCGTTTTTCGTGCCGTGAGTGTAG
I TAAAITACATCAAAATTTTAAGGTI!CCITTTT-T.CGGTIAITITAT
ATACACTCACCGGCACGAAAAACGGGCACCTTAAAATTTTATGTATTTTA TAAAATACATCAAAATTTTAAGGTGCCCGTTTTTCGTGCCGGTGAGTGTAT

------------ -AAAAACGIGCACITTAAAATTTTGATGTA—TTTA— e —TAAAATACATCAAAATTTTAAGGTGCCCGTTTTTCGTGCCGGIGAGTGTAT
CTACACTCACIGGCACGAAAAACGGGCACCTTAAAATTTT.TITITTTTI ---------- IAAAATACATCAAAATTTTAAGGTGCCCGTTTTTCGTGCIGGTGAGTGTAT
CTACACTClcCGGCACGAAAAACGIICACTTAAAATTTTGATGTATTTTA- - -« -« - - - - TAAAATACATCAAAATTTTAAGGTIICECGTTTTTRGTECCGGTGAGTGTAT
ATACACTC!ICG CACGAAAAACGGGCECCTTAAAATTTTATGTATTTTA- - - - - - - - - - TAAAATACATCAAAATIJTTAAGGTGC CGTTTTI!—‘CCGGIGAGTITA
ATACACTCACCGHCACGAAAAA GICACCTTAAAAITTT AIGTATTTTA ---------- IAAAITACATIAAAITTTTAAGGTG CCGTTTTTCGTGCCGGTGAGTGTA

C

TACICTCACCGGCACIAAAAAI!GGCACCTIAAAATTTTGATGTATTTTA ---------- TAAAATACATCAAAATTTTAAGGTGCCCGTTTTTCTGCCGGTGAGTGTAT
ATACACT—ACCGGCACGAAIAACGGGCACCTTAAAITTTTIATGTATTITA ---------- TAAAATACITIAAIATTTTAAGGTGICCGTTTTTCGTGCC GTGAGTGTAT

TACACTCACCGGCACGAAAAACG- - -ACCTTAAAATTTTIATGTATTTTA- - = - - - = - - - TAAAATACATEAAAATTTIJAAGGTGCCCGTTTTTCGTGCIGGTGAGTGTAG
ATACACTCACGGcacGAAAAACGGICACCTTAAARB T TTGATGTATTTTA- - - - == - - - - TAAA-CATCAAAATTTTAA GTGCCCGTTTITC GT AIT.—
ATACACTACRGGCACGAAAAACGIIGCARICTTAAATTTTRATGTRTTTTA- - - - - - - - - - T-AAATACATCAAAATTTTARGTGCCCGTTTTTCGTGClGGTAGTGTAT
ATAIACTC—CCGGCACGAAAAACGGGCACCTTAAAATITTGATG TTTTA---------- TAAAAIACITCAAAATTTTAAGGTGCCCITTTTTCGTGCCGGTG GTGTAG
ATACACTJACCGGCACGAAAAACIGGCACCTTAAAATTTTGATTATTTTA- - - - -~ - - - TAAAATACATCAAAATTTTAAGGTGCCCGTTTTTCGTGCCGGTGAGTGTAT

ATACACTCAC GCACGAAAAACGGGCACCTTIAAATTTTIATGTATTTTA ---------- TAAAATACATCAAAATTTTAAGGTGCCCGTTTTTCGTGICGIT.GTGTAT
ATACACTCAC GGCAIGAAAAACGGG AICTTAAAATTTTGATGTATTTTA ---------- TAAAITAIAICAAAATTTTAAGGTGCCCGTTTTTCGTGCCGGTGAGTGTAT
ATACACTCA-CllccACGAAAAACGGICACCTTAAAATTTTIRATGTATTTTR- - - -- - - - - - TAAAATACATCAAAAT - - TAAGGTGCCCGTTTTTCCBGCCGETCACEG- - - - - - - - - - - - - - - -
ATACACTCACCGGCACGAAAAACGGGCACCTTAAAATTTTGATGTATTTTA - -~ ----- - - TAAAATAJATCAAAATTTTAAG- - - - - - GTTTTTCGTGCCGGEGAGTGTA
CTACACTCACCGGCACAAAAARGGG - - CCTTAAAARTTTGATGTATTTTA- - - - - - - - - - TAAAATACATCAAAATTTTAAGGTGCCCGTTTTTCGTGCCGGTGAGTGTAG
CTACACTCACCGGCACGAAAAACGGGCACCTTAAAATTTTGATTATTTTA- - - - - - - TAAAATACATCAAAATTTTAAGGTGCCCGTTTTTCGTGCCGGTGAGTTAT
CTACACTCACCGGCACGAAAAACGGGCACITTAA ------ IATGTATTTTA ---------- TAAAATACATIAAAATTTTAAIGTGCCCGITTTTCGTGCCGGTGAGTGTA
ATACACTCABCGGCACGAAAAACGGGCACCTTAAAARITTTGATGTATTTTA- - - - - -~ - - - TAAAATACATCAAAATTTTAAGGTGCCCGTTTTTCGTGCCGTGAG]cTA
ATACICTCACCGGIACGAAAIAC—G CACCITAAAATTTIGAT TATTTTA---------- TAAAATACATCAAAATTTTAAGGTGCCCGTTTTTCGTGHCGGTGAGTGTA
CTACACTCACCGGCACGAAAAACGGRCACCTTAAAATTTTGATGRATTTA- - -------- TAAAATACANCAAAATTTTAAGGTI- -GTTT TG TICGGTGAGTGTAT
A————ITCACIGIC.GAAIAAC G AICTTAAAATTTTGATGTAITTTA ---------- TAAAAT.A AAATTTTAAGGTGCCCGTTTTTCGTGCCGGTGAGTGTAG
ATCATT A------ ATACACTCACCGGCACGAAAAACGGGCACCTTAAAATTTTGABGTATTTTA- - - -~ -~ --- BAAAATACATCAAAATTTTAAGGTGICCGTTTTTCGTGCCGGTGAGTGTA- - - - - - - -
T CTACAITCAC GGCAC AAAAACGGGCACCTTAAAATTTTGATGIATTTTA ---------- TAAAATACATCAAAATTTTAAGGTGC GTTTTIC.GCCG.GAGTGTAT
AT GTT GTATAC--- - - - CACTCA CGGIAC AAAAAIGIGIA.TTAAAATTTTGATGTATTTTA ---------- TAAAATACATCAAAATTTTAAGGTICCCGTTTTTCGTGCCGGTGAGTGTAT
T ATAIACTCACCGGCACGAIAAACGGGCACCTTIAAATTTTGATGTAITTTA ---------- TAAAATACATIAAAATTTTAIGGTGCCCGTTTTT ---------------- T
C AJJACACTCACCGGCACGAAAAACGGGCACCTTAAAATTTTGATGTATTTTA- - - - - -« - - - TAAAATACATCAABATTTTAAGGTGCCCGTTTTTCG|GCCGGTGAGTGAG T
T ATACACT—ACCGGIA———AAAACGGICACITTAAAATTTTGATITATTTIA ---------- TAAAATACEBTC AAATTTTAAGGTGICCGTTTTTC TBCCGGTGAGTGTAG T
C ATACACTCACCGGCACGAAAAACGGGCACCTTAAAATTTTATGTATTTTA- - - - -4 - B/ EEHEER A AAATTTTAAGGTGCCCGTTTTTCGTGCCGlTGAGTGTAT
T ATARA CACCIGCAIGAAAAACGGGCA.TTAAAATTTTGATGT TTTTA---------- TAAAATACATCAAAATTTTAAGGTGCCCGTITTTIGTGIC GTGIGTGTAT T
T ABTEACCGGCACGAAAAACGGGCACCTTAAAATTTTGATGIARTTTA- - - - - - - - - TAAAATACATIRAAAARTTTRAGGTGCCCGTTTTTCGTGCCGTGAGTGTAG T
TGTTAAATG------ ARIClACACTIACCGGCACGAAAARCGGCACCTTAAAATTTTGATGTATTTTA- - - -« - - - - - TAAAAJJACATCAAAATTTTAAlIGTGCCCGTTTTTCGTGCCGGTGAGTGTAT T
- - - -TACACTCACCGGCABGAAAAACGHIGIACCTTAAAATTTTGATGTITTTTA- - - - - - - - - - TAAAATACATIAAAATTTTAAMGTGCCGTTTTTCGTGCCGGHGAGTGTAT T
ATABACTCACCGGCACGAAAAACGIMCACCTTAAAATTTTGATIIATTTTA- - - - - - - - TAAAATACACAAAATTTTABGGTGRCCGTTTTTCGTGGGTGAGTTAG T
ATACACTCACCGGCJCGAAAAACGIGCACCTTAAAATTTTATGTATTTTA- - - - - - - - TAAAATACATCAAAATTTTABGGTGCCCGTTTTTIGTGCCGGTGEN- - - AT T
----------------------- GGCACCTTAAAATTTTGATTATTTTA- - - -~ - - - -TAAAATACATCAAAATTTTAAGGTGCCCGTTTTTCGTGCCGGTGAGTTAT T
TACACTCACCGGCACGAAAAACGGGCACCTTJAAATTTTGATGTATTTTA- -« -« - - - - - TAAAATACATEAAAATTTTAAGGTGCIlGTTTTTCGTlICGGTGAGTGTAT T
TACACTCACCGGCACGAAAAACHIGGACCTTAAAATTTTIATGTATTTTA- - - - - - - - - - TAAAATACATCAAAATTTAAGGTGRJCCGTTTTTCGTGCCGGTGAGTGTAG T
THCTACACTCACCGGCACGAAAAACGGGCACITTAAAATTTTGATGTARTTTA- - - - - -~ - -- TAAAATAATCRAAATTTTAAGGTGCCCGTTTTTCGTGCCGTGAGTGTAT T
ATACACTCACIGGCACGAAAAAIGGGCACCTTAAAITTTTIATITATTTTA ---------- TAAAATACATCAAAATTTTAAGGTGC——GTTTITCITGIC GTGAITGTI—
- TRCTACACTJACCGGACGAAAAACGGGCACCTTAAAATTTTGATGTITTTTA- - - - - - - - - - TAAAATACATCAAAATIITTAAGITGCCCGTTTTTCGTGCCGGTJAGTGTAG
ABATACACIICACCGGCACGAAAAACGGGCICCTTAAAATTTTATGTATTTTA- - - - - - - - - - TAAAATACATCAAJATTTTAAGTGCCCGTTTTTCGTGCCGGTGAGTTIT
ABATACACTCACCGGCACGAAAAAC-G CCTTAAAATITTGATITATT——A ---------- TIAAA c- --------------------------------------- T
ATACACTCACCIGCAIGAAAAACGG CACCTTAAAATTTTGATGTATTTTA- - - - - -~ - - TAAA TACATCAAAATTTTAAGGTGCCCGTTTTTCGTG.GGIGIGTITA
ABATACACTCACCGGCACGAAAAACGGGCACCTTAAAATTTTGATGTARRTTA- - - ------- TAAAATACATCAAAATTTTAARGTGCCCGTTTTTCTGCCGGTGAGTGTAT
T CTACACTCACCGGIACG AAAAIGGGIACCTTAAAATTTT AIGTATTT A-cmmmmme - IAAAATACATCAAAATTTTAAGGTGCCCGTT TTCGTGCCMGTGAGTGTAT
ABATACACTCACIGGCACGAAAACGGGCACCTTAAAATTTTIATGTATTTTf- - - ------- TAAAATARATCAAAATTTTAAGGT - - - - MTET T TCTGCCMGTGAGTGTA -« - c o e e
A ATACACTCACCGICACGA AAACGGGIACITTAAAA.T GATITATTTTA ---------- TAAAATA ATCAAAATTI --------------------------------
---------- TACACTCACCGGCCGAAAAACGGGCACCTTAAAAT TTTIATGTATTTT - ===~ -TABAATACATCAAAAT TTTAAGGTGCCCGTT T - m - mmmmmeme e oo
- ABBTACACTCACCGGCACGAAAAACGGGCACCTTJBAATTTTGATGTATTTTA -« - - - - - - TAAAATACIHTCAAAATTTTAAGGTGCCC/TTTTTCGTGCCGGTOB- - - - - - - - - - - - -
TACACTCACCGGCAJAAAAACGGGCACCTTAAAATTTIGATGTATTTTA- - - - - - - - - TAAAATACATCAAAATTTTAAGGTGCCCGTTTTTCGTGCIGGTGAGTGTAG
TACACTCACCGGCACGAAAAACIllcAcCTT AAATTT!IATGTATTTTA ---------- TAAAATACATCJAAATTTTAAGGTGC CGTTTTTCGTGCIGGTGAGTGTIT
AllcTacacTcaccllca GAAAAACGGGCACITI!AAATTTTGATGTATTTTA ---------- TAAAATACATCAAAATTTTARGGTGCCGTTTTTCTGCCGGTGAGTGTAT
TRBTACACTCACEGGCACIAAAAACIIGGCACCTTAAAATTTTGATGTATTTTA- - - - - - - - - TAAAARACATRAAAATTTTAAGITIICCCTTTTTCGTGC/GGTGAGTGT - - - - - - - - -
THCTAACTCACCGGCACGAAAAACGGGJACCTTAAAATTTTGATGTATTTTA- - - - - - - - - - TAAAATAATRAAAATTTTAAJGTGCCCGTTTTTCGTGCCGGTGAGTGTAT
- ATACACEIAC GGCACGAAAAACGGGCACCTTAAAATTTTGATIATTTTA- - - - oo TAAAATACATCAAAATIITAAGGTGCCCGTTTTTCTGCCGGTGAGTGTAT
TRATA - ACllcABlCGGCACGAAAAACGGGCACCTTAAAATTTTGATGTATTTTE®- - -------- TAAAATACATCAA-ATTTTAAGGTGCCJGTTTTTCGTGCCGGTGAGTGT - - - - - - - - -
ABATACACTCA CGGCA———AAAACGGGCACCTTAAAATTTTGATGTATTITI ---------- TAAAATACATCAAAATTTTAAGGTGCCCGTTTTTIMMTGCCGGTGAGTGTAG
A ATACACTCACCGICACGAAAAACGGICACCTTAAAATTTTGATGTATTTTA ---------- TAAAATAIATC.AATTTTAAIGTG.CGTTTTT!TGCC.TGAGTGTA
TRATACACTACCGGCACGAAAAACGGGCACTTAAAATTTTIATGTARTTTA- - - - - - - - - TAAAATACATC-AAATTTTAAGGTGCCCGTTTTTCGTGCCGGTGAGTGTA

BABCTACACTCACCGGCACGAAAAACGGGCACCTTAAATTTTGATGTATTTTA- - - - - - - - - - TAAAATACATJAAAATTTTAAGGTGCCCG|TTTTCGTGCCGGTGAGTGTA
AR - -------- - GCACCTTAAAATTTTGATGTATTTTA- === - == - - TAAAlTAIATCAAAATTTTAAGGTGCCCGTTTTTCGTGCCGGTGAGTGTA- - - - - - - -
A CTACACTCACCIGCACGAAAAACI!GCACCTTAIAATTTTGAT ATTTTA- - -------- TAAAATA!ITCAAIATTTTAAGGIGCCC TTTTTCGTICCGGTGAGTGTIT
- - —-CACCGGCACGAAAAACGGGCAli—TAAAATTTTGA GTAIA TAAAATICATCAAAATITTAAGGTGCCC TTTTTCGTGCCGGTGAGTGTAG
A

>

ATACACTCACCGGIACIAAAAACGG.AC TIAAAATTTTG TGA IAAAATACATCAAA ------- GGTGHCHBT--------------------
ATACACTCACCGGCACGAAAAACGGGCACCTTAAAATTTTGATGTATTTTA- === == - - - TAAAATAJATCAAAATTTTA TRTTT -

T TACACTCACCGGIACGAAAAACGIGCACCTTAAAATTTTGATGTATTTTA ---------- TAAAATACATCAAAATTTTAIGGTGCCCGTTTTTCGTICCGITGIGTGTAT
TACACJcACJGGCACGAAAAACGGGCACCTTAAAATTTTGATGTARTTTA- - - - - - - - TAAAATACATCAAARTTT - -« -« - - - CCGTTTTTCGTGCCGGTGAGTGTAG
TACACTCAICGGCACGAAAAACGGGCACCTTAAAATTTTATGTATTTRA- - - - - - - - - - TEAAATACATCAAAATTTTAAGGTGCCGTTTTTCGTGCCGGTGAGTGT - - - - - - - - -
TAIAC ACCGGCACGAAAAACGGGCACCTIIAAAATTTTGATGTATTTTA - - - - - - - - - - TAAAATACATCAAAITT.AI -------------------------------------

-TEATACAC CAICGGCACGAAAAICGGGCACCT AAAATTITGAT—TATTTTA ---------- TAIAITACATCAAAATTTTAAGITGCCCGTTTTTCGTICCGGTGAGTGTAT

ABATACACTCACCGGCACGAAAAACGIJGCACCTTAAAATTTTGATGTATTTTA- - - - - - - - - - TAAAATACATEAARATTTTAAGGTGIIBCGTTTTTCTGCCGGTGAGTGTAT

------------------------------------------------- .AITTTI— e —TIAAATAC TCAAAATTTTAAGGTGCCCGTTTTTC TGCCGGIGAGTGTA— e e e e e

S —TACACTCACCIGCACGAAAAACGIGCACCTTAAAATTTTGATGTATTTTA ---------- TAAAATACA CAAAATTTTAAITHTTTT -------------

--------------------------- - - - -TACACHcACCGGCACGEAAAARBGGGCACCTTAAAATTTTGATGTATTTTA- - - - - - - - - - TAAAATACATCAAAATTTRAAR THCIRNG T e
----- T ATACACLACCGGCACGAAAAI!GGGCACCTTAAAATTITGITGTATTTTA— - --------TAAAATACATCAAAATTTTAAGGTGCCCGTTTTTCGTJCCGGTGAGTGTAT
T ABATACACTCACCGGCACGAAAAACGGGCACCTTAAAATTTTGATGTATTTTA- - - == - - - - - TAAAATACATCAAAATTTTAAGGTGCCCGTTTTTCGTGCCGGTGAGTGTAT
C TA.CTCACCGGIACIAAAAACGGGCAICTTAAAATTTTIATGTATTTTA ---------- TAAAATACAT AAAATTTTAAGGTGCCIGTTTTTCGTGC GTIAGTGTAT
" GCCCTA - -------- CTACACTCACCGGCACGAAAAACGGGCACCTTAAAATTTTGATGTATTTTA- -~ - - -~ - - - TAAAATACARCAAAATTTTAAGGTGCCCGTTTTTCGTGEMGHTRAR- - - AT
CATATT-------- THCTACACTCBCCGGCACGAAAAACGGGCACCTTAAAATTTTGATGTATTTTA- - - - -« - - - TAAAATAATRAAAATTTTAARGTGCCCGTTTTTCGTJCCGGTGAGTGTAT
T - AlICTACACTCACCGGCACGAAAAACGHIGCACCTTAAAATITTGATGTATTTTA - - - - - - - - - TAAAATACATAAAATTTTA- -BTGCCCTTTTTCGTGCCGGTGAGTGTA- - - - - - - -
T G CACCTTAIAATTTTGATG———TTTA ---------- TAAA- - ACATCAAA TTITAA TGCCCGTITTTCG—ICCGGTGAGTG
T ———ATACACTCACCGiFIﬁGAAAAACGG CACCTTAAAATTTTGATGTATTTTI ----------------- IATCAA ATTTTAAGGTICCCGTTTTTCGTGCCGGIGAG ------------
 ATGATAGAGGTA---------- TCACBCECAMGARAAACGGGCAC- - - AAAATTTTGATGTATTTTA- - -« -« - - - - TAAAATACATCAAAATTTTAAGGTGCCCGTTTTTCGTGCCGGTGAGTGTA- - - - - - - -
T ACACTCACCGGCACGAAAAAIGGGCACIETAAAATTTTIAIGTATTTTA ---------- TAAAATACATCAAAATTITAAGGTGCCCGTTTTICGTGCCGGTGIGTGTAT
AMATACARTCACCGGCACGAAAAACGGGCACCITAAAATTTTGARGTATTTTA- - - - - - - - - - TAAAATACATCAAAATTTAAGGTGJCCGTTTTTCGTGCCGGTGAGTGTAT
ATACACTCACCIGCACGAAAAACGGGCACCTTAAAATTTTGATGTAITTT ----------- TAAA—TACATCAAAATTTTAAGGTGCCCGTTTTTCGTGICGGTGAG-AG

- - —ATACACTCACCGG.CGAAAAACGGIC—CCTTAAAATTTTGATGTATTTTI ---------- TAAAAT ATCAAIATTTTAAIGTGCCCGTTTTTCGTGCCGGT AGTGTAG

AlABACACTCACCGGCACGAAAAACGGGCACCTTAAAATTTTATGTATTTTA- - - - - - - - - - BAArAACATCAAAATTTTAAGGTGIBCGTTTTTCGTGCGGTGGTITAT

A ATACACTCACCGICACIAIAAACGGGIACITTAAAA.T GATITATTTTA ---------- TAAAATACATCAAAATTI -------- GTTTTTCGTGCC---------- G

TRATAClcTcACCGGCACGAAAAACIIGGCACCTTAAAATTTTGATGTATTTTA- - - == - - - - - TAAAATACATIIAAAATTTTAAGGTGCCCGTTTTTCGTGCCGGTGAGTGTAT

A CT.!ITCACCGICAIGAAAIACIGICAC TTAAAATT TGITITATTTTA ---------- TAAAATACA‘AAAA.TTAAGGTG CCGTTTTTCGTICCGGTGA --------------------

A ATACACTC-GGCACGAAAAACGGGCACC TAAAAT TTGATGTITTTTA ---------- TAAAAIACATCAAAATTTTAAGITG CCGTTTTTCGTGCCGGT.GTGTAG

T ATACACTCACCGGCACGAAAAACG.CACCTTAAAATTTTGATGTATTT. ---------- TAAAATACATCAAAATTTTAAGGTGCCIGTTTTTCGTGCCGGTGAGTGTIT
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d uf.bed g 1.bed fm_1.bed 0 O bcIn.fa_aln.fa cl.fa_gs.fa ce.fa s After TEtrimmer 1284 b P

size: 1284bp; fragments: 35486; full length: 104 (>=1155.6bp)
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y 792.fastab.bed ufbed g Lbed fm Lbed 0 0 benfa ainfa cl After TEtrimmer Extended plot Blue lines are boundaries

size: 1584bp; fragments: 35364; full length: 0 (>=1425.6bp)
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divergence to consensus (%)

TE: rnd_4 family 792
size: 1287bp; fragments: 35469; full length: 104 (>=1158.3bp)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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Before TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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[E consensus before TEtrimmer (bp)
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