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MSA length = 1276
AAGAAGGAGAGAAAC T CCAAGGT T T T AGGAGAAGGT T AA TGT CA T T T - - - A T AAAC T CCC TGGT A T AAAA T T C TGCCACCC TGAAA T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAAGT CGT CAAA T T T T T AGGGTGGCGAAA T T T TGTGCCGGGGAGT A T A T T T A - - - - - A T C T T T T A T T T T T T AGGAA TGT T T AGA TGGC T T AAGT T C T T
- A T T TGT C T AA T - GT T T A T ACA T T T - - - - GTGAAAAAC T C T A T T T T T T AAC T AAAC T CCCCAGT ACAAAA T T T TGCCACCC T AAAA T T T T AAGT AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAA T A T T T AGGGTGGTGGAA T T T TGTGC TGGCGAGT A T AGT T - - - - - - AA T T T T C T C T C TGT T CC TGAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GGTGGT A T T TGT A - - - - - - - - - - - - - GAGCAA T AC T T - - - - - - - - - - A T T A T AAAC T C - - - - GCAC T AAA T T CCGGCACCA T AAAA T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAAC T CGT CAA T T T T T T AGGGTGGCGGAA T T T TGTGCCGTGGAGT A T AGA T T A T T T T AA T CAAAACCCAC T AGC T - - - - T A T T TG - - - - CAGGT C TGG
AA T CCA T AAAGT A - - - - - - - - - - - - T ACACAAAAA T AA T T T A T T T T AAA T A T AAAA T C T T CGGCACAAAA T T CCGCCACCC T AA TGT T T TGCC T AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T C - - - - - - A T T T T T AGGGTGGCGGAA T C T TGTGCCGAGGAGT A T A T T T TGT A TGA TGT TGCA T T C T AA T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - AAC T T T AA T T T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGGT T A T AC T CCCCAGT ACAAAA T T CCGCCACCCCCAAA T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - T AAAC T T AA TGAAA T T T T T AGGGTGGCGGAA T T T TGTGCCGGGGAGT T T A T T TGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGAA T T T C TGGCAACAC T AC T AA
- GCCCCGCC TGT - AA TGACAAACA TGAAGAGT A T AA T T T T T AC T CC T - - - - - AAAC T CCCCGT CACAAAA T T CCGCCAC T C T AAAA TGT T AACCA TGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAA T T T T T AGGT TGGCGGAA T T T TGC - - - - - - - - - - - - - AA T A T A T T AA T A T T T AA T T C TGT T T T CAAA T T A T T A T AA T T T A T T T AGGT
CA T A T T T A T T A T - - - - - - - - - - - - - - AC T A T T T T A T T T T A T A TGC T T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT T T - - - - - - - - - - CCAAC T T AGT CAAC T T T T T TGGGTGGCGGAA T T T TGTGCCGGGGAGT A T ACAGGG - T T AACCAGGGT A T T T A T T T T AAAAACC T T CAA T T T TGT T TGTGA
GA T AAAGA T CC T - - - - - - - - - - - - - - ACAGCAGAGCACC T TGT T T T T A T T A T AAAC T CCCCGACACAAAA T T CCGCCACCC T AAAA T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAA T T T T T AGGGTGGCGGAA T T T TGTGCCAGGGAGT A T A T T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAACACGT CCAGT TGGC T TGGA
AA T T T T - - - - - - - AA T TGTGCACA T CCCCA T AAAA T A T T T TGT T T C T - - - - T AAAC T CC T CGGCACAAAA T T CCGCCACCC T AAAA T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CGAA T T T T T AGGGTGGCGGAA T T T T A T T T T T AGT AGAA T AAAACA T - - - CGT C T A T AA T T T A T AA T - - GA T T A T T A T ACA TGAGT T T A TG
- ACCCGT T T A T A - AGCGA TGCA T A T - A T CACA T T AC T T T C T CCA T T T A T AA T AAAC T T CCCGGCACACAA T T CCGCCACCC T AAAA T C T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT AAAA T T T T T AGGGT AGTGGAA T T T TGT ACCGGGGT A T A TGT T A - - - T T AAA TGT CGACA T T ACCC - - - GGT T A T C T CGAGAA T AACACAA
TGT CGA T C T A T T - A T T TGTGC T T T C T AAGAA T T A TGC T T T C T T T T T AA T AA T AAAC T T CCCGGCACAAAA T T CCGCCACC T T AAAA T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAA T T T T T AGGGTGACGGAA T T T TGTGCGGGGGAGT A T A T A T T ACGTGGAACGAAAC T T T ACGC T T AAA T T - T AAACC TGCAA T CGCGG
CACCCGT A T A T T - A T T T T TGGT T T C T AAGA T A TGAGT AAA T ACA T T T T A T A T AAACACCCCGGCACAAAA T T C TGCCACC T T AAAA T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAACA T T T T AGGGT TGCCGAA T T T TGAGC TGGGGAGT A T A T T T T T T T T AAA TGAAAAC T A T A T T AGT AAA T A T C T A T AC T T AC T T T C T A T
AA T AA T T A T AA T AAAGT AAGT C T T T - - - - - - - - - - - - GA T TGT T T T T AA T A T AAAC T CCCCGGCACAAAA T T CCGCCACC T T AAAA T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGTGAAA T T T T T A TGGTGGCGGAA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - GAACGT TGAAC TGCAGGT TGCACAAC T A TGT C T C T ACAGAA T CGT AA TGA
AA T ACA T CCC T T AAA T T A TGGAAC T TGGGAAGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - T AAACA T T A T AAC T CAAAA T T CCGCCAC T C T AAAA T T T TGA T T AAGT T T - - - - - - - - - - C T AAC T T - - - CAAA T T T T T AGGGTGGCGGAA T T T TGTGCCGGGGGGT A T ACA T - - - CCA T - - GCAAA T A T T T T AACGGT A - - - - - - - - GT A T AGT T CAAC
T A TGGT T AGGC T - AA T T T AACAC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AA T AAAC T CCCCAGCGT AAAA T T CCGCCACCC T AAAA T T T TGAC T AAGTGT - - - - - - - - - - CAAA T T T AGT CAAA T T T T T AAGGTGGCGGAA T T T TGTGT C TGGT AGT A T A T A T T T TGT AAGC T T T AC T T T T A TGCCAAAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AACA T A T A T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGTGT CAAA T T T T T CCACCC T AA T A T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - GAAAC - - AGT CAAA T T T A T AGAGTGGCGAAA T T T TGTGT CGGGGAGGA T AGAA T A T T CG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA T T A T AA T AAA - A T T T T T AAAAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A T AAACACCCCGGCACAAAA T T CCGCCACCC T AAAA T T T TGACCAAGT T T - - - - - - - - - - T AAA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CC T A TGT T AGGCGCAAAC T T T A T CAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AGCGA TGGC T A TGAA T T T T ACA T A T - TGACAGCGA T C - - - - - - - - - - A T T - - - - - - - - - - - - A T A T AA T A T T C TGCCACCC T AAAA T T T AAAAAAAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAA T T T T T AGGGTGGCGAAGT T T TGTGCCG - GGAGT A T A T A - - - - T T AAACAAGAAGCAAA T AGCCGGAGT A T T TGAGA T T AGA T T TGC
AAA T A T T - - - - - - A T C T AAAGA TGT - GGAAGT T AA T C - - - - - - - - - - A T T A T AAACGCCCCGGCGT AAA T T T CCGA T ACCC T AAGA T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAAA T T T CAGGA TGGCGGAA T T T T T TGT CGGGGA T T A T AGA T T T AA T TGGA T C TGTGT C T A TGAA T AAA T AACAGCAA T A T A T T T T A T A
AACCGC - - - - C T - A T TGAAAAAC TGT AAAAA T T T A T T C T T C T T C T T A - - - - - AAAC T CCCCGACACAAAA T T CCGCCACCC T AAAAA T T TGAC T A TGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAA T T T T TGGGGTGGCGGT A T T T TGTGCCGAGCAGT A T A T ACAGA - - - GGT CCGAA T TGT A T T CCGAAAC T T TGGCAGCA T A T T C TGCA
T ACCAACACAA T - AA T T AAA T A T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T C T AAAC T CCCCGGCACAAAAC T CCGCCACCC T AAAA T T T TGGCAAAC T T T - - - - - - - - - - CAAAC - - AGACAAA T T T T T AGGGTGGCGGT A T T T TGTGC TGGGAA T T T T A T T AAAA - - - A TGT AA T AC T C T AC T AAGC T AA T T T T A T C T ACCGTGTGGTG
AA T CCC T A T T C T - T T T T T T AA T C T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T AAAC T CCC T TGCACAAAA T T CCGCCACCC T AAAA T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAA T T T T T AGGC TGGAGGAA T T T TGTGCCGTGGAGT A - - - - - - - - - - - T TGACAAGT T T T A T A T C T T AAGT AC T T C T AGACC T CAC T AA
AA T T T T A T T AA T - A TGT CCAAA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA - - - - - - - - AA T T A T ACAAAA T A T TGCCACCC T AAAA T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGACACA T T CA T AAGACAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACC T A T T A T T CCCCAGC T CC T T T A TGT A T CGT CAGGT A T A T AGC T TGCG
AA T AA T AA T AAC - - - - - - - - - - - - - TGT AACAAAA T T T T AAAA T A T T A T T A T AAAC T C T T CGGCACAAAA T T CCGCCACCC T AAAA T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - CAAA T T T AGTGAGA T T T T T AGGGTGGCGAAA T T T TGTGCCGGGAAGT A T A T - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T AAAAAAA T AC T A T T AAA T A T T AAAGT T AA
T ACA T AAGT A T T AGT A T CCAGA T T T - AAAAGT AAAAACGCCC T T T T C - - - - - - - - - - CCC T T CCGCCCAA T T CCGCCACCC T AAAA T T T T AAGT AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAA T T T T T AGGGTGGCGGAA T T T TGT T CCGGAGAGT A T AGT T A T T - - - GAACGTGCC T C T AGT AAAAA T ACA T T A T TGCAAGAGT C TGC
- - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT A T T T - GTGA T T T AGT A T T T T A T T T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAA T T T T T AGGGTGGCGGAA T T T TGTGCCGGGAAGT A T A T T T AAAGT AAAA T T T AA T A T T A T C T - - - GA T T A T T T T A T T T T T C T CA T T A
- ACGT T CA T CGT AGT T T T AAGGA T T - GT CAA T AAAAAC T T C T C T T T CA T AA T AAAC T CCCCGT CACAAAA T T CCACAACCC T AAAA T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAA T T T T T ACGGTGGCGGAA T T T T C TGCAGCGGAGAAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACA TGT T ACAACGT A - - - - - - -
AAGCAC T CCAC T A - - - - - - - - - - - - - AAAACAACA T T T T AAAA T T T T AC T T T AAAC T T T T C TGCAGAAAA T T CCGCCACCC T AAAA T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - T AAAC T T AGT AAAA T T T T T AGGGTGGCGGAA T T T TGT T AAGGGAAGT A T A T T T - - - GTG - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAGCA T T TGT AGC T AAA T T A T TG
AACAAAAGT AAAAA T T T T T A T T T C T T - - AAAAGT A TGT A T AC T C T T CAAAC T AAAC T CCCCGGCACAAAA T T CCGCCACCC T AA T A T - - - - - - - - - - T T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AC T AGGT T T T T CCCGCGCGT T CACC T CGAA T AGT T CA TG
GA TGT CAGT T A T AA T T C T C T TGT T T - AAGAAC TGT T T T T T CAA T T T T A T T A T AAAC T CCCGGGCACAAAA T T T CGCCACCC T AA T A T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AA T CAAA T T T T T AGGGTGGCGGAA T T T T A TGC TGGGGAGT A T AGA T TGT - - - CACCGCGACC T T A T AGAA T T A T AC T CA T CA T ACAGT C T T AG
AA T CA - - - - AA T - AA T CA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T A T AAAC T CCCCCGCACAAAA T T T CGCCACCC T AAAA T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAA T T T T T AGGGTGGCGGAA T T T TGT ACCGGGTGG - - - - - - - - - - - - - GACGCCGGC TGT A T C T CGAAAC T C T T A T CGT A T AAC T T TGG
- A T TGT - C TGA T - GAAAA TGT A T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T CCC TGGCACAAAA T T CCGCCACCC T AAAA T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT AAAA T T T T T AGGGTGGCAGAA T T T TGTGCCGGG - - GAGT ACC T A T A T T AGCA T T T A T T T C T - - - - - - - AA T T - T T A TGCA T T AGT CGGGA
T A T CA T T A - - - - - AAAA T T AAGT T T T T AAAAGT AA - - - - - TGT T A T T - - T A T AA - C T CCCCGGCACAAAA T T CCGCCAC T C T AAAA T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - - - AAC T T AGT CAAA T T T T T AGGGTGAC TGAA T T T TGTGCCGGGGAGT A T AGT T AGT T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - T - A T A T A T ACACAACA T A T C T CAA T C T CAA T T T T CC - - - - AAAAC T C T CCGGCACAAAA T T CCGCCACCC T AA T A T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAA T T T C T AGGA TGGCAGAA T T T TGTGT CGGGGAGT A T A T - - - - - - - - GGCCA T A T T T T CA T A T CG - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT A
AA T AAC T CCGT T - - A T T T T T T AC T T T AAGAGAAAA T A TGT T T C T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T CGT CAAA T T T T T AGGGTGGCGAAA T T T TGTGCCGGGGAGGT T A T A T - - - T TGCAA T AAGA T T T TGTGAA TGGACG - T TGT TGC T T A T T TGAAA
T A TGT AAACAA T - GACCGT A T T CC T T TGAAA T CA T CAGA T T A T T T CC T AGGCAAAGT T T A TGGCACAAAA T T CCGCCACCC T T AAA T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - CCAACCAAGT CAAAA T T T CGAGGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T T C T T T T C T TGT CAC T AA T T T A T TGT A T A T TGA T T T ACA
AACAAGT A T AA TGAACCGT CAA TGT T A TGGA T AAGTGT A T T C T ACC T T T T A T AAAC T CCCCGGCA T AAAA T T CCGCCA T CC T AAAA T T T TGACCAAGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAACA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T C T CAACAACA T A T C T T CAA
AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T AC T AAA T C T T A T AC T ACAA T T - T AAAC T CCCCGGCACAAAA T T CCGCCACCC T AA T A TGT TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC TGAGCCAAA T T T T T AGGGTGGCAGAA T T T T T TGCCGTGGAC T A T A T T T T T A - - - - - CCCAAA T T T T A T T T CAAGAC T AA T A T ACA T T CAA T T - - -
AA T TGAAACGC TGAA T T AAA T ACGT - A TGAA T T AAA T AC T A T T AA T T A T AA T AAAC T AACCAGCACAGAA T T CCGCCACCC T AAAA T T T TGACCAAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT T AAA T T T T T AGGGTGGCGGAA T T T TGTGT AA T AG - - - GT A T A T - - - T T T T A T T T T T A T T T T T T T T T T CAACGT T T AC TGTGT A TGGGT T T
AGT T TGCGT AGT - AA TGGT AAA T T C T - - - - - - - - - - - T C T TGC T TGT AGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACC T T T CAA T T T T CAC T CC T T T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAAAC T T T AGGGTGGCGGAA T T T TGCGCCGGGGAGT A T A T AAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAACA T T AA TGCGT T T C T TGAAA
GA TGT CAA TGT T AAA T T AAAGACC TGAGGAACAAGT T CC T ACCAAGGAC T A T AAAC T CCCCGGCACAAAAC T CCGCCACCC T AAAA T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAA T T T T T AGGGTGGCGGAA T T T TGTGCCGGGGAGT A T A T A T - - - T T AGAAAAAC T T T T CAA T A T T CAACA T T CAAAC T ACAC T T T T T C
CA TGCACGC T A T - - - - - - - - - - - - - - T CGA T T T AGCGA T A T A T C T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAC T T A - GTGAAA T T T T T AGGTGGCGGAA T T T TGTGCCGGGT AGT A T A T T - - - - - - AAAC T - - - - - - T TGT T T T CGTGGT CCAA T T T T CGAAA TGGGG
AA TGT C - - - - - - - AA T T T CACACA T T A T AGTGT AAAA T T C T A T T CAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T C T TGA T T AAGT C T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CGAA T T T T T AGGGTGGCGCAA T T T TGTGCCGGGGTGT A T AGA T - - - - - - A T A T T AAAC T T T ACGAC T T AGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A TGAGAA T AA T - - - - - - - - - - - - - - CAAAA T T AA T AA T AACCGT C T A T T A T AAAC T CC T CGGCACAAAA T T CCACCAC T C T AAAA T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAA - - T T AACA T CAAC TGT CAAA T CCAGAGC T T CAC T CCAGA T CA T ACA
AA T AAC T CCGT T - - A T T T TGGAC T C T AAGAGAAAA T A TGT T T C T T T T - - - - T AACC T CCCCGACAGAAAA T T C TGCCACAC T AAAA T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T TGAC T CAA T T TGT AGT T AGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAACAA T AAA T T T C T T T ACGGAA - - - - - - - - - - - CGGTGT T AG
AACGGT T AC T T CAAAA T T T A T CGA T - GGGGAGT CA T T - - - - - - - - - - GT T - - - - - - - - GT T T T T AAAC T A T T CCGCCACCC T AAAA T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAA T T T T T AGGGTGGTGGAA T T T T T T ACCAGGGA T T A T A T ACAGG - - - GA T - ACAAGCCAA T A T CCGA - - T T T T T T - - - - CA T T T T TGG
CA T AGGCAGT C T - A T TGGCAGT C - - - AAGGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T C T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAAAA T T A T AC T T CA T AA T T AG
- - - - - - - - - - - - - AA T T T TGAGCAA - C T AAAAC TGT CAA T T T TGC - - TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAA T T T T T AGGGTGGCGGAA T T T CG - - - - - GGGAGT A T A T T A T A T - - - GGC TGT A T T T T C T T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A T A - - - A T T C T - - - GGACAG - - - - - A TGGA T T A T A T - - - - - - - - - - A T T A T AAA T T CCCCGGCACAAAA T T CCGCCACCC T AAAA T T T - - - - TGAC T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T CGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T C TGTGCAC T CCCCCGGAAG
T A T TGGGACACC - - - - - - - - - - - - - C T CAAAA T T A T T TGC T A T T T T T CAC - T AAA T T C T C T T T T ACAAA T C T CCGCCACCC T AA T A T T T TGAC T CGGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAA T T T T T AGGGTGGCGGAA T T T TGTGCCGAGGAGT A T A T T T CAA - - - GAC T AAAA T T TGT T AGCA T T AC T T T T TGT AGA T AGA T T AAG
CAAAA T CACCA T - A T T CACGGGT TGCA TGAAGAAA T A - GT A T T A T T T AA T A T AAAC T CCCCGGCACAAAA T T CCGCCACCC T AAAA T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAA - - - - T AAAA T T T T ACAA T AGG
GA T T ACGA T A T T - AAGT ACAGACCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A T AAAC T CCCCGCCACAACA T T CCGCCACCC T AAAA T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - CAGA T C T AC T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GACGCCGGC TGT A T C T CGAAAC T C T T A T CGT ACAAC T T TGA
GACA T T AA T AC T - AAAGGAGT T T T T T C TGAGT A T A T T A T T CA T T T C T T AAA T AAAC T CCCCGGCCAAAAA T T CCGCAACCC T AAAA T T T TGACCAAGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GA T CAGAACCC T AGGT CA TGT CC T T CGCAA T AAAAAAAGAGGGA T A T A T T ACAAAC T CCCCGCCACAAAA T T T CGT CACCC T AAAA T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCG - - - GAAAC T T T T A T C T C T T T T T A T AAAA T CAGACCACGCAGT T T CGA
AA T AGCAA TGGC - - - - - - - - - - - - - - C TGAGCCGA T T C T T CA T T T C T T A T A T AAAC T CCCCAGT ACAAAA T T CCGCCACCC T AAAA T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAA T T T T T AGGGTGGCGGAA T T T TGTGCCGGGGAGT A T AGT T T A T - - - A T ACCA T T T T T T A T T A T CA T A T TGT T CAGACA T AC T CA TGA
AGT C T AAACCCCGACACAGAGCCCC T T AAACA T CA T T A TGT C T T C T T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACCC T AAAA T T T - - - - - ACGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CGA T T T T T T AGGGTGGCGGAA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - T T T C T T - - - AAGA T AGAGT C T A TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A T AGGCA T T C T - A TGGACCG - - - - - A TGGA T T AAAC - - - - - - - - - - A T T A T AAAGT CCCCGGT ACAAAA T T T CGCCACC T T AAAA T T T T T AA T AAGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T CGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T C TGTGCAC T CCCCCGGAAG
CAGAA T AACAAC - AAACA T AGA T - - - AC T AACCAA T AGA T T T T T T T T AAAA T AAAC T C T CCGACACAAAA T T CCGCC - CC T CAAAA T T T T AAC T AAC T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAAGC T T AAC T A T T CAGACC TGG
CA TGCACAC T A T - - - - - - - - - - - - - - T CGGT T T AGCGA T A T C T C T C T T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAC T T - - - CAAA T T T T T AGGGTGGCGGAA T T T TGTGT CGGGGAGT A T A T T T AAA TGAAACCAA T A T AC T A T T A T - A T AA T A T TGT C T ACCCCA T AGAA
CGT CACCA T AGTGAAC T C T A TGT T C - GTGA T T TGA T AA T C T A T TGGCGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAC T T A T T CAAA T T T T T ACAGT AGCGGGGT TGTG - - - - - - - - - - - - - - GT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGGAA TGCAGA T A TGTGC T TGCGG
AA T AAC T CCGT T - - A T T T TGGA T T T T AAGAGAAAA T A TGT T T C T T T T - - - - T AAAC T CCCCGGCACAAAA T T CCGCCACCC T AAAA T T T TGGC T AAGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A - - - - - AAA T T TGGCAACAA T ACC - - - GT C T TGT AC T T CAAG
GGT AA T T A T AA T - AA T A T TGGAC TG - T AAAA T T AGT T - - - - - - - - - - C T T A T AAAC T CCCCGGCACAAAA T T CCGCCACCC T AAAAA T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - AAAA T T T CGTGAAA T T T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACA T T T T T CA T T T C - - - - - - - AAC T CCC TGGCACAAAA T T CCGCCACCC T AAAA T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGTGAAAA T T T T AGGGTGGCGGAA T T T T A TGCCGGGGAG - - T A T ACAGG - - - GGT CCGAAC TGT A T T CCGAAAC T T TGGC TGCA T A T T C TGCA
GACAGT T ACGA T AAA T T A T AA T T A T - T T AACGCAGAGT T CGGGT T T TGTGA T AAAC T T CCCGGCGCCAAA T T C TGCCACCC T AAAA TGT TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- A T T T T - A T T A T - A T T T A TGAA T TGT A T AA T T T T AAGA T ACA T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T T T A T T A - - A T T AA T T T T T - - - - - - - GA T AA T T T T A T A T CAGT T T T T A
T A T TGACGT T AC - - - - - - - - - - - - - - T CGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAA T T T T T AGGGTGGCGGAA T T T TGTGCCGGGGAGT A T A T ACAAA - - AGT T T CA T A T C TGA TGAG - C T AAC T ACA T A T A T T A TGT CA TG
- A T TGT A T TGC T - A T C T ACCAA T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AAAC T T CCCGGCACAAAA T ACCGCCACC T T AA T A T T T T T AC T AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAA T T AGT CAAA T T T T T AGGGTGGCGGAA T T T TGTGT CGGGGAGT A T AC T T T CA T TGAGA T AGCA T T T T AC T T T - - AAC T T A TGT T CACCAGT T A T AA
T A T T T T TGT AA T - - - - - - - - - - - - - - A TGA T TGAA T C - - - - - - - - - - AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGAA T T T AGT AAAA T T T T T AGGGTGGCGAAA T T T TGTGCCGGGGTGT A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T TGT AGT C T T T T AA T T AGAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AAAC T CCCCGGCACAAAA T T CCGCCACCC T AAAA T T T AGA T T AAGT T T - - - - - - - - - - CAAA T T T AGT CAAA T T T T T AGGGTGGCGGAA T T T TGTGCCGGGGAGTGT A T T T A T A T AAAAGTGAAA T T T AA T A T A T A TGC T C T AA TGAC T T T T T T T CAA
- - - - GGGACAC T - - - - - - - - - - - - - - GT AC T CAAA T ACCC T A T T T C TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAA T T T T T AGGGTGGCGGAA T T T TGTGCCGGTGAGT A T AGT AAAA T T CAA T C T T CA T T T CC T CAGGAAACAA T T AC T AAC TGT T CCAGA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AA T AAAC T CCCCGGT ACAAAA T T CCGCCACCC T AAAA T T T TGA - T AA T T T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAA T T T T T AGGGTGGAGGAA T T T TGTGCCGGGGAGT A T A T - - - - - T CA - - - - - - - ACA T T A T T CAAAGGGT T T CGT AAGAACA T T AAGA
AAACGT AACAA T AAGACAAAGACA T - AGGA - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAA T T T T T AGGGT TGCAAAA T TGTGTGCCGGGGAGT A T A T A T - - - T T AGACGGACA T T T T AA T AC - - AAC T T T CAA T T T T AA T T T T T CA
- A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAGT T T T T CAGGTGGCGGAA T T T TGTGCCGGC - AAGT T T CC T A T A T T AGCA T T T A T T T C T T T - - - AAAA T T - T T A T ACA T T AGT TGGGA
- - - - - - - - - - - - - GA T A T T AGGAAA T A TGAC T CAGA T AGA TGT C T A T T AGC T AAAC T CCCCGGCACAAAA T T C TGCCAC T C T CAAA T T T TGACAAAGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A - - - T TGAC T AAGA T A T T T A T A T A T AA T C T CA T A T AA T A T AA TGT TGT
GACGGGT A T T T TG - - - - - - - - - - - - - AAAAAA T AAC T TGT AA T C T T T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGAC T T AGT CAAA T T T T T AGGGTGGCGGAA T T T T A TGCCGGGAAGT A T AGGC T TG - - - ACACGAAA T T T T T T AAAGAAGA T T T CA T AAAACA T T T AA T C
- A T T T T - A T T T T - A T T T A TG - A T T T T A T AA T T T T AAGT T A T T T T T T T - - - - - AAAC T CCCCGGCACAAAA T T CCGCCA T CCCAAAA T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAA T T T T T AGGGTGGCGGAA T T T TGTGC TGGTGAGTGT A T A T AAACCA - - A T T TGA T C T T - - - - - - - GA T A - - - - T AAA T TGGCC T A TG
GA T TGTGA T A T T - A T T TGT T A T T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAGT T AGT CAAA T T T T T AAGGTGGCGGAA T T T TGTGCCGT TGAGT A T AC T T T T A T TGAGA T AGAA T T T T A T T T T - - AAC T T A TGT T CACCAGT T A T AA
GA T AGAAGT AAC - AA T T T CAGACAGCGCGAA T T AAC T A T A T T T CA T T AGT A T AAAC T CCCCGGCA T AAAA T T CCGCCACC T TGAAA T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGAA T T AGT CCCAAA T A T A - - - - - - - AA T T C T CCGGCACAGAA T T CCACCACC T T AAAA T TGTGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAA T T T T T AGGGTGGCGGAA T T T TGTGCCGGGGAG - - T A T ACAGG - - - GGT CCGAAC TGT A T T CCGAAAC T T CGGCAGCA T A T T C TGCA
T A T CAGT A T T T T - AACCCAAAC T T T T AAAAAA T AA T A T T C TGT CA T T AA T A T AA T C T C T CCGGCACAAAA T T CCGCCACCC T AAAA T T T TGAC T ACA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGT AGT T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAAA T AAA T AA T - AA T T T T A T T AA T T AAAAAAAAAC T A T T T AC T T T T - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCA T T T - - - - - AAGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAA T AGT A T AA T - AA T AAAGAAC T TGGT AAGGAAACA - - - - - - - - - - - - - A T AAAA T CCCCGGCACAAAA T T ACGCCACAC T AAGA T T T TGACCAAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT AAAA T T T T T AGGGTGGCGGAA T T T TGTGCCGGGGAGT A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T A T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CA T TGACGT T A T - - - - - - - - - - - - - - T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T AG - - TGAAA T T T T T AGGGTGGCGGAA T T T TGTGCCGGA T AGT A T A T T - - - - - - - A T T T TGT - - - T T A T A T T - A T AC T T T T T T T TGCCCCA T T TGA
AA TGC T TGCA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAA T T T T T AGGGTGGCGGAA T T T TGTGCCGTGCAGT A T A TGT A T AC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T ACGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAAA T T T T AGAGTGGCAAAAC T T TGTGCCGGAGAGT A T A T A T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAAGT T AAGCAC T T T T CA T T A T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAA T T - - - GGAAAAA T T C T T T T AC T T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAA T A T T T AGGGTGGCGGAA T T T TGTGC TGGCGAGT A T A T T T - - - GTGAAGT CGAACA T T T T T T CGAGGC T C T T A T AACA T A T T TGT AA
- - - - - - - - - - - - - - - - GC TGAGT T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAC T T AA T CAAA T T T T T AGGGTGGCGGAA T T T T C TGCCGGGGAGT T T A T T T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGAA T T T C TGGCAACACCAC T AA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAAAGT A T AA T AA T TGT T T T T T A T AAAC T ACCCGGCACAAAA T T CCGCCACA T T AAAA T T T T AAC T AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T - - - - - - AA T T AACAA T T T T T AA T T T T A T T T T A T T T CA T T AA T T T CAG
T A T CAGT A T T T T - AACCCAAAC T T T T AAAAAA T AA T A T T C TGT CA T T AA T A T AA T C T C T CCGGCACAAAA T T CCGCCACCC T AAAA T T T TGAC T ACA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGT AGT T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AA TGC T AGA T A T A - - - - - - - AAGT CCCCGGCACAAAA T T CGGCCACCC T AAGA T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAA T T T T T AGGA T AGCGGAA T T T TGTGCCGGAGAA - GA T CA T AGG - - - GAACCGAA T T C T A T T - - - - - - - - - - - - - - GT AAA T T T AAGG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGAGT T AA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAC T TGGT AAAA T T T T T AAGGTGGCGGAA T T T T T TGACGGGGAGT A T AGT A T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGAAAGGT T T CA T T ACAA T CCAGG
AA T AGG - - - - - - - - - - - - CAGT T C T T AAAAGAAAA TGCACGA T T T T C T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAC T TGGT CAAA T T T T T AGGGTGGCGGAA T T T TGT ACC - TGGAGT T TGC T T AGTGTGA T ACGAACA T CC T T CAACAAAA T CAC T T AGA T CCA T T T T AA
AA T T CGGGT AGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAA T T T T T AGGGC TGCGGAA T T T T T TGCCGGGGAGT A T AGA T AGA - - - A T A T T C T T T T T T C T TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA T AAA - - - - - - - - - T C T T A T T T T T - GAGAGA TGGCGCA TGT T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAC T TGGT CAAA T T T T T AGGGTGGCGGAA T T T TGTGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGGT CGGCA T T T C - - - GGT T T TGA TGCCGA T T - - - - - - - -
CA TGGACAC TGAA - - - - - - - - - - - - - AAGAGA TGAA T T CGAA T CGT T AAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAA T T T T T AGGGT AGCGGAA T T T TGT T CCGGGGAGCA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T AA - AAAAA T T ACAGAA T AGA T TGAC T C
- ACCGGT ACGAA - AA TGGGGCAC T T - - T AAAA T T T T T A TGT A T T T T A - - - - - AAAC TGCCCGGT ACAAAA T T CCGCCACC T T AAAA T T T TGAC T AAGT T T - - - - - - - - - - CAAAC T T AGT CAAA T T T T T AGGGTGGCGGAA T T T T A TGAAGGGGAGT A T A TGT A T A T T AGCCGC TGAGTGT A T T AA T AAGT C T T T ACA T T T T C T T CCAGC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAC T TGGT CAAA T T TGT AGGGTGGTGTGA T T T TGTGCCAAGGAGT A T AGT TGT C TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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