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AAA T T A T C T T TGA TGT TGAAC T T AAAAA T A TGA T T T AAA T A T T T T T AAAAGA T T T AAA T AC T T T TGAAAAAA T T AAA T CGT T CCGAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - T T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T CGC - - - - AAAAAAAA T T AAA T T T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A TGT T C
AAA T T A T C T T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T T TGAAAAA T T T AAA T CGT T T CCAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAC T A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAA T A T T T AAA T CGCAA - - AAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
AAAC T A T CA T TGA T T T TGAAC T T - AAAA T A TGA T T T AAA T AC T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAAAAA T T T AAA T CA T T T CGAA T TGA T T T AAAAC T - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T TGCAAA - AAAAAGA T T T AAGT C T CAAAA TGA T T CA T A T T C T AAA T A T T T T T
AAA T T A T C T T AGA TGTGGAAC T T AAAAA T A TGA T T T AAA T A T T T T AAAAAGA T T T AAA T AC T T T TGAAAAAA T T AAA T CGT T T CGAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - T T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T CGC - - - - AAAAAAAA T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
AAAC T A T C T T T AA TGT TGAAC T T T AAAA T A TGA T T T AAA T A T T T T AAAAGGA T T T AAA T AC T T T TGAAAAA T T T AAA T CGT T T AGAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T C T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T AC T T T C
AAAC T AC T T TG - - A T T T TGAAC T T AAAA T A TGA T T T AAA T A T T T T AAAAAGAC T T AAA T AC T T T TGAAAAA T T T AAA T CGT T T CGAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT - A T C T T AA T AA T T T C T AAAAAGA T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T CAAAA TGAC T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
AAAC T A T C T T TGA T T C TGAAC T T - GAAA T A TGA T T T AAA T A T T T T AAAAAGA T T T AAA T AC T T T TGAAAAA T T CAAA T CGT T T CAAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
AAACCA T C T T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A TGA T T T AAA T A T T T T AAAGAGA T T T AAA T AC T T T TGAAAAA T T T AAA T CGT T T CGGA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T T T T AAA T AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T CGCAAA - AAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
AAAC T A T C T T TGA T T T TGGAC T T AAAGA T A TGA T T T AAA T A T T T T T AAAAGA T T T AAA T AC T T T TGAAAAA T T T AAA T CC T T T CGAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T T T AAGT ACA T T AAAAGT A T C T T AAAAAC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T TGCAAAAAAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA T T A T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
AAAC T A T C T T TGA T T T TGAAC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T C T - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T CGCAGAAAAAAAGA T T T AAA T C T T AAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
AAAC T AC T C T TGA T T T TGAA T T T AAAAA T A TGA T T T AAA T A T T T T T AAAAGAC T T AAA T AC T T T TGAAAAA T T T AAA T CGT T T CGAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AAA T A T T T T C T AAAAAGA T T CAAA T CAC - - - - AAAAAAA - - - AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T TGT C
AAACAA T C T T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A TGA T T T AAA T A T T T T AAAAAGA T T T AAA T AC T T T TGAAAAA T T T AAA T CGT T T CGAAC TGA T T T AAA T CC - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T - AA T AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T CGCAA - - AAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T - - - - - - - - - - - - -
AAAC T A T C T T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A TGA T A T AAA T A T T T T AAAAAGA T T T AAA T AC T T T TGAAAAA T TGAAA T CGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AA - - AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T CGGA - - - AAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
AAAC TGGT T T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A TGA T T T AAA T A T T T T AAAAAGA T T T AAA T AC T T T TGAAAAA T T T AAA T CGT T TGAAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAA T T T C T A T T T CGCAAAAGT AAAAAA T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
AAACAA T C T T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A TGA T T T AAA T A T T T T AAAAAGA T T T AAA T AC T T T TGAAAAA T T T AAA T CGT T T CGAAC TGA T T T AAA T CC - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T - AA T AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T CGCAA - - AAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T - - - - - - - - - - - - -
AAAC T A T C T T TGA T T C TGAAC T T - GAAA T ACGA T T T AAA T A T T T T AAAAAGA T T T AAA T AC T T T TGAAAAA T T CAAA T CGT T T CAAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
AAAC T A T C T T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A TGA T T T AAA T A T T T T AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAA T CGT T T CGAGT TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T - AA T A T T T T C T AAAAAGA T T T AAA T C T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
AAAC T A T C T T TGA T T T T AAA T T T AAAAA T A TGA T T CAAA T A T T T T AAAAAGA T T T AAAAAC T T T TGAAAAA T T T AAA TGGT T T CGAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T T T AAA T - - A T T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T T T AAAAAGA T T T AAA T CGC - AA - AAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
AAAC T A T C T T TGA T T T T AAA T T T AAAAA T A TGA T T CAAA T A T T T T AAAAAGA T T T AAAAAC T T T TGAAAAA T T T AAA TGGT T T CGAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T T T AAA T - - A T T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T T T AAAAAGA T T T AAA T CGC - AA - AAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
GT A T T A T T T T T AA T T T T AAAA T C - - - - - T AC T T T T T CACC T C T T C T CGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAA T A T T T AAA T CGCAA - - AAAAA - - - T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
GT A T T A T T T T T AA T T T T AAAA T C - - - - - T AC T T T T T CACC T C T T C T CGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAA T A T T T AAA T CGCAA - - AAAAA - - - T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
AAAC T A T C T T TGA T T T T AAAC T T A T AAA T A TGA T C T AAA T A T T T AAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAA T CGT T T CGAAA TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGCA T C T T AAA T AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T CGCAAAAAAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGAC T T A T A T T T T AAA T A T T T T C
AAAC T A T C T T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A TGA T T T AAA T A T T T T AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAA T CGT T T CGAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAA T A T C T T - AA T AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T AGC - - - - AAAAAAAAA T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
AAAC - - T T T C TGT C T ACAGAC T AAA TGC T ACACC T CCAAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AA - - AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T CGCAAA - AAAAA - - - - T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
AAAC T A T T T T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A TGA T T T AAA T A T T T T AAAAAGA T T T AAA T AC T T T TGAAAAA T T T AAA T CGT T T CGAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T T T AAA T AGA T T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAAGAC T T AAA T CGCAA - - AAAAAGA T T CAAGT C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
AAAC T A T T T T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A TGA T T T AAA T A T T T T AAAAAGA T T T AAA T AC T T T TGAAAAA T T T AAA T CGT T T CGAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T T T AAA T AGA T T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAAGAC T T AAA T CGCAA - - AAAAAGA T T CAAGT C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
AAAC T A T C T T TGA T T T TGGAC T T AAAGA T A TGA T T T AAA T A T T T T T AAAAGA T T T AAA T AC T T T TGAAAAA T T T AAA T CC T T T CGAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T T T AAGT ACA T T AAAAGT A T C T T AAAAAC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T TGCAAAAAAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
AAA T TGT C T T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A TGA T T T AAA T A T T T T AAAAA T A T T CAAA T AC T T T TGAAAAA T T T AAA T CGT T T CGAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T CGCAAA - AA T AAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
AAAC T A T C T T TGA T T T TGAAC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T C T - - - - - - - - - - A T T T AAA TGCA T T AAAAGT A T C T T AAC T AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T CGC - - AAAAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
AAAC T A T C T T TGA T T T TGGAC T T AAAGA T A TGA T T T AAA T A T T T T T AAAAGA T T T AAA T AC T T T TGAAAAA T TGAAA T CC T T T CGAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAA T A T T T AAA T CGCAAAAAAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T CC
AAAC T A T C T T TGA T T T T AAAC T T AAAAA T A T CA T T T AAA T A T A T T AAAAAGA T T T AAA T AC T T T TGAAAAAAA T AAA T CA - GAAAAA T T T A T T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAAGA T T T AAGT C T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
AAAC T A T C T T TGA T T T T CAAC T T AAAAA T A TGA T T T AAA T A T T T T AAAAA T A T T T AAA T AC T T T TGAAAAA T T T AAA T CGT T T CGAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T T T AAGT ACA T T AAAAGT A T C T T AAA T - - - - - C T AAAAAGA T T T AAA T CGCA - - - AAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
AAAC TGT C T T TGA T AC TGAAC T T AAAAA T A TGA T T T AAA T A T T T T AAAAAGA T T T AAA T AC T T T TGAAAAAA T T AAA T CGT T T CGAA T TGGT T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T - AA T AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T CA T T AGAAAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA T T A T T T A T A T T C T AAGT A T T T T C
AAAC T A TGT T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A TGA T T T AAA T A T T T T AAAAAGA T T T AAA T AC T T T TGAAAAAA T T AAA T CGT T T CAAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AAA T A T T T T C T AAAAA T A T T T AAA T CGCAAA - CAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA TGT A T AA T C T AAA T A T T T T C
AAAC T AA T T T AAA T T T TGAAC T T AAAAA T A TGA T T T T AA T A T T T T AAAAAGA T T T AAA T AC T T T TGAAAAA T T T AAA T CGT T T CGAA T TGA T T T AAA T CA - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AA T T AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T CA T T AGGAAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
TGGT AA TGT T CGG - - - - - - - - - - AAAAAGAAAA T CCAAACGAAACAAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT T T C T T AAA T AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T CGC - - AAAAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
AAAC T A T C T T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A TGA T T T AAA T A T T T T AAACAGA T T T AAA T AC T T T TGAAAAA T T T AAA T CGT T T CGAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AAA T A T T T T C T AAAAAGA T T T AAA T C T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA TGT C T T AAA T T A T - C T A T A T CA T
AAAC T A T C T T TGA T T T TGAAC T T - - - - - - - - - - - - T AAA T A T T T CAAAAAGA T T T AAA T A T T T T T AAAAAA T T T AAA T CGT T T CGAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T A T AAGT A - - - - AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAAGA T T T CAA T TGCAAAAAAAAGGA T T T AAA T C T CAAAA T AA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
AAAC T A T C T T TGA T T T TGAAC T T - - - - - - - - - - - - T AAA T A T T T CAAAAAGA T T T AAA T A T T T T T AAAAAA T T T AAA T CGT T T CGAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T A T AAGT A - - - - AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAAGA T T T CAA T TGCAAAAAAAAGGA T T T AAA T C T CAAAA T AA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
AAAC T A T C T T TGAGT T TGAAC T T AAAAA T A TGA T T T AA T T A T T T T AAAAAGA T T T AAA T ACC T T TGAAAAA T T T AAA T CGT T T CGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAACGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAAGA T T T CAA T CC T CGAGT CCAGGA T T T CAA T AA T CGGA TGA T TGGAA T CC T T AAAA T T T T C
- - - - - - CA T T TGT T T T TGGGC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T C T AGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAAGGT T T AAA T CGCAAA - AAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T AGT T T C
AGCCGA T T CC T AGAGC T AAGT T T T A T AGCGCGA T CCGGT T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AA T AGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T CGCAAAAAAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T TGT A T T C T AAA T A T T T T C
AGA T CA T T T T CAC T T T TGAAGT T AAGGGT AAGA TGAGCC T AA T T T CAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T A - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CA - - - AGAAAC T T T CCAAACGT AGAA T - - - - - A T AAGT AAAA TGCA T A -
AAAC T A T C T T TGA T A T TGAAC T T AAAAA T A TGA T T T AAA T A T T T T AAAAAGA T T T AAA T AC T T T TGAAAAA T T T ACA T TGT T CCGAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T T T AAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAAC T A T C T T TGA T A T TGAAC T T AAAAA T A TGA T T T AAA T A T T T T AAAAAGA T T T AAA T AC T T T TGAAAAA T T T ACA T TGT T CCGAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T T T AAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- AACAAC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T AACAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T T T T AAA T AC T T T C T AAAAAAA T T T AAA T CGC - - - AAAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
AAAC T A T C T T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A TGA T T T AAA T A T T T T AAACAGA T T T AAA T AC T T C TGAAAAA T T T AAA T CGT T T CGAA T TGA T T T AAA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGC - - AA - - - - - - - - - - - - T CCCAGACGCC T T AAAA T A T - CAGGT AAGT
AAGCCA T T T T T AA T C T AGGCAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AA - - AGT T T C T AAAAAGA T T T AAA T CGT AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T T C T T A T T A T T C T AAA T A T T T T C
AAAC T A T C T T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C - - - - - - - AAC T T T T AAAA TGT T CAA T T - - - CA TGA T T T CAACGC T T A -
AAAC T A T C T T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C - - - - - - - AAC T T T T AAAA TGT T CAA T T - - - CA TGA T T T CAACGC T T A -
AAACCA T C T T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A TGA T T T AAA T A T T T T AAAAAGA T T T AAA T A T T T T TGAAAAA T T T AAA T CGT T T CGAA T TGA T T T AAACC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT - - - AAGT C T ACC T AAAGAA T AGAA T T A TGT A T A TGT CAAAAGT T AAA
AAAC T A T T T T TGA T T T TGAACC T AAAAA TGTGA T T AAAA T A T T T T AAAAAGA T C T AAA T AC T T T TGAAAAA T T T AAA T AGT T T CGAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A - - - GGAC TGAAA T AAAA T A T AAAA T AA TGCA T A TGTGGAAAA - - - - -
AAAC T A T C T T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A TGA T T T AAA T A T T T T AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - A T C T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T AAA T C T CAAAAAGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
CAGGTGT T CGACA T A T CGACCGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T ACA T AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T CGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T CGT AA - - AAAAAGA T T T CAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T - AA T A T T T T C
AAACCA T C T T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T AAA T A T T T T TGAAAAA T T T AAA T CGT T T CGAA T TGA T T T AAACC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT - - - AAGT C T ACC T AAAGAA T AGAGT CA TGT A T A TGT CAAAAG - - - - -
AAACAAA T T T T CA T T T CAAGT T T ACACAAA TGA T T AAAA TGT C T CAACGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T - AA T AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T CGCAAAAAAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T T AAA TGA T T T AAA T CGCAA - - AAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
TGGCAA - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGG - - - - - - - - - - - - - - - T C TGGCGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T - - - - - - - - - - - AAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T CGCAAA - AAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
AAA T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGC TGT CAC T - - - - - - - T T CAA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T - - - - - - - - - - - AAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T CGCAAA - AAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
CAAC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAA TGCA T T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T AAA T C T CAAAGTGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A T T T A T CGCC T T CCAGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AGA T AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T CGCAA - - AAGAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T CA T A T T C T AAA T A T T T T C
AAAC T A T C T T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A - - - - - - - - - TGA T T T T T AGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CA - - - AGAAAC T T T CCAAACGT AGGA T - - - - - A T AAGT AAAA TGCA T A -
AAAC T A T C T T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A TGA T T T AAA T A T T T - - AAAAAA T T T AAA T AGT T T T AAAAAA T A T AAA T CGT T T TGAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACGT T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T CGCAA - - AAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T CA T A T T C T AAA T A T T T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAAGACAAC T T - - - - - T T T T AAAAACA T T T AAA T AC T T T TGAAAAA T T T AAA T CGT T T CAAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGA - - - GAAA T TGT AC T AACGGA T CAA T - - - - - AAGAA T A T AAAA - - - - -
- - - - - - - - - - - - A T C T T AAAA T T AGA TGT C T AA T A T TGA T AC T CGC T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T - - - - - - - T A T T T C T AAAAAGA T T T AAA T CGCAAAAAAAAAAAA T T A T A T C T CAAAA T AA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
AAAC T A T C T T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A TGA T T T AAA TGT T T T AAAAAGA T T T AAA T AC T T T TGAGAAA T T T AAA T CGT T T CGAA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA TGT TGAA TGA T T T A T AC T T TGAAACGA T A T A T AAC T T AAA T AG - - - -
CAAC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CGAGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAAGGT T T AAA T CGCAA - - AAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
A TGC T A T C T T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A TGA T T T AAA T A T T T T AAAAAGA T T T AAAAAC T T T CGAAAAA T T T CAA T CGT T T CGAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGA T A T T AAACCAGA T AAA T C T TGTGC TGC T CCGT A T TGT AGA T A T T T T A
AAA T T A T C T T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A TGA T T T A T A T A T T T T AAAAAGA T T T AAA T AC T T T CAGAAAA T T T AAA T CA T T T CGGAGTGAC T T AAA T A T - - - - - - - - - - AA T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAAGA T C T AAA T CACA - - - AAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA T T A T T T A T A T T C T AAA T AC T T T A
ACAC T AACA T T AGT CC T AACCCCAAGAA T A TGAA T CAA - - - - T T AACGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
AAA T T A T C T T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A TGA T T T AAA T A T T T T AAAAAGA T T T AAA T AC T T T CGAAAAA T T T AAA T CA T T T CGAAGTGA T T T AAA T T T - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T A - AAAC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T CACA - - - AAAAA T A T T T AAA T C T AAAAA TGA T T T A T A T AC T AAA T A T T T T C
AAAC T ACC T T TGA T T T T AAAC T T AAAAA T A TGA T T AAAA T A T T T T AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A T TGAA T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T CGCAA - - AAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
AAA T T A T C T T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A TGA T T T AAA TGT T T AAAAAAGA T T T AAA T AC T T T CGAAAAA T T T AAA T CA T T T CGAAGTGA T T T AAAGC T - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T A T A T AC T T T T T AAAAAGA T T T CAA T CACA - - - AAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAGT AC T T T C
AAAC T A T C T T TGA T T T TGAAC T T AAAAGT A TGA T T T AAA T A T T T T AAAAGA - T T T AAA T AC T T T TGAAAAA T T T AAA T CGT T T CGAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCGAA T AAAAGCGGT T T A T CAGA T AGC TGA TGT A T A T A T TGAACA T CAGT
AAAA TG - - - - - - A T T T T T AACAAA T CGC TGT AAC T T A T T TGT T A TGGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGT AACA T T T T AGT T T AAC T A T TGC T C T CA T T T T AAGT A TGT CG
AAAC T A T C T T TGA T T T TGAAC T T AAAGA T A TGA T T T AAA T A T T T T AAAAAGA T T T AAA T AC T T T TGAAAAA T T T AAA TGGT T T CGAA T T T A T T T AAA T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT - - - - A T AAA T A T T CACA T A TGAAA - - - - - - T C T A T T CCAAA TGC T C T T
AAAC T A T C T T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A T AA T T T AAA T A T T T T AAAAGGA T T T AAA T AC T T T TGAAAAA T T T AAA T CGT T T CCAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGT - - - A TGA T T AAGT T AGGT A T C T AA T - - - - - A T AGT T A T AAAGCC - - -
AAAC TGT T T T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A TGA T T CGAA T A T T T T AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T A T AAACC T ACA TGT AA T A T ACAACAGT A T A T AA TGT AAGT A T - - - -
AAA T T A T C T T TGA T T T TGAAC T TGAAAA T A TGA T T T AAA T A T T T T AAAAAGA T T T AAA T A T T T T CGAAAAA T T T AAA T CGT T T CAAAGTGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T T AA T AC T T T C
AAAC T A T C T T T T A T T T T AAAC T T AAAAA T A TGA T T T AAA T A T T T T AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T T AAA T CGT T T CGAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACAC T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T CC T AAAAAGA T T T AAA T CGCAAA - AAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T T
TGAC T A T T T C T CA T A T C T AGC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T AAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCAGAAAA T A T AA T T T TGAAA T A T T C T C T A TGTGAAA T C T AGCC
AAGT T AACAA T - - T T CCGGAAA T AGTGA TGTGACA T TGT AA T T A T T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAAC T A T C T T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A TGA T T T AAA T A T T T T AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGT - - - A TGA T T AAGT T AGGT A T C T AA T - - - - - A T AGT T A T AAAG - - - - -
AAGT T AACAA T - - T T CCGGAAA T AGTGA TGTGACA T TGT AA T T A T T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAAGA T CCAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA T CGA - - - - - - - - - - - - - - - T ACAAGA TGT T AAC T T AA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAACACA T T AAAAGT A T C T T AA - - AC T T T C T AAAAA - AA T T AAA T CGCAAA - AAAAA T A T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T T T AAA T A T T T T T
AAAC T A T C T T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A T T A T T T AAA T A T T T T AAAAAGA T T T AAA T AC T T T TGAAAAA T T T AAA T CGT T T CGAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA TGT C T C T TGT CA T CAA T A TGAC T
CAGGTGT T CGACA T A T CGACCGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T A T A T AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T CGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
- - - - - - C T A T AGA T A T T T T A T T T T AA TGT A T AA T A TGTGT AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T CGCAAA - AAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
TGA TGGCGT T - - - - - - - - - - - - - GAGCAGCAAA T C TGAGCCA T T CGGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T CCCCAAAAAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AAGGGTGGCCCAAAAA - - - - AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AAA T ACC T T C T AAAAAGA T T T AAA T CGCAAAAAAAAG - A T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
AAAC T A T T T T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A TGA T T T AAA T AC T T TGAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T AAA T CGT T T CGAA T TGA T T T AAA T CG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCAGT A T C TGAGT T T T ACAGAGGT T AGT T C T CC - - - - - - T CCG
A T A T AGC T T A T AGCC T AAAACACAAAGA T A TGA - - - - - - T T T T T T ACACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA - - - A T CA T T TGT CCAAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAGCAA - - - - - - A T T T TGAAG - - AAAAAGAAA T A T T AAA T ACC T T AAAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AGA T AC T T T C T AAAAA T A T T T AAA T CACA - - - AAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T CCAAA T AC T T T C
AAGCAA - - - - - - A T T T TGAAG - - AAAAAGAAA T A T T AAA T ACC T T AAAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAA T ACA T T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T CACA - - - AAAAAGA T T T AAA T C T CAAAA TGA T T T A T A T T CCAAA T AC T T T C
AAAC T - T C T T TGA T T T TGAAC T T AAAAA T A TGA T T T AAA T A T T T T AAAAAGA T T T AAA T AC T T T TGAAAAA T T T AAA T CGT T T CGAA T TGA T T T AAA T C T - - - - - - - - - - A T T T AAA T AAA T T AAAAGT A T C T T AAA T AC T T T C T AAAAAGA T T T AAA T C T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA TGA T T T A T A T T C T AAA T A T T T T C
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