
Start crop Point End crop Point

MSA length = 1432
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACGAGAA T AAAC T T T T C T T CGT AAGT AA T A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAGCACCCAGT A T A T AC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAAAAAAAAA T CAA TGACCGGAAAAAAAAA T AC T CGT T CACAA T CCC TGT A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGT T T AGC T A T C - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGAGT TGCAA T T T C T ACGT CACACAA T C T A T T AA T T A T TG - - - - - - - - T T A T C T T T A T T T C - - TGAAA T TG - - - - - T A T TG
GT AAACCGTGA TGGCAA T T A - A T AAAA T CACAAACAA T T T T T - - GACAA T A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAA T A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA TGT A T T T ACGT T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T ACGT CACACAGT A T A T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T AAAA T T AAGT T T - AAA T
AAAAA T T T CAA T AA TGT T AA T - T AAAAACACGGGC T T T TGT T T A T A T AA T A T A T AC T A TGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGCGTGT TGC T A T T T T T A TGT CA T ACAGT CAGT T AA TGA - - - - - - - T T A - C T AAC T A T A T C T TGT T AG - - - T AA - - - - - - - CA
AAAAACCACGAAAAAA T T AA TGT TGACAAC T A T T T A T T T T ACC - CAAAA T A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCAAGT A T A TGC T T AGA T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT T T CAGT T T C T A T A T CACA T AGT A T A T A T A T A T T T - AAAC T AA T ACAAA T A T ACC T TGC T AAC T T CAG - - - - T AA T C
- - - T ACGCAAACAA TGT T T T T AAA T AA T AAAA T T T T T A T - - - - - AA TGA T A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T ACGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T A TGT CACACAGT A T - - - - - - - - - - - AGT AA T - - CGA T A T A T A T CA T - GTGA T A TGA - A T T C T TGA T
GCAAACAAGAAAAAAGC T AAGAA T AAAAGAAAC T T T T T T AA T T - A T A T AAA TGT AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T A TGT CACACAGT A T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - TGCACA TGC T T TGT T AGT AA TGA - - - - - - - - -
CCAGCC T A T AGGGGTGT T CG - TGCACGGCCAAGT T T CAGGTGT - C T CA T T A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGCGA T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T A T A T T T AC TGGGCGT TGCAA T T T C T A TGT CACACAGT A T A T TGA T AA T A - AAA T T T A - T T A T T T T T T T T T AGGT AACAC TG - AC T C T A T T T
GAA T ACCAAGA T AA TGT T T A - A T A T AAGAA T AC T CC T A T A - - - - GC T AGT A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGT T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T A TGT CGT ACAGT A T - - - - - - A T T T T - - - A T T - - CCACCGGCA - - - - - - - AAAACC T T A T T T AAAAA
A T CCA T TGCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CGT T A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAA T ACCCAGT A T ACGC T T AGA T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC T AGGTGT AGCAA T T T C T A TGT CACACAGT A T A T T AACAGT T T - - - A T T AGC T A T A T A T T T C T T - - - - - - - - - - - T T T C T AGCA
GCAAAC TGC T T TGGT A T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCAA T A T A T T C T C TGTGACA T TGAAA T T ACAACAACCAA T A T A T T C T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T A TGT CACACAGT A T A T T A - - - A T T T - - - - - - - - C T AAA TGT T C T T T TGT AGAA T AAA - - - - AAA T A
ACA T ACAAAGA T AGTGAAAAACA T T AAA T A T C T C T T AACAA T T AAAAA T A T T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCACAA T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT TGCAGT T CCGA TGT CCCACAGT A T AGT T - TGA TGT - - - - - - - - T T AC T T A T A T T T TGGCAAAACGA - - - - - - - - - -
A TGGA T AGCA - - - - - - - - - - - T AA T AAA T AAGCA T AAA T AA - - A T T T AA T A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGCCA T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T A T AC TGGGCGT TGCAA T T T C T A TGT CACACAGT A T A T AAACA - A T T - - - - C T A T T AACAAGCAC T T T TGT T T AAGT A - - - - - T AACA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAA T A T AAAAA T C T A T T T T A - AAAAGACGTGT T C TGTGAGGCA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T CC T A T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - GAAACAC T T T T T T C T T T - - - GT A T A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCGAGT A T A TGT T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACC T T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T A TGCCACACAGT A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA T A T AAA T T TGT T TGGAAC T AA - - - - - AACA
T AAAA T AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGT T AAA T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGT TGT T ACAA - T T C T A TGT CACACAGT A T A - - - - - - - - - - A T A T - - - - T T AA T C T T AC T T T T A T AAGGC T T - - - - - T AAAA
A T AGACA T CA - - - - - - - - - - - GT CAAAA T T AA TGT T A T T AACCA T T T A T T T AA T A T TGCGTGACA T ACAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AAC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T ACGGGGTGT TGCAA T T T C T A TGT CACACAGT A T A T T AAGAGT T T - - - - T CA T T CA T A TGAA T AA T T A T A TGGGT A - - - - - T T AC T
ACAAA TGA T AACGACGAAGAAA TGT AGT TGCAGT T T T C T T T T - ACAC T T TGT A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACC T AGT A T A TGC T T AGC TGT A - - - - - - - - - - A T AAGA T T T AAA T C T AC TGGT T AGTGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T T AA T A T T - - - - AAA T A T T T A T A T T CAAGGC T T T T AGT AAA T - AGT AC T A T A T AC TGTGTGAAA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A - AAAA TGAAGT CA T CGGGCCC T A T C - CCC TGT AA T ACG - - - - - ACC T
AAA TGCGA TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT AAA T A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T A TGT CACGCAGT A T A - - - A T AGT T C T AAAC TGT T C T T T T AGA T T T T AACAAAAACA T A T T - AAA T A
A T T T ACC T CAAGA T CGTGTGT - AAAACA T T T A T C T AGC T A T C T - - A T A T T A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T A TGT CACACGGT A T A T T AA T AA T C T AA TGT A - - C T AAA TGC T T A T TGT T T A T AGCAA - - - - - GACA
AA TGAAAAAGA T AA T T TGAA T - - - - - - T TGAAA T C T A T T T CAC - GACAA T A T A T AC TGTGTGA TGT AGAAA T T CCAACACCC TGT A T A TGC T T AGC TGT A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T A TGT CACACAGT A T A T A T - T AA T T T T A T A T T A - - - - - - T A T A T T T T - GT AGGA T CA - GCC T TGGT A
GT CCAC T AGAA TGAAAC - - - - T T T T AA - GGTGCCCGT T T T T - - - AAAGA T ACAAAC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGCGT TGCAA T T T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T A T AGACA TGAAA T T AAAA T AG - - - - - T CA T T
A T AGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T TGA T A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T A TGT CACACAGT A T A - - AACGAGT T T AGGT T A T T T ACGCGT T T T T T TGTGAGGCCA - - - - - - AACG
- - - - - - - - - - A T AA T T A T AA - AAAGAAA T AAAA T T CAA T A T T - - - - - - - - A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT T ACAA T T T C T A TGT T ACACAGT A T A T T T A T AA T T - AGAAA T A TGCA TGCAGA T T T T CA T AAAAA T A - AA T T T AACG
T T AGA T AGCA - - - - - - - - - - - T T T CAAC T AAC T T T T T ACA T AA - T AAAA T C T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAA T A T A TGC T T AGGT A T T - - - - - - - - - - AA - A T A T T T ACAGT T AC TGTGTGT TGCAA T T T C T A TGT CACACAGT A T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AGAA T T T - - - - - - - - - -
- - - - GC T CAAACAACAAC TG - - - - - - - AAGAAC T T T T T - - - - - - A T AAA T A T A T ACCGTGTGACA T AGAAA T TGCCACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT T ACAA T T T C T A TGT CACACAGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA TGGA T T T - - - CAAAACAA - A T T - T AAA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAA T AC T C T AAGA T - - - GAACA T A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCGACACCCAGT A T A T T C T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT T ACAA T T T C T A TGACACACAGT AGGC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT AGAGT AA - - - - - - - - - -
C T A T C T T A TGA T AAAAA T CA - AAACAGAAACA T T CC TGT T T AAGT CCAA T A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T T ACAACACCCAGT A T A TGC T T AGC TGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T T A T T AAAAA T T A - CCGC TGCCA T T T T TGT AAAA T T AA - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT AAA T A T A T AC T T TGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AAAA T AA - - - - - - - - - -
A T ACAC TGACA T CA TGT A TGT T T T T AAA T AAA T T T T T A T A T - - - - - - - - - - T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAA T ACCCAA T A T A TGC T T AGT T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T A TGT CACACAGT A T - - - - A T AA T T AAAAAC T AACAACA T AAA T T - - - - T A T AAA T AAA T AC T AAC T
A T CCACAGAGA TGGCAC - - - T - - - AAAA T A T AC T T T T A T CGA - AA - - - - - A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGT T T AGC T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACAAAA T AA - - - - - - - - - -
T CA T AC T CACGT AAAA T T T A - CGGAAA T A T T AA T T T T T T A T - - - GCCAA T ACA T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T AA T T ACA T T T AC TGGA TGT TGCAA T T T C T A TGCCAGACAGT A T A TGA - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T A T AC T T T - - T CAA T T T A - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGAAAAA T TGT T T T A T T AAC T - TGA T A T A T A T AC TGTGTGACA T AGAAAC TGAAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T ACGT CACACAGT A T A T T AG - A - - - - AAAAC T - - CCA TGACAAAC T A - - TGAAAC T C - - - - - - GA T T
AAGAA T CACAACAGACACAA T AGACAAA TGAGA T C T A T T A T A T AA T A T A T A T A T AC TGTGCGACA T A - - - - - - - - AACACCCAGT A T A TGC T T AGCAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A TGAGA T T T - - - - - - - - - -
ACA T A T AGT T A T AACAACAGCC T T AAAA T AAA T T T T T A T AA T - - T T AAC T AAA T A T TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC T AGGTGT TGCAA T T T C T A TGT CACACAGT A T A T TG - - - - - - - T AAA T T - - A TGT C T A T ACC T T - - TGTGGC T A - - - - - CAA T A
ACCCGCAGCAA T AAC T C - - - - - - - - - - AAGT A T CC T T A - - - - - - - - - - - T C T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACC T AGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T A TGT CA T AC TGT A T - - - - - - GC T T T AC T A T T - - C T AC TGA T A T T T - - - T AA T ACCAAA T T T T T AA T
GTGGA T TGT A - - - - - - - - - - - GAACCAAC TGA T T T CC T AA TG - - T A T T CAA T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A TGTGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T TGAGA T AGAA T AA T AA T AA - AAAAAAGT A T A T T T T T - - - - - - - A TGGA T A T A T ACGGTGTGAC - - AGAAA T TGCAACACCCGGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T A TGCCGTGACGAA T T T TGC T AAC TGCGAAC T T T C T T T AGC T AGT C T T T A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A T ACC T AGC T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C - - - - - - - - - - - - - - - T T A TGTGT A T T A T - - T AAAA T TG - - - - - - - - - -
AGAAA TGCAGACAGCCCA TGT AGT T A T AAAAGC T A T CGT A T T - - T T T CA T A T A T AC T C TGTGACA T AAAAA T TGCAA T ACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T A TGT CA T ACAGT A T A T TG - - - - - - - AAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - AGTGGAAC T A - - - - - T AAC T
ACGAACGAAGA T AAA T AAAA - AAAACAA TGAA T T T T A T T A T A T - ACGA T T A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACA T CCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACAA T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T A TGT CACACAGT A T - - - - - T A - - - - AAAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T AA T T AAA T T T T T A T T
AAACAC TGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA TGT T A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAA T ACCCA T T A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AACA T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T A TGT T ACACAGT A T AC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAAAA T CA - - - - - - - - - -
A T AAA T C - TGA TGAA T A T T A - A T A T AGACACA T T T T A T AC T T - - T ACAAAA TGT T C T AGGT AAA T T AA T AA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C TGAAACGGAA T A T T AAAA
ACGAACGAAGA T AAA T AAAA - AAAGCAA TGAA T T T T A T T A T A T - ACGA T T A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACAA T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T A TGT CACACAGT A T - - - - - T A - - - - AAAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T AA T T AAA T T T T CA T T
A T CAA T AACA - - AAAACGT A T A T AGCGAA T AAGT T T - - T T A T T - - - ACA T A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACAC T CAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T A TGT C - CAAAGT A T A T T AA - - - - - - GA T A T T A T T TGAAC T T A T CACGT T AGTGT T CA - - - - - A T T C
ACGAACGAAGA T AAA T AAAA - AAAGCAA TGAA T T T T A T T A T A T - ACGA T T A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACAA T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T A TGT CACACAGT A T - - - - - T A - - - - AAAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T AA T T AAA T T T T CA T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACGGAC T T T AA TGT A - - - - - - - - - TGAAA T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC - A T T T - - - - - - - - T C - - T TGCAC T T C - T T TGAA T T A - - - - - - - - - -
AGA T ACCGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T AC T AA T A T AC TGTGTGGCA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A TGT ACA T T T AC TGGT TGT TGCAA T T T C T A TGT CACACAGT A T A T T A - - - - - - - AAAA - - - - CCACGT T A T T T T T T C TGAAGCCA - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - T T AA T AGT T A T AACAAA T CAGAGA T CA T T AAA - - GT CCA T CCA T T C TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACA T CCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCCGGT A T A T AC - - TGTGACA T AGAAA T T ACAACACACAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AG - - - - - - - - - - - - - - - T AAAA T A T A T T T T T A T CCAAACAA - - - - AAA T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAGGT A T - A T A T T T A T A T AC TGTGT AACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T C T ACA T T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T A TGT CACACAGT A T - - - - - T A - - - - T AAAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAAAC T AAAC T C T AAC T
AGA T ACA T CA - - - - - - - - - - - A T AAA T T AAAA T T T C T CCA T C - - A TGGTGA T A T AC TGTGTGA T A T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CG - - - - - - - - - - - - - - - TGGTGCACGCCA T CACAAAA T AA - - - - - - - - - -
T T A T A T T T T - AGTGT T A T T T T AAGGGA T ACAC T TGCAACA - - T T CC T CA T A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGT T T AGC T A T A - - - - - - - - - - ACCA T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT T T CAA T T T C T A TGCCACACAGT A T A T TGA T AA T T - AAAA - - A T C T AAACA T A T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T AACCC T CGGAAGA T ACCG - GTGT T A T T ACA T T T T A T T A T T T - - - - - - - A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T AC T T T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T A TGT CACA T AGT AC - - - - - T T - - - - AAAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - CGAAAGT AAA T T T T AAGT
ACA TGC TGCAAAAAAA T T T A - AAAAAAA T AAAAA T T T A T AA - - - A T - - - - - CA T AC TGTGTGACA T AAAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AGT A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T A TGT CACAGAGT A T A T AAA T AA T T - GAA T T T A T A T A - - - - - GT A T T AA T AC T A T T CA T C T T T AAAA
A T TGA T AAGGGT AA T ACGT A T - - - GAAAGGCA T T ACCA TGGC - - AGAGAAA T A T AC T C TGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T C - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT TGCGA T T T C T A TGT T ACACAGT A T A T T CC T AAC T T - - - - - - - - T CAC T T T T C T T T T C T T CGGGC TGG - - - - - - - - -
C T - - - - - - - - - - - ACACC T T T T T CA TGAAACA T C T T - - TGT A T - - - - T AAA T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T T ACAACACCCAGTGT ACGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT T T CAA T T T C T A TGT C - CACAGT A T AA T AAC T - - - - AAAA T T A T T CAAA TGT A T T - CA T T A T CGT TGA - - - - AAAAA
T T ACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AC T T AA T A T AC TGTGTGA T A T AGAAA T TGCA T CACCGAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T A TGT CACACAGT A T ACGG - - - - - - - AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T CAAAC T - - - - - - T AA T A
A T A TGCA T T AA T T A TGACAG - - - - - - - - - AAA T T T AAA T A T T - - A T T T AAA T A T A T TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T A TGCCACAGAGT A T A T T AA T AGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAA T TG - - - - - - AAA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A T AAAAGCACGGT CA T AA T T - GCGT T TGT A T AC TGTGT CACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T A TGT CACACAGT A T A T T TGAAAAA TGAAA - - - - CCGA T T A T A TGT A - - CAAAACCCG - - - - T T T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGAAAGTGC T A T C T AA T ACA - - C T T C T AA T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T AC T T T - - - - - - - - GCAA T AA T AAA T C T A T T AAGT TG - - - - - - - - - -
AGA T AC TGCC TGAAAC T T T A T A T A TGCGT T A T AC T TGA T AA - - - T TGT A T A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACAGCCAGT A T A T AC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T A TGT CACACAGT A T A T ACACAA T T - AAGGT T AAA T ACA T A T ACA T T AA T AGAGC T AA - T C T T A T AG
AAA T A T T CCCA T TGT T CC T A - AAAGT A T CGAAA T T C T T T A T C - - T T CA T T A T A T AC TGT T TGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT ACA TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T A TGT CACACAGT A T A T A T A T AA T - - - - - - - - - - T AA T A T ACA TGT A - - T CA T AA TGAA T A T TGT A T
A TGAAGA T CGGT AAAA T T A T T AAC TGGAAGCCGT T T T T T T T T - - CA T ACGGT A T A T TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACCGGT ACGG - - - - - - - - - - - AAA T AAAAA T A T T T A T T T T T C T - T CAAA T A T A T AC TGAGT AACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T ACAGGGTGT TGCAA T T T C T A TGT CACAGT A T A T T T CC - - - - T CG - - - - - - - - AAA TGT AGGT T CC T T T TGAAGT AA - - - - AAAAA
GC TGA T AAAGA T A T AAA T TGT AGA T TGACA T AA T T T AA TGT - - - A T CCA T A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGGT T AGA T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TG - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T A T A T T TGAA T A T AA T TG - - - - - - - - - -
A T C T A T T A T AA T AGT AGA TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACAGT ACA T A T TGTGTGACA T AGAAA T TGCAA T ACCCAGT A T A TGC T T - - - T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T T TGT CACACAGT A T A T A T A T AA T A T AAAAC T AGC T AGT T C T A T AC T T T TGGGAGT A - - - - - T AGT T
T T AAA T T C T AAGAA T T A T T A T T AACAACACAA T T C T A T T A T T T A - - CAGTGT A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCA T T A T A TGT T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT TGCAA T T T CCA TGT CACACAGT A T - - - - - T AA T A - AAAACGACCCAAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GT AA T T T A - - A TGAAA T - - - - T AA TGA T T A T AC T A T T T T A T - - - AAC T T T A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGTGGACCGA T T T T AGC T AAA T T A - - - - - T AA T A
CGA T A T CGTGACAACCC T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A T TGTGTGCCGTGTGACA T AGAAA T TGA T ACAC T AGGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T A T A T T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T A TGT CACACAGT A T A T TGC T AA T T T - - - - - - - - T AA T C T ACAC T C TGACCA T A T TGA - - - - AAAA T
- - - - - - - - - - A T AAGGC T CGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAGT A T A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACAACCAA T A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT TGCGA T T T C T A T AGCACAAAGT A T A T T AAAAA T T T AAAA TGC - T AACAAA T A T T T T T A T CAAA T T AAA T C T AGA T C
AGAGAA TGAGGGGAAACGT T T TGCCGAAGA TGCC T TGT T ACCGAAAC T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A TGCAA T A T T AAA - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T A T T T CA T ACAGT A T T T T T AAAA T TGT AAAAAA T C TGGACCGA T T T T AGC T AAA T T A - - - - - T AA T A
AC T AAC T A T AAGAA TGT T - - T T AA T AAAAACAGT C T A T T T T T A - - - - - - - A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGT TGT TGCAA T T T A T A TGT CACACAGT A T A T T AA T AAAA T AAAA T AA - AAAA T T CGT T T T TGT T AAAA T T AA - - - - - - - CC
A T CCGCCA T AACGACGT AAGT T AAAGAGAAGACCCGAAGCGT - GGGTGACACA T CC TGTGT CACA T A T AAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CCAAAA T AA - - - - - - - - - -
A T AAAAAA TGAGGAGGT A T ACAAA TGAAAA TGC T A T T T T AAA - - A T A T AAC T A T AC TGTGTGACAGAGAAA T TGCAACACGCAGT A T A T AC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T T - - - - - ACA T T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T A TGT CACAGAGT A T A T T A - - - - - - - AAGA T T A T T AACA T AAAC T T T T C T AAAAC T AC - - - - - - - - -
A T TGAGCAC TGGAAAAC T T A T - - - - - - AAGGAGT CC T ACAA T AGGT T CAAA T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCA - - - - - CAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT T ACCA T T T T T T TGT CACACAGT A T A T T AGT AGT TGAGGT T T - - CAA T A T A TGA T T T AC T AAAA T CAAC T T T T T AA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T AAGTGT A T A T CAA T AC - - - - - - - - - A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T T ACAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC - A T TG - - - - - - - - ACGT T T AGCGT T C TGT TGAGT TG - - - - - - - - - -
ACACGCCA T AGT AAGT AGTGT T AGAGAGAACGT T CCC T T A T - - - AACAGCA T A T AC TGTGTGACA T AGAAC T T T CAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - GT AGCGT A T T - - - - - - - AAGAA - - - - - - - - - - - - AA T AA T A T A T AC TGGGTGACA T ACAAA T TGCACCACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T A TGT CACACAGT A TG - - - A T AC T CAAA T AC T - - CAA T AGGGA T T T A - A T AAAA T CA - A T T T T AA T T
GT AGGT AAC T - - - - - - - - - - - - AA T AGAAAGGGT T T T CCA T T - A T T T CAAA T A T AC TGTGTGACA TGGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGGGCAGGT T C TGA TGCAGA TGA - - - - - - - - -
A T AAA T AACA - - - - - - - - - - - T C T AAAA T AAGT T T C T T TGT T - - T T A T T T T AC T AC TGTGTGGCA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A TGTGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T A T A T T T AC TGGGTGT TGCAA T T T C T A TGT CACACAGT C T AC T T - - - - - - - - - - - - - - - T TGAA T T T A T T T T AACAAAACAAA - - - - T AGGA
AGC T A T T AAGAGAGTGCCCAAAAAAGCAAGT AGT CC T TGGT T - A T T AGT T A T A T AC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACAC T CAGT A T A TGC T T AGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T T CA T T T A T TGGGTGT TGCAA T T T C T A TGT CACACAGT A T A T T T A T AA T - - - - - - - - - - T TGT A T AAA T T C T A T T AGAA T CA T - - - - - - - - -
T TGGACC T TGA T CGCA T A T A T - - - - - - A T A T A T T CA T CCA T T T - CC T AA T TGCCAC TGTGTGACA T AGAAA T TGCAACACCCAGT A T A TGA T T TGC T A T A - - - - - - - - - - AA T A T A T T T ACA T T T AC TGGGTGTGGCAA T T T C T A TGT CACACAGT A T AAA T A T AGT T T ACAGT T A - - - - - - - - - - - - - - - GT AAAACCAA - - - - TGAA T
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 size: 1432bp; fragments: 1540; full length: 52 (>=1288.8bp)
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No TE domain detected

After TEtrimmer 1432 bp
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 size: 1733bp; fragments: 1550; full length: 0 (>=1559.7bp)
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No TE domain detected

After TEtrimmer Extended plot Blue lines are boundaries
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 size: 723bp; fragments: 741; full length: 1 (>=650.7bp)
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No TE domain detected

Before TEtrimmer 723 bp
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