
Start crop Point End crop Point

MSA length = 1865
AGC T CGT TGGAAC - T C TGAGT TGT T CAGA T - A T A T A T A T CGA - - A - - A T A T ACAGGGTGACCAGGC T T CCGAAAAAAC T C T A T A T T AGGT T T TGGA T TGT - - - - - - - - - - CAAACCAAGAACC T AA T A T AGAGC T T T T T CGGAAGCC TGT TGT A T - - - - - GACA - - - - - - - CC T T T CA T AA TGT - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T A T AGAC T C T A - - - T TGAA T T T A T T ACAA - GAAA T T - - - - - - - A - - ACGT ACAGGGTGACCAGT C T T CCGAAAAAGC T T TGT A T T AGGT T T TGGT T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A TG - - - T A T - T CAA T C - - - - - - - - - - - - T CAA T C T A T T CAGAGTGT CA T
T T T T C TGT T T C T AA - T TGAGC T T T T T AAAC - T CA T A T - - - - - T AAA - - T A - - - - - - - - - - - - - - - C T T CCGAAAAAGC T C T A T A T T AAGT T T TGGT T TGT - - - - - - - - - - CAAA T CAAAAACC TGA T A T AGAGC T T T T T C TGAAGCC TGT CACCCGTG - - T AA T T AA T A T A TGAC T C - - - - - - - - T AAA T T A T T T TGCGC T CAGT AAGCA
T T ACAGACACAAC - TGT AGT T TGT T CGTGT - A T A T A T C T C T AAAAA - A T C T ACAGGGTGAC T AGGC T T CCGAAAAAGC T C T A T AC T AGGT T T TGGT A TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA T ACGGT - - - - - - - A T T C - - - - - - - - - T CC T AC T C T A T T T T A T T AAA
ACC T ACGGT AAA - AGTGGAA T T TGT CAAAA - AAGT AA T T T - - - - A - - A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACACCAAAAACC T AA T A T AGA T T T T T T CCAGAAGCC TGT CACCC TGT A - - AAA - - - T A T - - - - - - T A T CG - - - A TG - - - T A T A T ACAAA T A T T T T T AGG
T C - - - - - - - - - - - A - TGTGA T T T A T TGAAA - GA T TGG - - A T - - - AA - AAA - - - - - GGTGACCAGGC T T CCGAAAAAGT C T A T AA T T AGGT T T TGGT T TGT - - - - - - - - - - CAAA T CAAAAAC T T AA TGT AGAGC T T T T T CGGAAGC T TGT CACCC T AGA T T - - - T AA - - - C T T T T T T A T AA T A TGT - - - - T A T T A T ACAGGT T T T T CAAA
T CA T - - - - - - - - - A - A TGAGT T T T T TGAAA - ACA TGG - - - - - - - - A - T TGT ACAGGGTGA T CAGGC T T CCGAAAAAGC T C T A T A T T AGGT T T TGT T T T C T - - - - - - - - - - CAAACCAAAAACC T AAA T T AGAGC T T T T T TGGAAGCC TGT CACCC TGT A T T T AA TGA T A T AC T AAC T A T A - CA TGT - - - - T A T AAA T C TGGA T ACC T ACG
A T C T C T A T C TGT CA - T CAAGC T A T T T AAGA - GT A T AG - - T TGA T T A - T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - A T T AA T T - - - - - - - - - - - - - T A - - - A T T A T T T AAGT T AAA
CCA T C TGT TGA T T AAA T AGA T TGT T T AGGC - AAA TGA T T T CAAAAA T AGA T A T AGGGTGACC TGGT T T CCGAAAAAGC T C T A T A T T AGGT T T TGGT T TGT - - - - - - - - - - CGAACCAAAAACC T AA T AAAGAGC T T T T T CGGAAGCC TGT CACCC TGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA - - - GCAAGAAC T AGT T C T CGC T T T T T AAA
- - - - - - - - - - - - - - T TGGAGTGT A TGT AA T T T AA TGA - - - - - - - - - - GTG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A - - - - A T - - - - TGT T A T T A T T AC T T T T AA TG
- - - - - - CCAGACAACAGAAA T T A T T T AGAA - AAA T A - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGAGCAAAAACC T AA T A T - GAGC T T T T T CGGAAGT C TGT CACCC TGT A T CAAA T A T T - - A T T A T T T ACA - - - - A T C - - - T AAA T T T C T CAGT T T C T T AA
T T T T C T A T A T - - - - - - - - - - T C T T TGGACA T A TGT AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A - A T A T A T - - - - - - - - - - A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAAA T AAAACC T AA T A T AGAGC T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CGAAA
CCA T C TGT TGA T T AAA T AGA T TGT T T AGGC - AAA TGA T T T CAAAAA T AGA T A T AGGGTGACC TGGC T T CCGAAAAAGT T C TGT A T T AGGT T T TGGT T TGC - - - - - - - - - - CAAACCAAAAACC T AA T A T AGAGC T T T T T CGGAAGCCAGT T ACC T TGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA - - - GCAAGGAGT AGT T C T CGC T T T T T AAA
CC T T T A T T T T T T T - CC T AGAA T CC T AAAA T - CAA T T A - - - - - - - - - - A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - T ACGA - - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AC T T C T ACACCC T A T ACGAAC T T T T T T AC T TGAA T A T - - - - - - - - - - GAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGCAAAAGT T C T A T A T T AGGTGT T AGT T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A - A - - - - - - AC T A T T C - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AC T T C T ACACCC T A T ACGAAC T T T T T T AC T TGAA T A T - - - - - - - - - - A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A - A - - - - - - A T TG - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGT C T T C T C T T T AGT T T AAGC T A T A T AAA T - ACACGC T T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAC T AAAAACCCAAAA T AGAGC T T T T T CGGAAGCCAGGCCACC TGTG - T A T A TGA T A T - T TGT T T AGCA T T TGT A - - T T A T T CA T T CCGT C T T C T AAA
TGT C T T C T C T T T AGT T T AAGC T A T A T AAA T - ACACGC T T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAC T AAAAACCCAAAA T AGAGC T T T T T CGGAAGCCAGGCCACC TGT - - T A T A TGA T A T - T TGT T T AGCA T T TGT A - - T T A T T CA T T CCGT C T T C T AAA
T T T T T A T A T AA TG - T T TGAA TGGT CAGAAA - ACA TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAACCAAAAACC T AA T A T AGAGC T T T T T CGGAAACC TGT CACCC TGT A T T A - - T AA - - - C T C T T CA - - - - T A TGT T T A - T ACC T C T T CAC T CCA T ACAG
ACA T - - - - - - - - - T - T AAAAC TGA T AAAAA - GAAAGG - - - - - - - - A - T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A T T AGGT T T TGGT T TGT - - - - - - - - - - CAAACCAAAAACC T A T T A T AGACCC T T T CCGGAAGCC TGT CACCC TGT A T T AAA - - - TGTGACA T T T A TG - AA T A T - - - - TGT T T T T T T T T C T T T T T AAG
T T T T T A T T T CA T AA - - - - - A T TGT AAAAA T - T AGT A T T T T T - AAA - T T TGT ACAGGGTGACCAGGC T T CCGAAAAAGT T C T A T A T T AGGT T T T AGT T TGT - - - - - - - - - - CAAACCAAAAA T C T AA T A T AGAGC T T T T T TGGAAGCC TGT CACCC TGT A - TGAA T AA T A T - T T A T T T A - A - T A T AAGCC T T AC T T T T T T CGA T AAC T CA -
T AA TGAGT TGAAAC TGCAAGT T A T CAAGAA - TGA TGA T T CC T - - - - TGT A T ACAGGA TGACCAGGC T T CCAAAAAAGC T C T A T A T T AGGT T T TGT T T TGT - - - - - - - - - - T AAACCAAAAACC TGA TGT AGAGC T T T T T CGGAAGT C TGT CACCC TGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T CA T T T AAACAAGT AAA T T AC T AAAAA - AAGCGT T T T T AAAAA T A TGT ACAGGGT T ACCAGGC T T CCGAAAAAAC T T T A T A T T CGGT T T TGGT T TGT - - - - - - - - - - CAAACCAAAAACC T AA T AC TG - - - C T T T T CAGAAGCC T - - - - - - - - - - - - T AAA T AAC T A - T T A T T T A T A - T A T - T A - - T T A T T T T T CA T T A T T A T T AA -
- - - - - - - - - - - - - - C T T T AGT T T T T T T AGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAAA T A T T T T AGAGT T CAAAA T T T CAAAAA - AAA T C TGT T AA - - AA - - - - T ACAGGGTGACCAAGC T T CCGAAAAAGT T C T A T A T T AGGT T T TGGT T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGCC T T T ACAA - - - - - - - - - T AC T A TGCC T AGT ACC T AAC
T T T T CA T T T AAACAAGT AAA T T AC T AAAAA - AAACGT T T T TGAAAA T A TG - - - - - - - - - A T CAGAC T T CCGAAAAAAC T A T A T A T TGTGT T T TGGT T TGT - - - - - - - - - - CAAACAAAAAACC T AA T A T AGAGC T T T T T CGGAAGCC TGT CACCC TGT A T T AAA T AAC T A - T T A T T T A T A - T A T - T AA - T T A T T T T T CA T T A T T A T T AA -
- - - - - - - - - - - - - - - - - AGA T T T T AAAGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAACCAAAAACC T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA T AA T A T A T T A T AAGT C T - A T ACA - - - TGCGCGT AAA T - C T T C T AAG
ACA TGGC T C - - - - A - T C - - A T CCA T ACAAA - AAA T AG - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAA T CCGAAAA T T T AA T A T TGAGC T T T T T CGGAAGCC T C T AAC T C TGT A T T AAA T AA T A T A T CAC T C - - - - T A T A T AAG - TGA T A T T T T TGCGT T T T A TG
ACA TGGT A T AAC T - A T T AGAC TGAAA T AAA - AAA T T T T T T T AAAAAGA T A - - - - - - GTGACCAGGC T T CCGAAAAAA - - C T C TGT T AGGT T T TGC T C TGT - - - - - - - - - - CAGA T CAAAAACC T AAAA T AGAGC T T T T T CAGAAGCC TGT CACCA TGT A - - - - - - - - - - - AA T A T T T T T T C T A T - - - - - - T T T T T CCCCC T T T T C T T AGA
- - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T T C T A T AGAG - GAGT AA - - - - - - - T A - ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CA - TGT T AA - T T A T CCA T C - - - - ACA - - T CGT T T T CAA T CAC T T T T AA T
C T A T AAA T T T AGCA T CA T AA T T T T C TGT A T ACCA T AC - - - - - - - T A - GTGT A T AA TGTGACCAGGC T T CCGAAAAAGT T C T A T A T T A TGT T C TGGT T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - T A T CA - - - - - - - T AAA - T A T - - AAG - TGT CCCCC T T T C TGT T A TGA
GCA T T T T C T CAAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T - AAAA T T T A T ACAGGGTGACCAGGC T T T CGAAAAAGC T C T A T A T T AGA T T T TGT TGT A T - - - - - - - - - - CAAACCAAAAACC T AA T A T AAAGC T T T T T CGGAAGCC TGT CACCC TGT - - - - - - TGA T A T A T AA T T T A T A - T - - - - - GA T TGA T T TGT AC T AC T A T CAA -
- - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T T C T A T AGAG - GAGT AA - - - - - - - T A - ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CA - TGT T AA - T T A T CCA T C - - - - ACA - - T CGT T T T CAA T CAC T T T T AA T
T T A T T AA T AAAAAA - - - AAA T T AA T T AAA T - CAA T A - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - AAACCAGGC T T CCGAAAAAGC T C T A T A T TGGGA T T TGGT T T A T - - - - - - - - - - CAAAGCAAAAACCAAA T A T AGAGC T T T T T CGGAAGCC TGT CAC T C TGT A T T AAA T A T T - - A T T A T T T ACA - - - - A T C - - - T AA T T T T C T CAGT T T C T T AA
T TGT CA T A T TGT T - C T TGGA TGGC T AAAGA TGAA T A T - - - - - - - - - - A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAA T CAAAGT CC T AA T A T AGAC T T T T T T C TGAAGCC TGT CACCA TGT A T C T AGT AA T ACAA T T C T T A T AGT A - A T - - - - T AC T T C T C T T T T C T CGCAAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACGT ACA T AGTGACCAGGC T T CCGAAAAAGT T C TGT A T T AGGT T T TGGT T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T A T T A - - - - - - - ACAA - - AACC T T CAGT CGC T T T T CA T
T T A T T T CAAAAAA - CC TGAGT T C T T TGAAA - AGA TGA T C T AA - - AGT A T A T A T AGGGTGACCAGGGT T CCGAAAAAGC T C T A T A T CAGGT T T TGGT T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T AA T T T T T AG - T T CAAA T T - - - - - - - - - A T A T T T - - - - - - - AA TGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGGT TGA TGTGC T T T T AAA
T T CA T T T T T T TGT - T T AAAGCGGT T CAAAGT T T A T TGAC T T A - - AA T ACGT ACA T AGTGACCAGGC T T CCGAAAAAGT T C TGT A T T AGGT T T TGGT T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T A T T A - - - - - - - ACAA - - AACC T T CAGT CGC T T T T CA T
T T CA T AA T T T T T A - T CCAGGT CGGCGA TGG - GT A T A T - - - - - - - AA T T T A TGCAAGGTGACCAGGC T T CCGAAAAAGC T C T A T A T T AGGT T T TGGT T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAA T T T T ACAAGT T T T T AA T
T T CA T AA T T T T T A - T CCAGGT CGGCGA TGG - GT A T A T - - - - - - - AA T T T A TGCAAGGTGACCAGGC T T CCGAAAAAGC T C T A T A T T AGGT T T TGGT T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T T T ACAAAAAAGA T TGGAAA T T T T CGAAG - AAA T AA T T T - - - - AACAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACACC TGT A T A T T AGGT T T TGGT T TGA - - - - - - - - - - CAAACCAAAAACC T AA T A T AGAGC T T T T - TGGAAGCC TGT CACCC TGT A - - AAA - - - - A T - - - - - - - A T T A - - - ACA - - - CA T A - - - - - - - A T T C T AAA T
A T C T T - - - - - AAA - T AGGAAC T T T T T CAA T TGTGTGA T T T T A - - AA TGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T AACGACC T A T C - T T T T AAA TGT C T T T A T ACA T T AG - - - - - - - AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAACCAAAAACC T AA T A T AGGGC T T T T TGGGAAGT C TGT CACCA T A T AGAAAGT AA T A - AA T A T T T AGAA TGT A T AAAC T T T T C T T T C T TGT - - - - AAA
- - - - - - - - - - - - - - T ACGAACCAAACACAA - GT A T AC T TGT A - - - - - T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACCAAAAACC T AA T A T AGAGCC T T T T CGGAAGCC TGT CACCC TGT A T T AAA T AA - - - AGTGA T T CAAA - - - A T - - - T T A T T AA T T T AACAGA T T A T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T CA T A
GT C T CGGT T T CA T - AC T AAAC T A TGTGACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCAGGC T T CCGAAAAG - C TGT A T A T T AGGT T T TGGT T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GT C T CGGT T T CA T - AC T AAAC T A TGTGACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCAGGC T T CCGAAAAG - C TGT A T A T T AGGT T T TGGT T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T CC T CGA TGCACC - T T T AA - - - T T T T AAA T - A T A T AAGA - - - - - A - - A T A T ACAGGGT T ACGAGGC T T CCGAAAAAGC T C T A TGA T AGGT T T TGA T T TGT - - - - - - - - - - CAAACCAAAAACC T AA T A T AGAGC T T T T T CAGACACCAGTG - - - - - - - - - T - - A - - - - - - GAC T T T CA T AA T A - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T AC TGT T T TGAA - GCA T AA T T A T T A T TGA - T AA TGT T T C T A - - AGT T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T ACCAAAAACC T AA T A T AGCGC T T T T C TGGAAGT C TGT CACCC TGT A T T - - - - - - - - - - T T A T T T A T AA - - - - - - - - - TGCC T A T A T A TGTGC T CAA T
T TGT C - - - - - - - - - - - - T AA T T AC T AA T T A - T AAC T T - - - - - - - A - T T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGA T T AA T A T - T TGC T T - - - - - - - - T A T A T T ACC T TGT T T CGC T AGGGC -
T C T ACAC T T T A TG - CA T AAAC T A T TGCA T T - T AACA T - - - - - - - - - GACA T ACAGGA TGACCAGGGT T CCGA T AAAGC T C T A T A T TGGGT T T TGGT T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - C T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T A T T A T T T CC T T - T T T A TGT T A T T T T A T T T AGA TGG - - - - - - - - - - A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T AAAAC T AAC - T ACAAAC T AAC T AAAA - GCGT CG - - - - - GAAGT A T C T ACAGGGT CA T CAGGC T T T CGAAAAAGC T C T A T A T T AGGT T T TGGT T TGT - - - - - - - - - - CAAACCAAAAAC T T AA - - T AGAGC T T T T T CGGAAGCC TGCCACCC TGT A T CAGA T A T T ACA T T C T T CGT A - - - - - - - - - - CAAACGCCCGT C TGCGGAAC
A T T T CAGT T AGT CA - GCAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA - AGT - - - - - - - - - AG - - GGC T T CCGAGAAAGC T C T A T A T T AGGT T C TGGT T T T T - - - - - - - - - - CAAACCAAAAACC T AA T ACAGAGC T T T T T CGGGAGCC TGT CACCC T T T A T AAA T - - - - - - A T T T T T C - - - - - - - - - - - - - T ACACAACGT T T CGGT CAGA
T T T T T AGCA T TGA - AC TGAGT TGT T T AACA T ACA TGG - - - - - - - - - - GCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACA T CCA T T AA TGC T AA T AA T TGT CA T AGT CAAA T TG - - - - - - - AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAGA T AAA - - AA TGT C T AAAA T AAGT AAA - T T T T T T T T T T AA T - - T AAAA
T T T A T TGT T T T A T - T C T AAAAAC T ACAAA T - AAA T T T - - - - - - - - - - A - A T A T AGAGTGACCAGGC T T CCGAAAAAGC T T T A T A T T AGGT T C TGGT T TGA - - - - - - - - - - CAA - AA T AAAACC T AA T A T CGAGC T T T T T CAGGT - - - - - - - - - - - - - - - - GAAG - - - - - - - T TGC T T A T AA - - - A T A - - - CCGT CAC T A T T A T CA T CGGA
T C T T AAGC T ACA T - C TGGAAGT CC T CAAA T CAAA T AC - - - - - - - - - - T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CC T CCGCCCCGCC - T CGCAGT TGT AAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - CACA T T T C TGT T T - - - - - - -
CCAC TGC T T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AA T AA TG - - ACA T T T A T A - T A T - - - - - T CAAAGT T T T CAA T AC T AAA T
T T T C TGT T T CGTG - T C T T CA T T T T CAAACG - - - - - - - - - - - - - - - - - A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A - - - - GT - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AAA
- - - - - - - - - - - - - - CGCAAA T CACCAAAAGT AAA T AG - - - - - - - - - CCAA T ACAGGGTGACCAGGC T T CCGAAAAAGC TGT A T A T T AGGT T T TGGT T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGAA - - - - - - AGT A T T T - - - - - - - - - - - - - TGGT T T CGCC TGT CGCGAAC
T T T T T - - - - - - - - - - - - - - A T T A T T CAGAA - GAGTGT - - - - - GAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA TGAA T T T A T T C T T T A T A - T A T - T AAA T T AA T T A T AA T T A T T T T T T T -
T T T T T AGTGGCCGA T A TGCAGTGTG - - - - - T T AAGAC - - - - - - - - - - - GT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAA - - - - - - GT TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T C T T T TGT A T T - T T AAAA T T T T T A T CAA - T AA TGA - - - - - - - T AAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - A T T T - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T A T T AGT C T AGT - CC TGAAC T T T TGA T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AC TGAA T CCAAGA - - - - - A TGA T ACAGG - - - - - - - - - - T T - GAA - - - - - T ACAGGGTGACCACGC T T CCGA T AAAGC T C T A T A T T AGGT T T TGGT T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T A T - T T A T T T - - - - - - - - - - - - - T AC T T TGT T C TGT C T T T AAC
AACC T AACCCA T T AACCAAAC T A T T T TGAA - GGACCA - - - - - - - - - TGAG - - - - - - - - - ACAAG - - T T CAGAAAAAGC T C T A T A T T AAGT T T TGGT T TGT - - - - - - - - - - CAAACCAAAAACC T AA T A T AGAGC T T T A T CGGAAGCC TGT CACCC TGT A - - - - - GAA T A T - T TGT T T A T AA - - - A T A - - - TGT CC T T T T T AACA T ACA TG
T A T T T T T T T C TGT A T T T AAAA T AAAAAAAG - AAA TGT - - - - - AAAAGT T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T T CGGT T T TGGT A TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CGT T AAA T T AGCGA T AAAGAC T T T T T AGT A - GAA T A T - - - - - - - AA - A T C T ACAGGA TGA T CAGGC T T CCGAAAAAGC T C T A T A T T AGGT T A TGGT T TGT - - - - - - - - - - CAAACAAAAAACC T AA T A T AGAGC T T T T T C TGAAGCC TGT CACCC TGT AC T AAA - - - - - - A T TGT TGAAAG - - - A T A - - - T AACGT T A T CGC T TGCGT T A
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 size: 1865bp; fragments: 7176; full length: 10 (>=1678.5bp)
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TE: rnd_4_family_189.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_se.fa
 size: 2203bp; fragments: 4661; full length: 0 (>=1982.7bp)
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 size: 333bp; fragments: 200; full length: 84 (>=299.7bp)
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