
Start crop Point End crop Point

MSA length = 725
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAGT T AA T AAGT T T - - - - - - - - - - - T T AAGGCACGT T T ACACGAGT CAAGTGAA T TGA T CAAGT CAC T TGAC T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T T AAA T - - - - - GA T CAA T T CAC T TGAC T CGTGT AAACGCGA T T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCAAGACA - - - - - - CGGAGT C T TGCA T T T T
- - - - CCAC T T TGCGA - - - - - - - AA T AC T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAGGTGCGT T T ACACCAGT CAAGTGAA T TGA T CAAGT CAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGTGAC T TGA T CAGT T CAC T TGA T T CC TGT AAACACGCC T T AAGT A T - - - AAA T A T AA T AACC T T CGAA T A T A TGT CACC T ACCGAAGT T A
A TGAC T A T T A T A T AAAGT - - - - - - - - - - - - T A TGT - - - - - - - - - - - - GT AAAAGCGCGT T T ACACGAGGCAAGTGGA T TGA T CAAGT CAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CGTGTGAC T TGA T CAA T T CAC T TGAC T CGTGT AAACGCGCC T T AA TGA T - - A - - - - - - AA T - AC T T AGCAC - - - - - - - - - - C T A T TGT A T T T -
ACGT T CAA T AAA T AAGAGAAAAAAAA T T TGC T TGTGT T T T T T T A - - AA T AAAGGCGCGT T T ACACGAA T CAAGTGAA T TGA T CAAGT CAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - A TGAA T T CAAA TGAC T TGA T CAA T T CAGA TGAC T CGTGT AAACGCGCC T T AAGAGC - - - C T TGT T AA TGGA - - - - - - - TGACAGC TGCC T ACA T AAAA T T
A TGAC T A T T A T A T AAAGT - - - - - - - - - - - - T A TGT - - - - - - - - - - - - GT AAAAGCGCGT T T ACACGAGGCAAGTGGA T TGA T CAAGT CAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CGTGTGAC T TGA T CAA T T CAC T TGAC T CGTGT AAACGCGCC T T AA TGA T - - A - - - - - - AA T - AC T T AGCAC - - - - - - - - - - C T A T TGT A T T T -
A TGA TGA TGT T A T AAAA T A T T AAA T A T C T AA T TGGT T - - - GGAA T AAC T AAAGACGTGT T T ACACGAGT CAAGTGAA T TGA T CAAGT CAC T TGA T T T CAA - - - - - - - - - - T TGAAC T CAAGTGAC T TGA T CAA T T CACA TGAC T CGTGT AAACGCGCC T T AAAAC T - - AA T - - - - - - - - ACA TGGGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T TGT AAAAC T T CAACA - - - - - GT AA T T TGT A T T T C T - - - - CGCAGCA T AAAGGCGCGT T T ACACGAGTGAAGTGAAA TGA T CAAGT CAC T TGAA T TGAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGTGAC T TGA T CAA T T CAC T TGAC T CGTGT AAA TGTGCC T T AA TGGA - GAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T AA T AA T T T
- - - - T CA T A T AA T AA T - AGT C T A T T T T T T AC T T T - - - AA T - - - - - - T C T AAAGGGGTGT T T ACACGAGT CAAGTGAA T TGA T CAAGT CACGT AAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGTGAC T TGA T CAA T T CAC T TGAC T CGTGT AAACGCGCC T TGAAAGT - - - A - T T A T AA T AACAAAAG - - - - - - T ACA T AC T T TGGA T T T T A
- - - - T CA T A T AA T AA T - AGT C T A T T T T T T AC T T T - - - AA T - - - - - - T C T AAAGGGGTGT T T ACACGAGT CAAGTGAA T TGA T CAAGT CACGT AAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGTGAC T TGA T CAA T T CAC T TGAC T CGTGT AAACGCGCC T TGAAAGT - - - A - T T A T AA T AACAAAAG - - - - - - T ACA T AC T T TGGA T T T T A
T T T T T T T C TGT CCAA TGT CA T CAC T ACA T AGC T AC - - - - - A T CGAC T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T TGAA T T AA T - - - - - - - - - - A TGAA T T T C TGTGAC T T AA T CAGT TGAC T T T AC T CGT AAAAACGCAC T T T AAC T C T A - - - - - - - - - - - - GCA T AACAA - T CGAA T - - - - - - - - - - - - - - -
AA T T T CGCAAAAAAAAA TGA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAACCA T T AAGGCGCGT T T ACACGAGT CAAA TGAA T TGA T CAAGT CAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAA TGAC T TGGT CAA T T CAC T TGAC T CGTGT AAACGCGCC T T T AGT T T A - - AC - - - - - - - - GAGCGAAAGT TGCAGT TGTGT CGT ACAAA T T
A T T T T CGT AAACGGAAGT AGCGA T ACGGAAGGT A T - - - - - - T CAACC T T AAAAGCGCGA T T ACGCGAGT CAAGTGAA T TGA T CAAGT CAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAAGT CAAGTGAC T TGA T CAA T T CACGTGAC T CGT A T AAACGTGCC T T AA T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GT T A T T A T TGTGT AACGGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AA T AAAGGTGCGT T T ACACGAGT CAAGTGAA T T AA T CAAGT CAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CGAGT T AC T T CA T CAGT T CAC T TGAC T CA TGT AAACGCGCC T T AA - - - - - - - - - - - - - AA T AACA T AGCA T TGGCCC T CAGT T ACCGT AC T C T
T T T CA T A T T A T A T AGT ACA TGCAA T A T T AGAA T A T T T - - - A T T AAGAGT AAAGACGCGT T T ACACGAGT CAAGTGAAC T AA T CAAGT CAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T TGT - T AGT A T AAAA T AA T T T T T CAACCA T AA T A TGC T CCCAAAGT T C
- - - - T TGCA T T T TGA - - - - - - - AAAA T AAAA T TGG - - - - T T CCAACCA T AAAGGTGCGT T T ACACGAGT CAAGACAA T TGA T CAAGT T AC T TGAA T T CA T - - - - - - - - - - T TGAA T T CC TGTGAC T TGA T CAA T T CAC T TGAC T CGTGGAAACGCGC T T T T A T T A T T T AA T T T A T - - - A - - AAAGAA T T T AAAA T T AAC T AACGGT T T T A
T T - T C T A T CA T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCC T AAAGGCGCGT T T AGACGAGT CAAGT CAAC TGA T CAAGT CAC T TGAA T T CA T - - - - - - - - - - T TGAA T T CC TGTGAC T TGA T CAGT T CAC T TGAC T CGTGAAAACGCGCC TGAAA T C T ACAAGC T A T - - - - T C T T AGCAA T T AAAAA T AA T T T T AGCAAGT A
A T TGT T A T T T T T T T A T T T - - - - - - - - - - TGAA TGT - - AAA - C T CA T AA T T AAGGTGCGT T T AGACGAGT CAAGTGAA TGGA T AAAGT CAC T TGAA T TGAA - - - - - - - - - - T TGA T T T CAAGTGAC T TGA T CAA T T T AC T TG - - - - - TGT AAACGCGCC T T T A T AGA - - C - - - - - - AA - - - - - T AGC T T - - - - - - - - - - A T T T CGT ACC T C
- - - - - - - - - - - - - - AAA TGA T A - - - - - - - - - - - - - - - A - - GA T T AGCC T AAAGGCGCGT T T ACACGAGT CAAGTGAA T TGA T CAAGT CAC T CGAA T T CAG - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGTGAC T TGA T T T AAACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA T - - - - - - T T T CGA T ACAAC T AGC TGT AA
GCAACAA T C T ACCAAAACGGGCGGC T TGA T CC TGT - - TGT T C - - - - - - T AAAGGCGCGT T T ACACGAGACAAGTGAA T TGA - - - - - T CAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGT AA T T TGA T CAA T T CAC T TGAC T CGTGT AAACGCGCC T T AAGAA - - - - A T T T ACAA - - GC T CAAAAG - T C TGC TGGA T CCACA TGAAC T
C TGGC TGGT T CAC T AAACGC T T AGT T T C T T T T TGC T T T ACCGGCCCGA TGAGGT TGTGT T T ACACGAGT CAAGTGAA T TGA T CAAGT CAC TGGAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGT AAC T TGA T T AA T T CAC T TGAC T CGTGT AAACGCGCC T T T ACAGT A - - - - - - - - - - - - A T ACA TGAA T TGAAA T - - - - - - - - - - - - - - -
C T AGT T AC T - - - - - - - - - - - - - GGAA T T T A T T TGT TG - - - T - - - - - - A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAC T TGAAA T CA T - - - - - - - - - - T TGAA T T CC TGTGAC T TGGT CAGT T CAC T TGACACGTG - AAACGCACC T T AAGAC T - T AA T T - A T - - - - AAC T A T AGCC T T A T T T TGGT AGGT ACCAC T T
- - - - T TGCA T T T TGA - - - - - - - AAAA T AAAA T TGG - - - - T T CCAACCA T AAAGGTGCGT T T ACACGAGT CAAGACAA T TGA T CAAGT CAC T TGAA T T CA T - - - - - - - - - - T TGAA T T CC TGTGAC T TGA T CAA T T CAC T TGAC T CGTGGAAACGCGC T T T T A T T A T T T AA T T T A T - - - A - - AAAGAA T T T AAAA T T AAC T AACGGT T T T A
T T T CGT A T T A T A T AGT ACA TGT A T AGT T AGAA T A T T T - - - A T T AAGAA T AAAGGCGC T T T T ACACGAGT CAAGTGAA T T T A T CAAGT CA T T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - C TGAA T T CAAC TGAC T T CA T CAA T T CACA TGAC T CGTGT AAACGCCCC T CAA T TGT - T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CCAGT TGT T CGCGAAA T A TGAAAGAGT CCAGGCAGTG - - - A - - - - - - - T T AAGGCGCGT T T T CACGAGT CAAC T CAAA TGA T CAAGT CAC T TGAA T T CA T - - - - - - - - - - T TGAA T T CC T T TGAC T TGA T CAGT T CAC T TGGA T CGTGAAAACGCGCC T T T A TGCAA TGA T T T A T - - - - AA T TGGAAC T - - - C T T CAGT T TGT AC T CA T T
AGC T T CA T T T T T TGAAGGTGT TGAC T T CCGCACA T - - - - - T TGC T T T C T T AAGGCGCGT T T AGACAAGT CAAGT T AAC TGA T T AAGT CAA TGGAA T CCA T - - - - - - - - - - T TGAA T T CC TGTGAC T TGA T CAGT T CAC T TGAC T TGTGAAAACGCGCC T T T A T A T C - - - - - - - - - - - - - GCAGAAAA T T T CAAA T CGA T T TGT AAAA T T T
GT TGT TGAC T T A T AGT ACAGGAGAC T A T T A T AAA T C T - - - - T CA T C T C TGAAGGCGCGT T T ACACGAA T CAAGTGAA T TGGT CAAGT CGC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - T AGAA T T CAAGTGCGT TGA TGAA T T CA T T TGAC T AGTGT AAA TGTGT C T T T A T T CAACGGT T C T T - A T AA T AAACGAC - AGT CA T CACGTGACAAAC T T C
C TGGT C T T CGTGT CAGT T - - - - - - - - - - CGT A TGT - - A - - - - - - AC TGT T AAGGCGCGT T T ACACCAGT CAAGTGAA T TGAACAAC T CAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGTGAC T TGA T CAGT T CACGTGAC T CGTGT AAACGCGGC T T T A TGAG - - GA T - T ACAGT A T CGAGGGAC - - - - - - - - - - AAA T T CAGC T TG
- - - - - - - - - - - - - - AAAAAA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACACGCGA T A T ACGCGA T T C T ACACGAGT CAAGTGAA T TGA T CAA T T ACC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - C T TGAA T CAAGT AAC T TGAACG - - T CAC T TGAACCGTGT AAACAC - - - - - GCAAGT A T TGT - - - - - - - - AGAAAGT AA T CAAGT T CAC T TGAAACAAGT -
- - - - T T CCGA T T T AA - - - - - - - AAAAA T AA T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - GGCGCGT T T ACACGAGT CAAA T T AAC TGA T CAAGT CAC T TGAAGT CA T - - - - - - - - - - T TGAA T T CC TGTGAC T TGA T CAGT T CCC T TGAC T CGTGAAAA TGCGCC T T T AA T A T - - - A T T CA T - - T A - - AAAC T AA T AAAGA T - - - - - - ACAGA T T TG
- - - - T CAA T T T T T AA - - - - - - - AAAC T T T A T T CA - - - AA T A T AA - - GA T AAAGGCGCGT T T ACACGAGT CAAGCGAA T TGA TGAAGT CAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGTGAC T TGA T CAA T T CAC T TGAC T CGTGT AAACGCGCC T T T A T AGT - - - GT T T A T - - AGAA T AGCAGAGGCA T A - - - - - - GCCAACAA T A
GT CAC TGA T T TGCAGTGGAA - - - - - - A T CAA T T A T - - - - - - T AAGC TGT AAAGGCGCGT T T ACACGAGT T AAGCGAGT TGA T TGAGCCAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - TGGAA T T CAAGTGAC T TGA T CA T T T CAC T T CAC T CGTGT AAACGCGCC T T AAGTGT - - AGG - - - - AAAA T T AAAGAA T T - - - - - - - - - T TGT A T AA T T T T
T T T T CGACCA TGTGAAC TGCAG - - - - - - - - - - - - - T T - - - ACC T A T A T T AAAAGCGCGT T T ACACGTGT CAAGTGAA T TGA T CAAGT CAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGCGA T T TGA T CAA T T CAC T TGAC T CGT T T AAACGCGCCGT AA TGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAGA T AGA TGGCGCA T A T T
- - - - - - - - - - - - - - AAA T AAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGAAAC T T AA - - - - - GT T T ACACGAA T CAAGTGAA T TGA T CAAGT CGC T T AAA T T CA T - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGTGAA T TGA T CAA T T CAC T TGAC T CGTGT AAACGCGCC T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T CGT AGA T T C TGC TGCGCCGC T CAC T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T A T AA T T T T T - - - - - T AC T AAAA T AAAGGCGCGT T T ACACGAGT CAAGTGAA T TGT T CAAGT T AC T TGAA T T CAG - - - - - - - - - - T TGAA T T CA TGTGAC T TGA T CAA T T CAC T TGGCCGGTGT AAAAGCGCC T T AA T T C T A T AA T C T C TGA T AA T C T TGGAG - CAAAA T T ACA TGCCGCC T C T T
- - - - - - - - - - - - - - AAA T AAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGAAAC T T AA - - - - - GT T T ACACGAA T CAAGTGAA T TGA T CAAGT CGC T T AAA T T CA T - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGTGAA T TGA T CAA T T CAC T TGAC T CGTGT AAACGCGCC T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T AGT AGA T T C TGC TGCGCCGC T CAC T T T
T T T T C TGT C T T - - - - - - - - - - - GT A T CCC T T T T AG - - - - - T CAGA T A T T AAAGGCGCA T T T ACACGAGT CAAGTGAA T TGA T CAAGT CAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - T T CAA T T CAA T AGAGT TGA T CAA T T CAC T TGACCCGTGT AAACGCC T T - - - AAGAA - - - - - CGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T A T T T AGT CGGT AGGAA T CCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T AA T AACA TGGGTGGA T CAAGT CGC T TGAA T T CA T - - - - - - - - - - GT AAA T T CC TGTGCCA TGA T CAA T T CAC T TGAC T CGTGAAAACGCGCC T T AAAAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAAC T ACGT T T AAGT AA T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGGT AAAA T AAAAGTGC T T T T ACACAAGT CAAA T T AAC TGA T CAA - T CAC T TGAA T T CA T - - - - - - - - - - T TGAA T T CC T A TGAC T TGA T CAA T T CACA T T T C TGT T T CAGT - - - - - - - - AA T AGT A - - - - C T A T - - - - AAA TGTGA T T T AA T A T T AAC T A T T T CA T T T A
T CGT CGACCACGCAGGA - - - - - GGAGTGT AA T TGT - - - - - T AGTGT AA TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGAGT T A T A T T AA T CCAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CC TGTGAC T TGA T CAA T T T AA T TGAC T CGT CAAAACGCACC T T AAAGT T - - - - - - - - - - - - - A T AAAAA TGAAAA T AACGA T CCA T A T AA T T T
TGAC TGAAAA T T TGACGCGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T CAAC T T T AAGGCGCGT T T AGACGAGT CAAGT CAAC TGA T CAA - T CAC T TGAA T T AA T - - - - - - - - - - T T AAA T T CC TGTGACGTGA T CAGT T CAC T TGGC T CA TGAAAA TGCGCC T T T AAAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- A T AC T AA T T T T CAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAACC TGAGAGT AAAGGCGCGT C T ACACGAGT CAAGTGAA T TGA T CAAGT CAC TGAAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGTGAC T TGA T CAA T T CACA TGAC T CGTGT AAACGCGCC T T AA T TGA - - A - - - - - - - - - - A T CCAGGGC - - - - - - CCA T T T AACAAA T T T T
T AAGC T ACAGT C TGAAC TGC T T ACC T C T CAA T T AA - - - - - TGT T T T CCGT AAGGCGAGT T T ACACGAGT CAAGTGAA T TGA T CAAGT CAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGTGAC T TGA T T AA T ACAC T TGAC T CGTGT AAACGCGCC TGT A TGGT A TGA T T T A T - - - - CACCAAAA T T - - - - - - TGCC TGACA TGT T T A
- - - - - - AGA TGC T AGCGAA T CCA T CA T T T AC - - - - - - AA T T T T T CGCA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGTGAC T TGA T CAA T T CCC T TGAC T CGTGT AAACGCGCC T T AA TGGT - - - - - T CGT A T T AGT AAAAGAA - AAAAA T AAAA T A T CGAAA T T A
A T A T TGT T T ACGCGGAA T CCGAGCCA T A T CA T T A T - - - - - A T CGAC T CA T AAGGCGCGT T T ACACGAGT CAAGTGAA T TGACCAAGT CAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGTGACC TGA T CAA T T CAC T TGAC T TGTGT ACACGCGCC T T T AAGGT A - - - - T T AC - - - - - - - - - - - - - - AACAC T AAAC T T T CGTGTGT T
T AAGT TGT T T T C T AAAAGAA T CAA T T T CGA T CCAA - - - - - T AACACAGT T AAGGTGCGT T T ACACGAGT AAAGTGAA T T AA T CAAGT CAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - T CGAA T T CAAGTGACC TGA T CAA T T T AC T TGT C T CGTGT AAAGC TGGCC TGT CAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - AAAAAA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACACGCGA T A T ACGCGA T T C T ACACGAGT CAAGTGAA T TGA T CAAGT CCC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGTGCC T TGA T CAA T T CAC T TGAA T CGTGT AAACGCGCC T T AAGAGT AAAAC - - - - - - - - AAAAAGT CA T AAAA T T T AC T TGT AAC TGG - -
- - - - T CAA T T T T T AA - - - - - - - AAA T T T T A T T CA - - - AA T A T AA - - GA T AAA TGCGTGT T T ACACGAGT CAAGTGAA T TGA T CAAGT CAC T TGAA T T T AA - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGTGAC T TGA T CAA T T CAC T TGAC T CGTGT AAACGCGCC T T T A T AGT - - - GT T T A T - - AGAA T AGCAGAGGCA T A - - - - - - GCCAACAA T A
- - - A T T T T CC TGT AGAC T C T AGA T C T T CA T T C TGT - - - - - - - - - - - - T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT CA TGT T AC T TGAA T T C - A - - - - - - - - - - T TGAA T T CC TGTGGT C T TGT CA T T T CAC T TGAC T CGTGAAA T CGCGC T T T AAGT C T - - - - - T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - AAA T AA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T C T T C T A T T T AGGTGC T T T T ACACGAGT CAAGTGAAC TGA T CAAGT CAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGTGAC T TGA T T CA T T CAC T TGAAGA T T TGCAA T - - - - - - - GC - - - - - - - A T - - - - - - - - GAAAGACAGT TGAA T T TGCACA T T AC T AGT T
GT CA T T T T AA T A T AGA TGCAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T ACACGTGCGT T T ACACGAGT CAAGTGAA T T AA T CAAGT CAC T T AAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T TGAAGTGAC T TGA T CAA T T CAC T TGAC T CGTGT AAACGCGCC T T - - - - - - - - - - - T T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T C T C TGAAA T T T AAAA T A TGAAAAC T - - - - - - - - - - - - - - GGACAA T T AAAGGCGCGT T T T CACGAGT CAAGT CAAC TGA T CAAGT CAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CC TGTGAC T T AA T CAGT CCAC T TGAC T CGTGAAAACGCGCC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA TGA T AA T T T T CAC - - - - -
- - - A T T T T CC TGT AGAC T C T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T CA TGT T AC T TGAA T T C - A - - - - - - - - - - T TGAAA T CA TGTGGCC T TGT AA T T T CAC T TGAC T CGTGAAA T CGCACC T T AAGT C T - - - - - T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GC T A T CGACC TGCCAGGTGAGA - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - - - - - - - - AGGTGCC T T T A T T CGA T T AAAA TGAA T T AA T CAAGT CAC T TGAA T T CA T - - - - - - - - - - T TGAA T T CC TGTGAC T T A T T CAA T T CAC T TGAA T C T TGAAAACGCGC T T T AA T TGCA - - - - - T AC - - - - TGCACAAAC T AGAAA T - - - - - - - - - - - - - - -
GGT A T TGT T A T T T CAAGT T TGA T A T A T T T C T C TGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - GT A T AAA T A T ACGTGT CAAGTGGA T TGA T CA TGT CAC T TGA T T T CAA - - - - - - - - - - T CGAA T T CAAGTGAC T TGA T CAGT T CAC T TGAC T CGTGT A T ACGCGCC T T T AGT A TG - - - - T AA T - - - - - - - - - - - - - - T T AAAACGT A T T T AAAA T T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGGT AAAA T AAAAGTGC T T T T ACACAAGT CAAA T T AAC TGA T CAA - T CAC T TGAA T T CA T - - - - - - - - - - T TGAA T T CC T A TGAC T TGA T CAA T T CACA T T T C TGT T T CAGT - - - - - - - - AA T AGT A - - - - C T A T - - - - AAA TGTGA T T T AA T A T T AAC T A T T T CA T T T A
GT T T T T CGCAAA T AAC T T CGGAGA T A T CAAAACA T T T - - - - - - - - - - - - - AAGGCGCGT T T ACACGAGT CA - - - - AA T TGA T CAAGT CAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T T AAGTGAC T TGA T T AAGT CAC T T AAC T CGTGT AAACGCGT C T T CA T T C T A - - - - T CA T - - T A - - - - - - - - - - - - - T A T T A T A TGGGACACC T T
T T T T T T T C TGT CCAA TGT CA T CAC T ACA T AGC T AC - - - - - A T CGAC T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T AAGAAAC T TGAA T T AA T - - - - - - - - - - A TGAA T T T C TGTGAC T T AA T CAGT TGAC T T T AC T CGT AAAAACGCAC T T T AAC T C T A - - - - - - - - - - - - GCA T AACAA - T CGAA T - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAC T A T A T ACA T T T - - - GC T A TGAGT T AAAGTGCGT T T ACACGAGT CAAA TGA T C TGA T CAAGT CGC T TGAA T T CGT - - - - - - - - - - T TGAA T T CC TGTGA T T TGA T CAA T T CAC T TGAC T CGTGAA T ACGCGCC T T T AAGCA - - - - - - - A T - - - - - - - - - - - A T A T T A T T ACAGC T T ACGGCAC T A
A T TGT T A T AAACCCAAGT A TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T AGGAGT AAAGGTGCC T T T ACACAAGT CAAGTGAA T TGA T CAAGT CAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T C T AGTGAC T TGA T CAA T T CACACGAAA T T T A T T AAC T C - - - - - AA T A TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T T AA T A T T T T
- - - - - - - - - - T T CGAAC TGTGAAGT CC T CAAGTGT - - A - - AGT CAGAGT T AAGGTGCGT T T ACACGAGT CAAGT CAAC TGAACAAGCCAC T TGAA T T CA T - - - - - - - - - - T TGAA T T CC TGTGAC T TGTGT AGA T CAC T T T T AC T - - - - - - - - - - - - - - - T AAA T T A - AA T T T A T - - - - A T A T AA TGAAGT CAGTGGCGGCGCGTGGT T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A T T AAGGGT AAAGGTGCGT T T T CACGAGTGAAGT CAAC TGA T CGAGT AAC T T AAA T T CA T - - - - - - - - - - T TGAA T T CC TGTGAC T TGA T CAGT T CAC T TGAC T CGTGAAAACGCGGC T T AAGGGT - - - A T T CGG - - - A - - - AAACA T T AAAAAGAAC - - - A T A T A T T T T
A T T T T T AAA T TGT AAA T T T T A TGAAAA T CCAGTGA - - - - - - T A T ACCC T T CAGGCGCGT T T ACACAAGT CAAGTGAA T TGA T C T AGT CACGTGAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGTGA T T TGA T CAA T T CAC T TGAC T CA TGT AAACGCGCC T T T AGACAGC T A T T T A T - - - - - - - - - - - - - - T T AAA T T AGC T T T CA T CAA T A
GTGTGCAC T A TGTG - - - - CGCAAAAC T T C - - T T AC T T A T A T AA T AAA T T AAAGGT ACGT T T A T - CGAGT CAAGTGAA T T AA T CAAGT CAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGTGAC T TGA T CAA T T CAC T TGAC T CGTGT AAACGCGCGT T T AAAA T A - - - - - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T T TGC T A TGTGAAC T TGT A T AA T T T CCA T T C T T CAA T T - - T AGAGT T T AGGTGCGT T T ACACGAGT CACGTGAA T TGA T CAAGT CAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGTGAC T TGA T CAA T T CAC T TGAC T CGTGT AAACGCGCC T A T A T TGCA - - - - T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T T TGC T A TGTGAAC T TGT A T AA T T T CCA T T C T T CAA T T - - T AGAGT T T AGGTGCGT T T ACACGAGT CA TGTGAA T TGA T CAAGT CAC T TGAA T T CAG - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGTGAC T TGA T CAA T T CAC T TGAC T CGTGT AAACGCGCC T A T A T TGCA - - - - T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T CGT T ACAA TGT CAAA T A T T CAAAC T T T A T A TGT - - - - - - - - - - - AA T T AAGGTGCGT T T ACA TGAGT CAAGTGT A T TGA T CAAGT CAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGAGAC T TGA T T AA T T CAC T TGA T T C - - GT AAACGCGCC T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAC T A T AC T T -
AC T T T T AAAA T T T T AAA T AAAAAAGA T CCGT T T TGT TGGT T T T T T T T C T AAAGGTGT A T T T ACACGAGT CAAGTGAA T TGA T CAAGT CAC T TGAA T AAAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGTGAC T TGA T CAA T T CAC T TGAC T CGTGT T AACGCGCC T T AAAGGT - - - - - C T A T - - - - ACAAAA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GT TGT CACA T A T T T TGA T AAA T CAGT TGTGA T CGT - - - - - GCCAAC T C T T AAGGTGCGT T T ACACGAGT CAAGTGAA T TGA T CAAGT T AC T T AAA T T CAA - - - - - - - - - - T T AAA T T CACGT T AC T TGA T T CA T T CAC T TGAGT CGTGT AAACGCACC T T T ACGT T T T AA T A T A T - - - - CAA T A T AC TGA T AGGC - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - C T AGC T T ACGA - - T T T CAAC T T C T TGGT T A - - - - - - - - - - - - - - T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T CAAGTGAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGCA T T CAAGTGAC T CGA T CAA T T CAC T TGAC T CGTGT AAAGGCGCC T T AAGGGT - - - A T C T TG - - - - GGAA - - - - - ACAAAACAAAC TGGAGCCAA T C
- - - - - - GT A T T T TGA - - - - - - - AAAAAAAGT C T AG - - AA T CAGT TGT A T AAAGACGCGT T T T CACGAGT CAAGT CAAA TGA T CAAGT CAC T TGAA T T CA T - - - - - - - - - - T TGAA T T CC TGTGAC T TGA T CAGT T CAGT TGAC T CGTGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T A T - - - A - - - - AGA T T T T T A - - - - - - - - - - - - - - T T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T T AAAGG - GCGT - - - - T T AC T CAAC T CAAGTGAA T TGA T CAAGT CAC T TGAA T T AAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGTGAC T CGA T CAA T T CAC T TGAC T TGTGT AAAC T AGTGT T ACGA TGA - - AC - - - - - - - - GTGC T A T CA T CAGACGT ACC T A T T ACGAGT -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T C T T TGCC T AC - - - - - T A TGAAAC T A - - - - - A T T T T T CCACC T T CCAAGT CAAC T AA T CAAGT CAC T TGAA T T CA T - - - - - - - - - - - - - - T C T CC TGTGAC T AGA T CAA T T CAC T TGA T T TGTGAAAACACG - CC T AAAGGCC - - - - T AA T - - - - GT T CAGAGT T CAGAA T - - - - - - - - - - - - - - -
AA T A T T A T T T C T C T ACAAACAAAAAA T T AAAA TGT T T AACGA TGT A T A T AAAGGCGCGT T T ACAGGAGT CAGGTGAA T TGA T CGAGT CAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CGAGTGAC T CGA T CAAC T CAC T TGAC T CGTGAAAACGCGCC T T T ACAGT CCAGT TGT C T ACAGCCAAGA T T - - - - - - GCAAGT C T TGCA T T T -
GT AAC T C TGA T C TGAAA TGGA T ACAA T AGA T C TGT - - - - - A T C T AA T C T AAAGGCGCGT T T ACACGAGT CAAGCAAA T TGGT CAAGT CAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - T T CAA T T CAAGT AAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGGT - - - - - A T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T A T T T AC T A T T T TGA T A T T AAGT AA T T AACACA T - - - - - T T CAACCC T AAAGGCGCGT T T ACA TGAA T CAAGTGAA T TGA T CAAGT CAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGTGAC T TGA T T AA T T CA T T TGAC T AGTGT AAACGCGCC T T AA T T CAA - - - - T CA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GACC T C T CGCA TGT A
A T CGT T A T AGGC TGAA T A TGCGCAAA T CCACGCGT TG - - - ACCA - GAC T T AAGGCGCGT T T AGACGAGCCAAGT T AAC TGA T CAAGT CAC T TGAA T T CA T - - - - - - - - - - T TGAA T T CC TGTGAC T TGA T CAGT T CAC T TGA T T CGTGAAAA TGCGCC T T T AC - - - - T CAC T CA T - - - - AGC T AA TGT T - - - - - - - - - - CCGCACCC T T T
AA T T T TGC T CGT T T A TGT T CGT AAAAA T AA T T T C T - - - - - T T T AAGAC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAA T TGAA T T CA T - - - - - - - - - - TGGAA T T CC TGTGAC T TGA T T AG - - - - - - TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T T T - - - - - - T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T CC TGGC T - - - - - - - - - - - - - - - AC T TGT T T ACC T - - - A TGGAGGA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT CAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGTGCC T TGA T CAA T T CACA TGA T T CGTGT AAACGCCC T T T A T TGT A - - - - - A T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A T CC T AA T A T ACAAAACAGT A T T T A T T CA TGT A T - - AA T - - - - - - - - - AAAGGC T TGT T T ACAACAGT CAAGTGAAA TGA T CA TGT CAC TGAAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T CCAAA T AAC T TGA T CAA T T CAC T TGAC T C T TGT AAACGCGCC T T AA TGCA - - AGT CGA T AA T - A T A T AGGGA T T T CAC T CAGT T T T CGGA TGT C
T T T T TGAAGCCGC T AGC T TGGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGAA T T CC TGTGAC T TGA T CAA T T CAC T TGAC T CGTGAAACCGCGCC T T T AA TGG - - - - - T AAC - - - - - - AAAAAAA T T T T AAA TGCA T A T AAAAAGT A
GT T T CCACGA T T TGT CA T TGACAAAC T T C T T A T A T - - AACAAACCACAACAAGGCGCGT T T ACACAAGT CAAGCGAA T TGA T CAAGT CAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGTGAC T TGA T CAA T T CGC T - - AC T T AA T AGAGC - - - - - - - CAGAA T A - - - - T CAC - - - - GAA TGGCAAC T CGAGCCACGACCCGCGC T CC
AA T ACCA T AA T ACCAGA TGCA T AA T A T C T AA T AA T - - T T TGC T T TGGAAAAAAGT AAC T AC T T ACGAGT CAAGTGAA T TGA T CAAGT CACA TGAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGTGAC T TGAGCAA T T CAGT T AAC TGCAGT AAACGCACC T T AA T AGT - T AGT - - - - - - - - A T T C T CAAGT T T TGA T TGCC T T T T CAAAA TG
A T T A T TGT TGA T AAAAA T A T T T A T A T T A T AAA TGT A T - - - - - - - A T T T T T AAGGTGCGT T T T CACGAGT CAAGTGAA T TGA T CA TGT CAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - T TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A TGGT - - A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAAGT AA TGT AA T TG
A T TGT AACC T AC T AAAAC TGT T CAA T T ACGC T TGC - - - - - AAAGGCC T T CAAAGTGCA T T T ACACAAGT CAAGT CAAC TGA T CAA - T CAA T TGAA T T CA T - - - - - - - - - - T T CAAC T C T TGTGAC T TGA T CAC - - - - - - TGAC T CGTGAAAACGCACC T T T AGGAC - - - - - - - - - - - - - AGTGGAGA T T TGCAGT T AC T T T ACAGT CACC
AC T T A T A T T T T T TGGAA T AAAAAA T A T T CGTGT A T - - - - - GT AAAACGT T - - - - - - - GT T T ACACGAGT CAA - - - - - - - CA T CAAGT AAC T T AAA T T CA T - - - - - - - - - - T TGAA T T CC TGTGAC T TGA T CA T T T CGCC TGGC T CA T AAAAACGTGT C T T T A TGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GACGT T T T T C T T T T T
A T T CA T A T T T CGT CAA T CAACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T AGAGT AAAGGTGCGT T T ACACGAGT CAAGT CAACCGA T CAAGT CAC T CGAA T T AA T - - - - - - - - - - T T AAA T T C T TGTGAC T TGA T CAA T T CAC T TGAC T CGTGAAAAGGCACC T TGA TGC T T - - - - T T A T - - - - AAA T CA T AA TGT AAA T - - - - - - - - - - - - - - -
TGGT T CAC T T T T TGT - - - - - - - ACA T T T AGT T T A - - - C T T - - - - - - - - T T AAGGT ACA T T T ACACGAGT CAAGTGAA T TGA T CAAGT CAC T TGAAGT CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CAA T T AAC T TGA T CAA T T CAC T CGA T T AGTGT AAACGCGCC T T T AAAGT - - - A T T T A T - - T AAA - - - - - - - T A TGTGT T AC - - GGCGAAAACG
T C T CA T A T AGTGT CACA TGT - - AAAGT CA T CA T A T - - - - - - T A T TGA T T T AAGGCGT A T T TGCAC T AGT CAAGTGAA T TGA T CAAGT T AC T TGAA T T CAG - - - - - - - - - - T TGAAC TGAAGTGAC T TGA T CAA T T CACC TGGC T CGTGT AAACGCGCC T T T T AGA T - - - A T - - - - - - - - GC T AAAAGA - AAAAA TGGCA T AA T AAAA T T T
A TGGT TGT A T TGT CGG - - - - - - AAA T T T CAA T T A T - - - - - - - - - AC T A T T AAGGCGCGT T T ACACGGGT CAAGTGAA T TGA T CACGT CAC T TGAA T T CAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A T T A T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - - - - T TGAA T T T C TGTGAC T TGA T - - - - - - - - T TGAC T CGTG - - - - - - - - - - - - AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAA T AA T T CA TGA T T T T T T
TGT T C TGC TGT T CAG - - - - - - - - - - - - - - - - T T AC - - AA T - - - - - - - - AAAAGGTGAC T TGACACGAGT CAAGT CAAC TGA T CAAGT CAC T TGAA T T CGT - - - - - - - - - - T TGAGT T CC TGT CAC T TGA T CAA T T CCC T TGAC T CGTGAAAAC T CGCC T AAA T ACC - TGAGT T T T AA T - TGA T AAAAGT T CAA T TGT T T T T TGT AAC T T C
- - - - - - - - - - - - - - AAGCGTGGAGCA T A T AGC T A T - - A - - T T T AAGCC T AAAGGCG - - - - - ACACGAGT CAAGT CAAC TGA T T AAGT CAC T TGAA T T CA T - - - - - - - - - - T TGAA T T CC TGTGAC T TGA T CAGT T CACC TGAC T CGTGAAAACGCGCC T T T AACGCA - AA T C T A T - - - - TGAGGA T TGAC T CAGAAGAGGCGT T AAA T T T
GC T AC T AACA T C T AA - - - - - - - - - - - - - - - - T T AC - - - AC T CGAAGC T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGTGAC T TGA T CAA T T CAC T TGGC T CGCGT AAACGCGCC T T T A TGA T - T AA T T T ACAA - - AC T AAAA - - - A T T A T T AAA T T T C T TGACA T C
GC T AC T A T CA T C T AA - - - - - - - - - - - - - - - - T T AC - - - A T T CGAAGC T T T AAGGCGCGT T T AAACGAGT CAAGTGAA T TGA T CAAGT CAC T TGGA T T CAA - - - - - - - - - - T TGAA T T CAAGTGAC T TGA T CAA T T CAC T TGGC T CGCGT AAACGCGCC T T T A TGA T - T AA T T T ACAA - - AC T AAAA - - - A T T A T T AAA T T T C T TGGCA T C
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TE: rnd_4_family_1416.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_ce.fa_se.fa_cel.fa_cer.fa_gs.fa_bc.fa

 size: 725bp; fragments: 1230; full length: 82 (>=652.5bp)
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No TE domain detected

After TEtrimmer 725 bp
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TE: rnd_4_family_1416.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_se.fa

 size: 1025bp; fragments: 1118; full length: 0 (>=922.5bp)
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No TE domain detected

After TEtrimmer Extended plot Blue lines are boundaries
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TE: rnd_4_family_1416

 size: 702bp; fragments: 1050; full length: 84 (>=631.8bp)
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No TE domain detected

Before TEtrimmer 702 bp
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TE consensus after TEtrimmer (bp)
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