
Start crop Point End crop Point

MSA length = 5073
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A TGT - - - - - - - - - - - - T A T AAAAAGAA - - - - - - - A T ACAA TGCC T CCAAA - - G
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T ACCGACC TGGT CA T T TGA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA TGTGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T - - - - - - T T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T T TGC T A TGAGAGAAGCAGAA T T T T A T AACAA T T T AAAA T - -
T TGT T T CCAGT T AAAA T T T AGA TGTGT T C - T T T A T T T T T AAA T T T A T TGACA T ACAGGCC TGGT CA TGC T A T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T C - - - - - - - - - - - - T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGGT T AAAGT CAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T TGT T T CCAGT T - AAA T T T AGA TGTGT T C - T T T A T T T T T AAA T T T A T TGACA T ACAGGCC TGGT CA TGC T A T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T C - - - - - - - - - - - - T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGGT T AAAGT CAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T AA - - ACCCA T A T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A TGCAAGCAC T T A T C T CAAA T AAC T AAAAAA T T A T AA T A - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACAGCG - - - - A T T T C T A T A T - - - - - A T T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T C T A - AAA T T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCA T T C T C T C - T T T T CCG - - AGA T TGA T A T ACCGACC TGGT CA T T TGA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA TGTGT A T A T T T TGAAAC T T A T - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T TGGA T AA T AAGGA T T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGGCC TGT CCCGA TGTGT A T A T T AC T A T A T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - GT A T AA T AC T A T AC TGACC TGGT CA T T TGA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - CA T CA T ACACACGCAA T T T T T T T CGCA T ACA T AAA T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T A TG - - - - - - - - - TGCAACACCAGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGT AC - - - - - CGT A T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A TGG - AAC T T T T - - C T CAAGGAACGT CAACCA TGTGGGT CAC T C T AC T T CC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T ACCGACC TGGT CA T T TGA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA TGTGT ACC T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T ACAAGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGGCC TGT CCCGA TGTGT A T A T T AC T A T A T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - T T A T CA T A T A T A T - T T T - T T T T CGA - - AAA T A TGT A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T A T T AA T A T T T T T T C T AAAAAAAA T T AAAA T T T T T AA T T T A T ACC - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T TGT AG - - - - CAACA T A T ACCGACC TGGT CA - T T T A T T AC TGTGT A T AGGA T TGT AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CA T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA TGTGT A TGT A - - - - - - - - - - - T ACAGGTGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T T TGC T A TGAGAGA TGCAGAA T T T T A T AACAA T T T AAAA T - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CGC - - - A T T TGTGGAGAAA T T T C T A T ACCGACC TGGT CA T T TGA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T CAA T A T T T A T - - - - - - - - - - - - - - AAC T T T T AAAA T T T T A T AAC - - T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T C T T A T - - A T A T T CA T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T AC - - - AAGAA T T A T CGCAGAAAACA T AGAGGA T T T - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACGTGT T T T T ACCC T T AG - - - - - - - T A T A T ACACA T CGGGACAA T T CAAAAGTGTGGT C TGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACA TGA T CAGC T T CCGT CCAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGC - - - - - - - - - T TGGAAAAAA T T A T A T T T T A T AAA T TGT TGT AAC - - T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CGT T T A T A T - T T T C T AA - - T T T A T T T T A T ACCGACC TGGT CA T T C T A T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGTGA T AGAA TGACCAGGT CGGT A TGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T CA T T T T A T AC T CA - T T T AAAAA T T TGC - - - - A T C T T CGA - - T ACCA T A T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T ACC T A - A T TGT T A T T ACAGGAAAGA TGGT TGT T T T AA - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA TGTGT A T AGT C T - - - - - - - - - CACAA T T AA TGAAAAAC T T A T T ACA T AGGGAAAC - - A
- - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAAA T T A TGT - T T T - T C T C TGG - - T AAGT AA T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T CAAGACGT C T A T CGCAAAAAAAAAA T AAA T T CGAAA T T C T TGGAAA T T A
T CAC T T T C - - - - - AAA T C TGGGGCC - - - - - T T T A T T AACAGA T - - - TGGACA T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A TGCCAAAACA T T A T C T AA T T T AGA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T AGT T CAGAA - - - - - T T CAGAGA T T C T T T T T T CC T T T TGGA TGA T T T T C T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T ACAGC - - - - - - - - - T AC T AACAAGAA - - CACCCAAAAACGGCAGACAGA T -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T CCGT CC - T T CA T C T CGAGGT T T C T C TGT A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A TGT T - AAA TGT A T T T T AAA T T A T ACCCC T A T T TG - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T CAAAAC TGC T T T T C TGAAAA T AA T T T AAA T T AAAAAAAAA T ACAA T CC T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T A - - - - - - - - - - - - - - GAGAAAAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T AAGCAAAAAAAAAAAGGAGAAAAAC T T A T T T A T C TGCAGC T A T A T ACA T A T ACAGA T CAGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGTGT A T AGTGGGAGC TGT T T CGGAACCGGGAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T A T T TGAAAA T T AA TGT AAGAAA TGC T C T T T T - T T T T T ACA T - - - T T T A T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T - - - AA TGT TGA T T AAAAAAAAAGA T A TGT T T T CCA T - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAAA T - C T T - T CGT CAGAA - - - - - - A T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - CC T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T - - - AGCGGAAGC T T CAAGGAGAACGGT AGT T T A T A T CGA - - - - AA T T - G
T T T T T CAAGAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T AAAC - - - - - - - T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T - - - - A T A T T TGC T ACAA T AGGGGT AAAAA T CC T TGT TGGT CGT T AA T T -
TGGA T T TGAAAAAAAA T T T AGAAACAC T T - - - - A T T T T T AAA T T AA TGT A T A T ACAAA T CGGGACAGGT CAAC T C - - TGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A TGT A - - - - - - - - - - - TGT AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T A T T T T AAAA T AAA T CCAGCAACAGTGTGT T A T T T CC T AA T T A T A T A T T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A TGT AGAAAA TGT T A T T A T AAAAAC T AAGAGA T C T T T C T T A T A T TGT AA T T A T
T T A T T T T T A - - - - - - - C TGCAAAA T A TGC - - - - - T T T CCGG - - CACCC TGT A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T AAAG - - A T A T TGAA T A T AAA T AAA T AAAAAA T T T T AAGCGT CGT AA T T - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GC T - - - - A T T CCCGC - - CGT C T C T T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T C T CAA T CA T A T AAAAAAACCG - - - - - - - - - - - - - - CCAAGC TGT T T AC T TGAAA T AACA T T T AAAA TGTGAA T CA T AC T T T T C T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CG - - - - - T T T T CGA - - A T CAGAACA T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T A T T - - - - - - - - - T A TGGAAAGCGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T A T A T A T T - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T A T A T A T A T A T A T A T A T A T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCAA T CGGT A TGT AAAA T T AGT TGC T T TGACAAAA T CGAAAA T T T TGGA T AACCGA T T T - - T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T A - - GA T CA T T AC T A T AGGCA T CAGGA T CA T C T C T A T CGA T T - - - - - T A -
T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T CAAA - - - - A TGAA T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A TGT T A T - - - - - - - - - C T T CA TGAGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T T T T T AACCGGAA T T CGGAAAA TGT C - T T T A T T T T T AAC TGT A T T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C - - - - - - - - - T A T AGGA T T T T AACA TGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T AAGACAAAAA T CAGT ACAACAAAAGCAGGAC T T ACAA - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A TGGTGCC T T T T ACC T CAGCAAGC - - - - AAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - GT TGA T AAACAAAA T CGGAAAGGT A T - T T T A T T T T T AAGT AAAAC T T T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A TGC T AGT T AC TGC TGT AGT AA TGGT AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA TGTGT A TGT A T AGCGA T T CA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - A T ACGGAAAA TGT C T T T T - T T TGT ACGT T AC TGGT T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACAC TGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A TGCAAGAAA T T A T CACGAAAAAAA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T - - - AGGGT T C - - T T T AAAAA T CAA - - T AGT TGT AGT CAAAA T A TGT T - -
GT CA T CGAAGA - - - - - T T T AAGCACAA T C - T T TGT T CA TGGGTGCGCAAGT A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A - - - - AGT A - - - - - T A T AAAA T AGAAAAGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T A T T T - - - - A T T T ACAA - - GCAAA T A T A T ACACA T CGGGACAA T T CAGAAGTGTGGT C TGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAGT CC T A T ACACAGT AA T AGAA TGACCAGGT C TGT A T A T AGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAA T ACC T - - - - - T T T A T AA - - GT ACAGGT A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC TGTGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T ACCGGAGA T T T CA T T T CAGGT AGAA TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAGGGC - C T T A T TGT T AG - - GGA T AGA T A T ACAGACC TGGT CA - T T T A T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGT AAGAC T T - - - - A T A T C T AAA T AGA TGT ACA T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T AGT - - - - - - - - - T C T AGGGT AAAA T T AAAC T T A T AAAAA T CAGAC T - - A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCA T CG - C T T - T T C T T AG - - A TGAAGA TGT ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T ACGAAAGGGACCGT T T TGAA TGAA TGTGAAC T T T TGACGGGT T T T T AC TGT
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T A T T T C TGT - - GTGAC T A T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T AGTGT - - - - - - - - - T T CAA T T AAA T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGT AC - - T A T T T C T T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T AAGAAAAAA T T T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAAAA T C T - - - GT T T C T A T - - CGT C T CA T A T ACAGA T CGGGACAGA T CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - T T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T A T T TGTGAA T T AAGT T T AA T AACAGT AGCGT - T T T T TGG - - - - - - - - A T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T AAAAA T C T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GC T T T T T T - - - - - AGTGT A T ACCGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T C TGT A T AAGAC - - - - - - - - - TGT T AGAAAAAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - GGAAGACA T AGC T - T T T - T T ACCGGA T A T T T AAA T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGGGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T AAAAC - AGGT T TGC T T T CACAGAAA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C TGT T AAAAACGAAAA T C T AAACACA T T T T - - - A T C T C TGA - - AAA T A T A T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T AGT AGT AGT T AGC T T AAAAAAC T C T T AAGGCC T AA - - - - - - - - - - - - - -
T T TGT T AAA - - - - - - - AA TGGACC T A T A T C TGT - T T T TGGGA T - - - - - - A T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCCA T CGGT A T A T CGT AA T T T TGA T T A T AAG - - - - - - - - AA T CC T T AAGTGAC TGACA T T - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T T T CAAA T AA T T A T A T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T A - - AGT A T A T A T CA T AAAAA T T ACGGT AGT C T AG - - - - - - - - - - - - - - -
T TGA T T C TGAAA T ACA T T AGGAAACGAA T T TGT T T T TGT CGT TGTGC T AA T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGG - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AA - - - - - - - - - AA T CC T T AAGTGAC TGACA T T - -
- - - - - - - - - - - - GCGT T T T C T AAAAA T T T T T T T A T T T C TGT AAA T AA T T A T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T TGT AACA T T T A T T ACAA T AA T A T T AACAGT T C T AAGCAG - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - T T TGAAAAAAC T T TGT T - C T TGCAGT T AGT T C T ACA T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T AAA - A T AA T T A T T A T AGAAAAAAAAC T T A T A T T T AGT AC T T ACCC T C T -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACA T T T A T CGA T - - - - - - - T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T - - - - - - A T A T T T A T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T AAA T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A TGT AAA - - - - - - - - - T C T AA T AA T AAGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAGT T - T T T - T T AC T AA - - - - - - T AC T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T AC - - - AACGA T CA T T C T AAAAAAA T A - - CAA T T AAAA T T AGT AGAA T AC - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAA TGAA T - - - - - T T T CGGAAC T T T T T AA T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T - - - AA TGT C T CC T ACAAGGGAAA - - - AAC T T T T T - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T T T A T - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T A T A - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T C - TGT - C T AA T AG - - - - - - - - A T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A TG - - AA T A T ACGCGA T AAGGAACACAAAAGT T T T T ACGCGT T T AGT T - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T AGAC - - - - - CC T C TGGACA T T TGT A T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T A TG - - - - - - - - - T A T AA T T AAAAAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGT CA - - A T CA T AGT A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T - - - - A T A T T AA T T T AA T T T CA T A T ACGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGT A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACC TGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T C T T - GAAA T AAC T A T AAA T AA T A T A T - - T T C T C - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - T T CAGAAAC TGT A T - - - - T T T T T A T A T T CGGAGA T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T A TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T - - - - - - - - - - - - T T T AAAAAAA T T AA T A T T T T T CAGAAAC TGT AAG - - C
- - - - - - - - - - - - - - - - T T CAGAAAC TGT A T - - - - T T T T T A T A T T CGGAGA T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T A TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T - - - - - - - - - - - - T T T AAAAAAA T T AA T A T T T T T CAGAAAC TGT AAG - - C
TGT AGT ACAGGA T AAAC TGCGCAAG - - AC - CGT - T C T A TGGGA - - - - - - A T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A - - - - - A T AA T T A T T CCAACC TGGAAGCAAC T C T T AAAC T AC T T CAGGT T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T AA - - AGT AAAA T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T ACAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGT AA - - C TGT AGA T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T T T T - - - - - - - - - CACAGAGAACCGTGA TGT T T AC T A TGGT TGGGA TG - T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T C T A T C T T A T CAAC T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T C T C T T TGT T TGT - - - - - - - - - - - - - - CAAC T T TGAAA TGT T T A TGT - - C
- - - - - - - - - - - - - - - - - T T T CAAA T AA T C T T A T - C T T C T T AAGAGGA T T T T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAACCC TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T - - - AA T AGT T AC T ACAAGGAAAAAAAAA T T T T T T A T T CC T T T T AAA T T -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T A T - - - T T T T T T AG - - - - - CC TGT A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T AA T T AAAAGT T T T T T ACAGGGT T AA T CGAAC T T T CAA - - - - - - - - - - - - - -
T CGT T T T AAGA T A T A T T T TGGAGAAA T T A - T T T A T T T T T A T - - AC T AGAC T A T ACCGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A TGCACAGAGT TGACC TGT CCCGA T C TGT A T A T AA T AAC T T T T CC T A T AA - - - - - - - - - AAA T A T T AGA T AAA TGA T A T - - T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T AGT C - - - - - T T T CCGT - - - AC T A T A T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T CGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T AGT AACAA T T AC T ACAAACAA T AAA - CA TGC T CACA - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T A - - - - - - - - T T T TGAA - - A T A T T T A T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T AC - - - CA TGT ACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGA T AC TGAC T - - - - T T T T T AGAC - - - T ACA T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AGCGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T TGGGAAAC T T T CGT TGTGAA T T T TGGTGGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T A T T C T T AAGTGCA T T T A T AA T T A TGG - - - - A T T T CCAAA T - - - T A TGT A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T - - - AACGT T T T CCGT AAACAAAAACAAGGT T T CAA - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T C - - - - - T T T AC T A - - TGT A T A T T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T AGT CAAA T T T T TGCCACAACCAAC T A T T C T T T T T C - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T TGG - - GC T A T A T T A T ACCGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T C TGT A T A TG - C - - - - - - - - - T AA TGACGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T AA T C T TG - - - - - - - T T T AGACA TGCA T T T T T - T T T A TGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A TG - - - - AA T A T T T A T T A T AA - - - - - - - - - AACCC T T AAGTGAC TGACAC T - -
T T T AC T A T AAAA TGAAAGGGGAAAAAC T T A T T T A T T T T CAAA T CC T A T AA T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T AC - - - - - - - - - - - - T A T AGAA T A T AGT CAAA T CC T TGACAGTGGA TGT TGA
T T T T T T AAAAAAAA T A T T CAGAAAC T C T T T - - - - T T T T T - - - - - - - - - - A T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T A T T A T T AGT T T C T T T AAAAAAAA T AA T A T T T T T CAGAAAC TGT A TG - - C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT T AAACCC - T T T - T T CCCAGA T AAGGA T A T A T ACCGACC TGGT CA T T TGA T T AC TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA TGTGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G
T T A T T T A T T AA T AAA T T T AA T AAA T AAA T - - - - - T A T A T AG - - - - - T TGC T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T T AGAGC T C T TGACAC TGTGGAGCGC T CA T T CCACGGCGAC T ACGAC T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A T AAAAAACCCAA T A T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - - - - - AACAAAGAA T AA T A T A T T CCAGGGGAAAAGAGAGTGT
- - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAACACA T T T T - - - A T C T C TGA - - GCAAA T A T A T ACAGA T CGGGACAGGT CAAC T C TGTGT A T AGGA T T T T AACGTGT AAG - - - - - - - - - - C T T ACACGT T AAAA T CC T A T ACACAGAGT TGACC TGT CCCGA T CGGT A T A T A T AAGCGT T T AA T ACAAGGAAGGT AAACGC T T CAACCGCC T A T T A T C - C
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