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T T AGT AGT T CGGGGA - CA T CA T ACCAAA T T T A T T T T T AGCAACA - AAA - - - - A T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T CCGA T AAA T AC TGA T AGGAGT - - - -
CAAA T T T T T CAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T A TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T T - - - T T T ACA TGCAC T AGCCGT T T CC TGAAGT T T CGA TGCGGAA T C - - -
CAAA T AACCGAGA T - T T T T T AC T T AAAAACA T A T C TGGGT CGA T AAAA - - - - - - - CAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A - - - - T T - - - - - - A T T TGT AC T T T T T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T TGT T TGT CAAGA T - GT T T - - - - - - - - - T AAAA T A T CAA T T T C TGAA - - - - - - - - CAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAA T T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A - - - A T T - - - - - - GA T T ACA T T CA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T A T T T T AA T AGAA - GT A T - - - - - - - - - AAAAAAC T AAAGTGT T CAAAA T AAAA T AACGCCCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT AGT - T T T - - - - - - C T T TGT A T T T T T T T TGC T T CCGGACGGAAAGAGA T A - - -
CGT A T - - - - - - - - - - - - - - A T AA T AA T A T A T T AC T TGAAA TGGCG - - - - - - - C T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAGA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T A - - - - T AAAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - GGT AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T ACAC T T CCCC - A T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T T ACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T - A T T AGT A T - - - T A T AA T T T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AC T T TGC T A T AAA - - T T - - - - - - - ACAGGGTGT T CGAAA T T C T AA - - T AAAA T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A - - - - - T - - - - - - - - - - - - - T T T T T T T A T T AGA - - GGAGAA T T - - - - - - - - -
T AAA T T A T T TGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - CAAAA T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T A - C - - - A T C T A - - T A T T T A T T T A T T A T CAAAAA T AA T AGGAAACA T A - - -
T A T T T CA T TGAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A T A T A T AC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT AAAA - - - T A T A T A T ACA T AA T T C T AA T T CA T AAGAGGCAGCAA TGAA - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAACCAACCAAAAGA T AAAAAAAAGA - - - - - - A T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAACA T T TGA T T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T - - - - - T A TGT T - - - - - - - - - - - - T T T AAAAACA T T T T T T CCAAAGCCAC T
AGAGTGTGCCAAA T - - - - - AAGGCAAAAA T TGGAA - - - - - - - - - - - AA - - A T C T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAACA T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T - - - - T T T ACC T T TGCAAA T T AGAA T T ACAAGACCA T ACA T AAAAAA - - -
T AA T T T T C T T AA T T - - - - - AAA T T T T T A T A T A T T T T AA T A T - - - - - - - T CAAGT ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T A T CCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T T - - - GTGGT - T A T - - - - - - T T A T T T AA T T AAC - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A T C T T T T T AAC T A - - - - - AAAC T AAAAAAAA T CCAAAAA T T CCA - - - GA T T A T ACAC T T CCCCCA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T - - - - T CGAAACGTGT T T C TGGGGT CGAAA T A T T ACCCC T AAAAA T A - - -
AAGA T AGC T T AA T AA - T T T AAAGGGAAAGCGGTGA T AAAAA - - - - GAA T T A T A T ACAC T T T CCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T T ACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T - - - - - - - - - - - - T A T AA T T AA T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAAA T T T - - - - - - - - - - - C TGT T AAAAAAC T T CCAGACACCAA T T A T AA T AAGT T AAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAGAA TGT A T AA T AAA T A TG - - -
TGAA T T T TGT TGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T A T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T - - - - - - - - - - A T T CA T T T T TGT T T CC T AAAA T T T CGA T T AAAAGAA - - -
TGAGT AAC T CAAGA - - - - - CGACC T AGA T CAC T A T T AA T T TGCCC - - - - - - - A T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT ACA - A T T CA T AGAA T TGGCCAA T C T T TGAAAACGAACGT T ACAAAAACG - - -
T CAA T - - - - - - - - - - - - - - T AA T A T AGGGAGAAACAGGAA TGGT A - - - C T AAC T ACAC T T C T CCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T T - - - T T T A T AA T TGA T A T T T T TGT T TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGAAACCAA T AGAGG - CGT CGA TGT A T ACGT ACCA T T AGA TGCA TG - A - - - - A T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T T - - - - - - - - - - - GAA T T C T CGT A T ACAGT AACA T C T AA T TGAAA T A - - -
TGA T CGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T A T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T T ACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T A T - - - T ACA T AGACGT CGT T T T T T T T CGA TGGTGGT AGT T A TGAA T A - - -
A T AGAGT T T AGAAG - - - - - - - - - - - - T T T A T T A T A T AGA TGT T T T - - - GGAAA T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T A - - - - T - - - - - GGT CC T T T T T T T AA T T A T AGAGT ACCACGT AGAA T CAA T
ACAGCGC TGCCAGG - - - - T TGA T AGA T T T A TGAGA T AAA T - - - - - AA - CAA T A T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A - - - - - - T T T A T AA T T T T T ACGT C T T A T T T T T AA T AA T AAC T - - - - - - - AA T
CC TGT CGACCAGGA - - - - - AGT T T AAGA T A T A T T AC T AGCAGCCACAA - - A T C T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AGCCAAAAGT - - - - - - - - - - AAACA T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T A - - - - T C T A T T T T C T T A T T T T C T - - - - - - - - - - C T T AACA T CA TGA T - - -
AAAA T A T C T CGGT A - - - - T TGGAAAAAA T A T C T CGT C T AA T - - - - - - - - - - - A T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - - AAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T T - - - T C T ACA - - T ACAA T T T C T T TGT AAACCAAGT T A T T AAAGGT T T A T
T T AGTGT C T - - - - - - - - - - - - T T T T A T AC T CA T A TGCAG - - - - - - C - - T AA T A T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAACA T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGAGGAAGTGT A T AA - - - T T T ACC TGT T T CCA T TGAAAA TGAGT AA TGT CA TGAAAGAAG - - -
T AC T T T A T T A T AAA - - T T - - - - - - - ACAGGGTGT T CAAAA T TGCAA - - T AAAA T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT CA - T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGAAAGTGT A T A - A T T CC TGT A - - T A T T A T T T T T T TGT T AGA - - GGAGAGT T AAGA T - - - -
AGA T CA T T T CAAAG - - - - T T AAA T AAGA T TGAACGAAAAA T T AA TGGGT T AAC T ACAC T T CCCCCA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGA T T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT AG - - - - - T T AGAAA T T A T T ACA T CGT ACAC TGAGA T T AAA T T CACAA T AAAG
CGAA T T T T T CAA - - - - - - - AAAC T T AGA T T T T TGA T CCAA - - - - - - - - - - AGA T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T T - - - - T CGT C - - - - - - - CGT T T T ACAAA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T AC T T A T AC TGT AA - C T - - - - - - - - - - - - - - - - A TGAAA T - - - - A T - - T T T A T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGT TGCGT T AA T T T A T TGGGCAAGTGT A T A - T T T AA T T T - - - TGA TGA T C T T T T AAGCAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AAGT T AGT T AAAA - - - - T CAGAAAAAAAA TG - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T T T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT AA T - - T A - A T T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CAAA T TGC T CG - - - - - - - CA T T T T AA TGCAAAGGC TGAAGC T C TGAAGTGAAA T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T AAA T T TGCGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T A T AAAAAG - - - - -
A T ACCA T T T T A T CG - - - - T T AAA - - - - - - - - - - - - AGAAA T AAC T - - - T CAAA T ACAC T T CCCCCA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGA T T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT AG - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAGAGT T T ACCACAAAAA TGAAG
TGA T T T T T T T AAA TGT C T T AGCC TGAGA T A T T A T T T AA T A TGT T T - - - GAAAA T AAAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T A - - - AA T A T AA T T AAACAACGAGT T T CGAAAAAC T T T T TGCACACG - - -
ACA T CGC TGCCAGA - - - - T TGA TGGA TGT A TGAGACGAA T - - - - - AA - CCA T A T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - CAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A - - - - - - T T T AAAAGT T T T ACGT T T T A T T T T T AA T AA T AAC T - - - - - - - AA T
T AAA T - - - - - - - - - - - - - T C T AGAAAAAA T T A TGA T AACACAGT T AACC T A T A T ACAC T T CCCCAA T T AA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T A T T TGGGGAAGTGT AGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T ACA T AA TG - - -
T AA T T T T TGAAAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGA T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T - A - - - - T ACA - - T T T T A T T T TGT T T T CAGAACGAAAAACG - - - - - - - - -
T AAA T T TGGGAAA T - T T T T TGCGAAAAAA T T A TGA T AAAACAGT T AACA T AAC T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AGT CAACA TG - - -
- - - - - GT T T T AGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCAAA T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T T A T T T T T A T AA T T AC T AGC T T T AAA TGGCAACGT T T AA T T T AAA TGAA T
AA T T C T ACA T A T AAA T T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A T A T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - T TG - - - - - T AA T C T CC TGGT C T TGGT T AAAGCAAA T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T - - - - - - - - - - A T T T T CGT T T T AA T - - - - - - - - TGC TGC T CACAGCA - - -
T TG - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACAC T T CCCCCA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T T - - - - - - - - - - - - - - - T T C T T T A TGA T T TGTGGT T C T TGA T AGA T - - - -
T AAA T T AGGCGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAA T AA TGGAAACAAA T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T A - - - - - - - - - - GT T T TGA T T T T T T T C T A T AGAGT TGT CAAAAA T T T T - - -
T AA T T T TGT AAAAG - - - - - CGT T CAAAGAA T AGACAGT AACGGT T - - - GAGAA T ACAC T T CACCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T T ACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAACA T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T A T - - - - - - - - - AAAAAAA T A T T CGT CAAAAAAA T AA T ACACAAAAAG - - -
AGA T T AGCCA TGAAAGT CAA T AGCACAA T ACGACA T AAAAA T C T T - - - T CA T A T ACAC T T CCCCAA T A T A T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAC T - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T T A TGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT AC T - A T A T T T ACA TGTGT AAC T T T T T TGGGGACA T - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T T T TGA TGTGT AA - - - - TGGGACACCC TGT A T AA TGA T A T - - - - - - - - - - - A T ACAC T T CCCCCA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T - - - - - T A T AAA - - - - - - - - - - T A TGC TGCCAAA T T T A T T T CGA T A T A - - -
ACGGT AGC - - - - - - - - T TGT T T TGC T AGTGGGGCA T AAA T AGAGCAC - AAA T A T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCAC - AAAAAA T T ACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGGACC T TGTGGAAGT CACCGA TGGACAGA TGACA T T AAGAGAGT - - - CAAAA T ACAC T T CCCCAA T CAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT AGAAA TGT C T A T A T T T A T A T C T T T T A TGAAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAAA T T A T T T AGT T A T T T T T T T T - - - - - - - - - - - A T AAAA T - - - - AA T AAA TGT ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T T ACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T - A T - T AAA T - - - T A T T A T T TGT A T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGA T T T T T T AAA - - - - - - - AAA T T T CAAAA T A TGT AAAAA - - - - - - - - ACAAA T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT AAA T - - - GT TGT CGACAAACCGT T T T T T AAA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAAA T CGC T ACGAC - - - - - A - - - - - A T AGT T C T CAAGAAA T C TGG - - - - - - - A T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT AA T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T A T - - - C T CA T CCA TGT TGAC T AGA TGT AGGGGAA T AGAA TGTGTGC T - - -
T T AA T - - - - - - - - - - - - - - AAAAAAA T CC T T AACACGAAAGC T T T - - - C T A T C T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T A - - - - T C T A T CGCGAA T T CA T T T T CGTGGAAGAA T T AAACAAAA T T AAA T
TGAGTGTGTGAGAG - - - - T T AAAA T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AG - - T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T AC TGGGGAAGTGT A T A - - T T - A TGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAG - - - CAAAA T C T CA TGT C T TGGT T AA - - - A T A T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAGGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT AGT - - - - - - - - - - T T AAA TGTGT TGA - - - - - - - - - TGT TGT T AAA T A T A - - -
T AAA T T TG - - - - - - - - - - T TGT A T T AAAGGT T CAACAAAAC T C T T - - - - - A T A T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - - - AC T T TGCGT AA T T AC T T T ACCGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T A - GT T - - T C T C T T T A T CA T T T CAGT CAAA T AAC - T C T AGT CAAC T T A - - -
CAAC T - T C T T AGT C - A T T CA T AAAAAAAC T T CAGT T AGGCGGT AC - - - GT A T A T ACAC T T CCCCCA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T T - - - - - - - - - T T TGAAGC T CC T A T ACCCCCAAGTGTGACGT AAA T T - - -
T CGA T AC T C TGGA T A - - - - T T T CAGGT A T T T T T CA T A T AGT TGA T - - - - - - - A T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T CGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T T - - - T T T AAAAA T T ACAC T T T T AAA T AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGCACGTGT CGGGT - - - - - A T T T AAA T A T T T A TGA - - - - - - - - - - - - - - - A T A T ACACA T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAACA T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T A - - - - T AAGT C TGT ACAAA T T CCA T C TGGAAAGC T T AAA T T AA TGAC - - -
T CA T T A T T T A TG - - - CGT T - - - - - - - - A T A T A T TGT CA T T T AA T T - - - - - AAA T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGT AGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T A - - - A T T A T A T C TG - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT A T T CCGGAAA - - - - C
TGGGT AGCAC T AAA - - - - - T T AGGT A T A T A T T A T T CAAAAAGAGTGGACAAAA T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T AC T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T A - - - - T ACA T C T C TGGACCCC TGT T T A T AGGAA T T TGAAACAC T A T AGA T
T A T A T T T T TGAGAA - - - - CGAGTGGT AA T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - T AACA T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT AC T - - T T - A TGCGGGTGA T T T C T TGT T CAAAA T AAGGGT AGT T TGC T T C - - -
AAGT T AAC T T AGAGA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - - - - - A T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T T ACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGA T T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT AGT - - - - - A T A TGCGTGT T T T C T A T T T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AA T CAAAA T A T T T T AGGAGACAAAA - - - AAAAA T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A - T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGT A T AAA - - - - T T T T T AA T T A T T A T T T C - - - - - - - - AAGA T T T A T T ACGAGT AAA T
GAAAAAGGT T AAAGA - - - CCAAC T TGGAGGAACCGCCCGACCCGT CA T - - - - A T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA T AAAAAA T TGTGT A TGCAC T - - - -
AAAC T A T C T AGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGA T T T T - - - - - - AC T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T - - - - T - - - - - AA T A T T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T
AACC T CGT T AAAA T - - - - - ACA TGGT TGT T T T T AC T T AAA T CAA T - - - - - - - A T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T T - - - T T CGT ACGT C T TGGACCGT TGGAGGACAACAGGT T ACGAA TG - - -
CCA T CC T C T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGG - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T A - - - - T - - - - - AA T A T T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T AAA T
GT ACAA T T A T TGGA - - - - - - - - - - - ACGCA T AGCAGGAAA T - - - - - - - T AA T A T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGT AGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A - - - - - - T AAGT T A T T AC T T CAAAA T A T TGT AAAAAAGTGT A T AAAACA - - -
TGA T TGT T TGAAAAA T T T T T TGT AAA T A TGT AAAAA TGTGT CA T T AAA - - - - A T ACAC T T CCCCCA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AAACAAAAGT - - - - - - - - - - T AAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A - - - - - - T AAA T AAA T A T T CACA T T T T T T AGA T AAAA T TGT T AAAAACAAA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AGGT AAAAACCGC T ACGAGT AGTGGAAAC T AAA T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT AGT - T T T - - - A T A T T T A T T A T T T CAGT CAAA T AACA T T T AC T CAACGTG - - -
CAGGT T T T T T AGAAA - T T T AAAGT T A TGT AAACGT T AAGC TGA TG - - - T AAAA T ACAC T T CCCAAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T A T CCAAAAGT - - - - - - - - - - AAA T T T T - - A T T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T T - - - T C T A T ACA T AC T A T T T T T T T T AAAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAACGAAC T AGT AAACAAAAAAGACAG - - - A T A T ACGC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - - AACA T T TGGT T A - T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T A - - - - TGGACA - - - - - - - - - - - - GC T CGGGA T C T AC T ACCAGAAA T CAAC
AGAAAGT T T T AGAAA T T T T AAAAAAA T A T A T - - - - - - - - - - - - - - T A - - - - - - T ACAC T T CCCCCA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A - - - - - - T T T T T T A T T T T T AGA T T T C TGT A T AAAA T A T T T T TGT A T A TGA T T
CAAA TGCC T CAAAA - - - - CCCC T TGA T A TGT AAA T TGAAGTGT T T AAA - - A T A T ACAGT T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T AA - - - - - T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T A T T AA TGGCA - - -
TGAGT T T A T T CAAG - - - - - T AGCA T A T ACC T AAAA T C T AAGGA T T - - - TGACA T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T T TGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T T - - - C T T T T AA T T T T T AA T T T TGA T AACAGC T C T AAA T T T T AGT TG - - -
- GT A TGTGT C T AAG - - - - - A T T ACCAAA T T TGAAGAAAAACGGT T - - - CAAAA T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T A T - - - T T A T T TGC TGT AA T T T C T TGGAGAAGC - - - - - A T T T T AG - - - - - -
AAA T AAC T T TGAAA - - - - T T AA TGTGC T T A T T AA T CAAAC T - - - - CA - CAAAA T ACAC T T CCCCCA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AAACAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGAGAAGTGT AG - - - - - T T CAGGAA TGC T T CGGCA T A T T T T T AA T ACAA T T T CAAGAAAAA T
- - - - - AGC T C TGCA - - - - C T AA T CAAACC T T AA T - CAAAGCACGTGGA T AA T A T ACAC T T CCCCCA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T AAA T AA T A T T AAGAGC T A T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T AAAAGT T T AA T AGGT A T CAAA T - - - - - - A T T ACAC T T CCC T AA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CA TGAAG - - -
CAAA T T A T T TGAAAA - T T - - - - - - - - - - - - - - - GA T AAAGT - - - - AA - - AAA T T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAC T T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T - A T T T T T AC - - - T AACA T T T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T CAA T - - - - - - - - - - - - - - GT A TGAACGGACGT A T ACAGACAGT T - - - ACAAA T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T - - - - - T T T ACAGT T TGTGT AC T TGAGT A T T AGAC T T T C T T T AA T A T C - - -
CGTGT TGT TGT AAAA T T T T T AGAAAA T C T ACAAAA T AAAA T AGT T AAA - - - - - T ACAC T T CCCCCA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AAACAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGT A T A - - - - - - T AAA T A T A T T C T AGAACAC T T T AG - - - - T T TGT T T AAACAGAAGC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AA T CAAAA T A T T T T AGGAAACAAAA - - - A T AAA T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T A T T T AC - A T C - - -
T AAA T T TGGGAAA T - T T T T TGGAAAAAAA TGACGA TGAAACAGT T AACA T AAC T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGT T AACCGG - - -
- - - - - - - - - - - - - - C T T C T AAGT TGA T A T A T - - - - - - - - - - - - - - T AA T T AAC T ACAC T T CCCCCA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T A T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A - - - - - - T CCAGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T CAGA T AAAAGAAAA
C TGT CA T T T T T A - - - - T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACCAAC T AAAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T - - - - - - - - - - - - T AGT A T C T T T T TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - A - C T - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAAA T - - - - GT AGT T T A T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T - A T T - A TGT - - - T AAAGT T T A T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AAA T T T T T TGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCA T T T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T T ACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGGT T T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T T - - - - - - - - - T T T AAA T T T T C T A T T T AGGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CAAA T T T - - - - - - - - - - - C TGT CAAAAAAC T CCCAGA T ACCAA T T A T T A T AA - T ACAC T T T CCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T - - - - - - - ACA T T T AGAA T T T - - A T C T AA - - - - - - - T AA T AAACA T T - - -
- - - - - - - - - - - - - - - T T T C T T A T T A T AA T T T T C T T CCAAGT AC T T A T - C T ACA T ACAC T T CCCCCA T AAA T T AA TGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T - - - - T TGC T AAA T A T AGGT T A T CAGTGGAA T A T T T CAAAAAAAAAAAAC
T AGA T T A T C T AGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T C - A T T C T AAACGCCAGCGT T T A T CGT T ACGT CAA T T TGT CAAA T A TG - - -
CAA T T T A T T T AAA T T - - - - T A T T T A T T A T T T ACAAAAAAACAAAA - - - - - - - C T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T A T A T T T CAACAGC TGGT A T A T CC T T T T AAA T AAA T T CC T T AGAGA T T - - -
CGA T C T T T T TGACG - - - - T AAA T T AAC TGT CACAGTGACACGTGT AA - T CAAA T ACAC T T T CCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGA T T A T T T T T T TGAGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT AGAA - - - A T CGT C - - C T T T T T T T C T T T T T AACAAGA T T T AAAAAAGAAC - - -
T AAAGT AAAC T T TG - - - - - - - - - AAAAAAA T A T AA T AAAAGAACA - - - AAA T A T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T A - - - - - TGGT CA T CA T AACC T T ACCC T A T A T AC - - AAAA T AAA T C T C - - -
T AGA T A T T T A T AAA - A T T T T ACC T CC T A T A T T T T ACC T AA T AA T C - - - A T A TGT ACA T T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCA T T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T A T - - - A T T AAAGGTGCCCGT T T T T CGTGCCGGAGT A T A T T AAAAAAACC T
C TG - - C T CCCAG - - - - CCC T CGACGA T A T C T T TG - - - - - - GGC T C - - - GCA T A T ACAC T T CCCCCA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T A T - - - - - - - - - C T T C TGT T T T C T C T CGCGT A TGGAA TGT CGAAAA T T - - -
T TGA T T T CC TG - - - - - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGAA T ACAC T T CCCCCA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGT T T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T A T - - - - - - - - - A T T A T A T T T T C T ACA T ACGAA TGT T AGT CA T AAA T C - - -
- GTGTGTGT CCAGA T T T TGGAA T AAAAAAACA T AAAGA T A T CGT T AA - - - - T A T ACAC T T CCCCCA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AAACAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGA T T A T T T T T T TGTGA TGCGT T AAC T T A T TGGGGAAGTGT A - - - - - - T T AAGAAA TGAAGT T T A T T T T TGT AA T AAGT T A T TGAACA TGAA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGA T AAAAA T CGC T ACGAGT AACCGAAAC T AA T T ACAC T T CCCCAA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T T A - T A T ACACA T T T A TGA T T T CAGT C T AA T A T CA TGT AGT CAACA TG - - -
A T A T TGT T T T AAAAA T C T T T AGCGAAAAAACCCAAAAAAAGT T T C - - - - - - - T T ACAC T T CCCCCA T AAA T T AACGCACCACAAAAAAA T AACCAAAAGT - - - - - - - - - - AAAC T T T TGGT T A T T T T T T TGTGGTGCGT T AA T T T A T TGGGGAAGTGT A T A TGT T T T TGCAAA T T CAA T T T T T T TGT AGT AAAAGT CAGAAAAAGCA - - -
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TE: rnd_1_family_51.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_ce.fa_se.fa_cel.fa_cer.fa_gs.fa_bc.fa
 size: 1302bp; fragments: 2969; full length: 576 (>=1171.8bp)
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TE consensus structure and protein hits (bp)

No TE domain detected

After TEtrimmer 1302 bp
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TE: rnd_1_family_51.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_se.fa
 size: 1602bp; fragments: 2969; full length: 0 (>=1441.8bp)
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No TE domain detected

After TEtrimmer Extended plot Blue lines are boundaries
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TE: rnd_1_family_51
 size: 1286bp; fragments: 2963; full length: 579 (>=1157.4bp)
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