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T AA T T T CA T CAA T TGT T - - ACA T AA T T A T AA T T A T AA TGT T T T TGT CAAA - - - - - - - - AC T - - - - - - T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - - - - C T A T CAC - - - - - - - - - - - - - C T CGA TGT A - - GACA T A T T T A TGCAC TG - - - - T T T T T T T T T T T AAC
A - - - - - T A T A T A T A T - - - - A T A T A T A T A T A T A T A T A T A - T A T A T A T A T A T AA - - - - - - - - - - - T A T A T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCA - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AAA T A T A - - A T A T A T A T A - - T A T A T A T A T A T A T A T A - - - - - - - T A T A T A T A T A T A
GA TGGC T C T T CAAA - - - A T AA T AA T T TGAAAA T A T T T AAAA T A T A TGT C T AAGA T T AA T T T A T - - - - T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - - ACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A T - T T T ACA T AA T A T A T AGAAAAA - T - - A T AAA T AAAAGT T TGCCC TGA T AAAA - AAAC TGT T A T T AACAGA
A - - - - - T A T A T A T A T - - - - A T A T A T A T A T A T A T A T A T A - T A T A T A T A T A T AA - - - - - - - - - AA T A T A T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A T A - - A T A T A T A T A - - T A T A T A T A T A T A T A T A - - - - - - - T A T A T A T A T A T A
AC T T A T T C TGGAAAA - - - - T T A T T A TGT CAA T CA T - - - - T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - T T T T T T A T A T T T T A T AA T T TGCACGTGCC TGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGA T T A T T T T T A T T T T
GC T T T TGGT TGA T AA T TG - C T ACAGT C T TGGCCGT A T AGT A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - A T T T CAA T CACACA TGGA - - ACA TGAA T AGA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T A T A T ACACA T A
AGT T T T - - - - - - - - - - - - - GC T AAA T CC T AAACA T A T CA T T TGTGT AAA T AA - - - - - - T A T A T - - T C T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T T T T T T C T - - -
A - - - - - - - - - - - - - - - - A T CAA T A T T T T T AAA T T T - - - - A T T T T A T AGGGGC T T T T AA T T T A TGAAA T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - - - - ACAA T A T T CACA - - - - AAA T CCAA T AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC TGT A T C T AA T T A
AACA T T AC T T AAAAGT T - - C T A TGGT CGT T AGT AC - - - - CA T T T AC T A T T A T AA - - - - - - - A TGA T A T A T AAGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - - - - - - - CAA T TGA T - - - - - T T A - - - - - - - - - - - - T A T T CA T T A T T A T AC T A - - - - A T T T T T T T T T T CAA
A - - - - - - - - - - - - - - - - A TGGGTGCAGT CAAGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AAGT T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - - - - - - - T CA T TGC T - - - - - A TG - A T T T ACGC TG - TGACGACCA T T T T A T AA - - - - CACA T AA T C T CGAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A T TGTGT T A TGC T C T C T T AA T - - - T TGGA T A T AGAA - AGT TGGCGGT AGCA T TGGAAAAC T AGGT C T T TGT C
A T T TGT CA T AAAAA - - - A - TGT T T T T T T - - GA T A T T T T A T C T T T ACGGGA - - AA - - - - - - - - - - T TGT A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAACAAC T TGT T T T AC T AGT
AA T T C T CAA T T AAAA - - - - T T T T AC T T T T T AACAG - - - - T T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGT T A T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - - - - - - - T A T TGT AA - - - - - T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T A T T A T T ACA T A
A TGTGT AC T T AAAA T T T - - C TGT A TGT T T AAA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCAAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T T T TGT AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T A TGC TGAAA T C
AAAC T T T A T AAGAGC - - A - T T TGC T T T T CAAA T AAA T CAAGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CAAA T A T AAGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA TG - - - - - - - - TGT T T T - - - - - - - C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T AC T TGAC T T AA
AA TGT T AAA T T AAA - - - AAA TGGAA T T A T AAA T A TGAA T AGCA T A T AAAAA T AAC T AA T T T - - - - - C T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A TGT C T T CA T AA T T T C T T AGGAGC - - - - - - - - - - - - GCA T A TGA T C T CA T A T T A - T AAA T TGT T A T TGT T AG
A T C TGT T A TGAAAA - - - A - - - - T T T T T TGT CA T A T C T CAA T T T T A T ACA T AA - - - - GA T T TGT - T T T T A T T AGGT TGC T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - - - - - - - - - C T T T - - - - - - - - - G - - - - - - - - - - - AAC T A T T T T T AGTGGACAACAC T A T A T A T T AC T AAA
T C T TGC T T CA T A T A T - - A T - - - - - T T T T T T AA T AC - - - - - - - - - - TGAGT - - - - - - - - - - - - - AA T A T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT CA T T T C T T T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T ACA T A T AA - CA T T T A TGAA T T T T T CAAGAAGA T A T AAA T A T T CA
- A TGT T CA T T CAAA - - - A T T AACA T C T ACAGA TGC T T CAAA T ACGT AAGT AAAA - - AA T T T A T T AGA T A T T AGGT TGT T CGGAAAGAAA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A T - T - - AAA TGAAA T A T AAC T AAA - CGAA TGCAGAGACAA T CAGGAACA T AAAA - AGAA T T A T T A T AGT T AA
A T T T T CGA T T CA T T - - - - - - - T CAC T T CGACGT A T A T A T AA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT TGT A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAA T CAAA T A - - - - - AAA TGA T A T T T T - - - - GT A - - - - - - - - - - - - AAAA T A TGT T T T T T T AAA T A T A T T T CAC T T T T T AA
GT TGA T C T CA T AAA T T TG - A T T TGC T A T A T AA T A T AA T AAA T A T A T T T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACC T AA T A - - - - - T T A TGACA T C T AA - - - GT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAACA T T CA T T AAACGA
TGT C T C T T CACCGA T T T - - T TGT AGA T AA T AA T ACA TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - - - - - - - T T AAC T A T - - - - - AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGGC T TGAACC T T CGAA
A - - - - - T A T A T A T A T - - - - A T A T A T A T A T A T A T A T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT CA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA - - - - - - - - - - T - A T A - - - - - - - - T A - - A T A T A T A T A - - T A T A T A T A T A T A T A T A - - - - - - - T A T A T A T A T A T A
- - - - - - - - - - - - AA T T T - - GT C TGGA T T T T AA T A T - - - - - - TGT AA T A T T - AAG - - - - - - - T T CA T A T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT CCGTGT T T T CGT T AAAAAA T T T T T T T T A T T AA
A - - - - - T A T A T A T A T - - - - A T A T A T A T A T A T A T A T A T A - T A T A T A T A T A T AA - - - - - - - - - - - T A T A T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCA - - - - - - - - A T A T - A T A T A T AAA T A T A - - A T A T A T A T A - - T A T A T A T A T A T A T A T A - - - - - - - T A T A T A T A T A T A
AAAGC T T A T ACCAA T - - A - T T ACGA T T T AAAGT AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T A T T T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAA T T A T T T T AC T ACA
AGT T T T CC T T T AAA - - - A - AA T T A - - - CGAGA TGC T CAA - - - - - A T A T C T AA TGC T AC T C T AC T A TGT A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AA T T A T A T T T ACGAA
A - - - - - T A T A T A T A T - - - - A T A T A T A T A T A T A T A T A T A - T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCCAACAACCCA - - - - - - - - A T A T - A T A T A T AAA T A T A - - A T A T A T A T A - - T A T A T A T A T A T A T A TG - - - - - - - T A T A T A T A T A T A
GGT T T T CAGTGCAGC - - - - - - - T AA T T AACGT T AAA T T A - - - - - AAAAAA - - - - T T A - - - - - - - - - - T A T T AGGT T T T T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - T T T A T A T AA T AAA TGA - - AAC - - AAAAA TGT AG - T A TGT TGAGGTGT A T C - AACA - T TGT TGT TGT AA T
A - - - - - T A T A T A T A T - - - - A T A T A T A T A T A T A T A T A T A - T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T T AGGT TGT T C - - - - - GT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - - - - - - - T - A T A T A T AAA T A T A - - A T A T A T A T A - - T A T A T A T A T A T A T A T A - - - - - - - T A T A T A T A T A T A
A - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T ACGT C T T CAAAAGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T A T AAAGT A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - - - - GCAAGA TGCC - - - - - - GAA T AAGGACGTGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T AAC TGTGT T CCC TGT
A T C T A T CGT T AAAA T - - T - T T T AGTGT T AAAA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - AGT A T T T T T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAGCCCAA T A - - - - - A T A T AC T AAA T C - - - - AAGT AGTGAAA T A - - A T T T T T AA T AAAAA TGAGGAAA TGAAGT T A T T T T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - T T T T T AA TGT T A T T T T A - - - - - A T A T A T AAA T AGCAGT T A T TGC T A T AAC T AA T AAGT CAGT T T AACAAA
ACAGACCAAAAAA T C - - - - T AACGT C T AGTGAGA T A T A - T C TGCAAGAACAG - - - - AA T C T A T T A T A T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAAAAACCA T A - - - - - - - - - - T - A T A T A T AAA T A T A - - A T A T A T A T A - - T A T A T A T A T A T A T A T A - - - - - - - T A T A T A T A T A T A
A T T T A T AC TGAAAAA T T - - T AA T AA T T C T CAAA T AC T T ACGTGT A TGT AC - - - - - - - - - - - - - AAAA T A T T TGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T TGT T A - GC TGT T T T T T T T T T T T T AAGGGGAC T A T T A T AAAG
GGT T T T CAGTGCAGC - - - - - - - T AA T T AACGT T AAA T T A - - - - - AAAAAA - - - - T T A - - - - - - - - - - T A T T AGGT T T T T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACGACCCAA T A - - T T T A T A T AA T AAA TGA - - - AC - - AAAAA TGT AG - T A TGT TGAGGTGT A T C - AACA - T TGT TGT TGT AA T
AA T AAA T A T C T AGA T - - AAAAACAAGT AGGAGCA T A T AA TGT A T A TGCA T - - - - - - - - - - - A T AAGA T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT A T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACC T AA T A - - - - - T T A TGA T AAAA T - - - - GG - T AGGT AAGT AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGAAA T T A T A T AAA T AAA
A T AGT T T ACAGACA - - - - - - - T T ACAA TGAAACACC T A T - A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAAAC T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCAAACAACCCC - - - - - - - - CAA T A - - - - - - - - - - - GT - - - - - - - - - - - - - A T AGTGGC T C TGT T T AGAGGCA T TGT T A T T AA T T A
A T AC T T CAC T T CAG - - - GA - - - - - T T A T TGAA T A T T T AA - - - - - GT A T A T A T AA - - - - T T T AA T T TGT A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T AGTGT AAAC T AAAA TGA T A - - - GT - - AAAAACA T AAA - - - C TGCAC TGT T C T CA T A T A T CCA T A T T T T CGT A
T A T AA T T AC - - - - - - - - A - TGT T T T T T T T AGA T A T T T T A T C T T T ACGGGAGAAA T TGA TGT T TGA T C T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - - - - - - - - - T T A T - - - - - - - - - AC T ACGAAA T AA - AGT T T T CGTGGAAACAAAAA T A T T A T T T T T T CGA T
AGT T T CCACA TGAAGT A - - C T ACAA T T T T T AA T ACA T AA TGT T T T CACGT - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A - - AA T T A T A T A - - T AC T T C T T C T C T TGT AA - - - - T TGAGA T C T A T A T T
GGT CA T C T T CAAGGAC TGT CAA T A T C T T T T AACA T - - - - TGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CA T A T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACC T AA T A - - - - - GT ACA T T T T AC - - - - - A TGGAGA T CAGCAA - T A T T T A T C T A TGT T CAA - - - - AA T A T T ACCAGT T T
A TGAC T T CCGGAGA T C T - - T T AAA T T A T T AAA T A T T T T A T AAA T A T AA TGAACA T T CA T T T AAAAAA T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T C T T T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AGT T T T AAAGAA
A T C TGT T AACGAGGA T CA T T TGGA T A T AGAAA T A T - - - - T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGAAA T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - - - - - - - GAA T AAA T A - - - - T CGT AA T AA T A T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAAC T A T AC T A T AC T A
- - - - - T T CCC T T AAA T TG - C T T TGC T C T T TGA TGGT T A T AA T C T AA T TGC - - - - - - - - - - - - - - T T A T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACC T AA T A - - - - - T T A T AAAGT T T A - - - - T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T A TGCGT T T T T A T CAG
AAGCAA T AA T T T TGC - CA - T TGT AA T T T ACAGT C TGT AA T A T C T AAGT T T AA - - T T AG - - - - - T TGT T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - T TGT T AAGCGA T A T AA - - - AA - - A T T AA T T T AA - AAA T CA T C T T TGTGT T - - - - - - T T AA T T CGAACA T
AAA T T T T AGT ACCA T - - A - C T A T AAGCGAGGA T AAA T AGT A T A TGT ACA T - AAA - - - - - - - - - GAAC T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - - - - T T C T T C T T A T T A - - - - CA - - AGACA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A T T AA T A T T T T T A T A
- - - - - T T T CA T A TGA - - GT T AAAACAGT T T AA T AC - - - - - - - - - A TGAGC - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACC T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T AGT T AA - A T T T T A T CGA T A T T T AAA T A T T CGA T A T T T A T T T A
A T T T T T T ACAAC TGTGT - - T T A T ACGT T T A T A T AG - - - - C T CA T ACAGA T - - - - - - - - - - - - - T A T T T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - - - - A T A T T T T CGGT T - - - - GT A T T T T CA T T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T T CA T CAA T AGT
- A TGT T T A T T AAAA - - - A T T AACA T CAACAGA TGC T TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - - - - - - - T A T T A T A T T - - - - GC - T - - - - - - - - - - AAA T C T AC T C - - A TGT CG - ACAA T C T T T T T A T T T T C
T T T TGT T A T AAA T A - - - A - TGT T T C T T T - GGA T A T T T T A T T T T T ACGGGAAAAA - TGA TGT - - AAAA T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - GT T CCCAAA T T T T T TGA - - - - - A T AAAGGT A T AA - AGT T A T A T T T A T T AAAAGGGAAC T C TGGT T TGGA T
A T TGT T CC T ACACAA TG - - T T T T T T T T T T T AA T C T TGCA - - - - - T CGCAC - - - - - - - - - - - - - T T T A T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - - - - T TGAGA T A T T T A - - - - AAC T T CGTGCC T CA - AGTGC TGT C T CA T CA TGAAAAAC T T T T CCA T - GAA
A T C TGT C T AAGAAAA T A - - T T T TGA T T T T AA T T T T T T T A T A T A TGTGT A T - - - - - - - - - - - - - A TGT T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAA T CCAA T A - - - - - - - - - AA T T T A - - - - - - AA - T T T T T T T T CAA - AA T T T TGT T T T A T C T AG - - AAA T T T T T T - - - - - - G
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T C T AAGT AAGC T AAGCAAACA TGGAA - - - - - - - T CA TGA T A T A T AAGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T ACGG - - GGAAA T CA T A T T - - - - GTG - TGCGAAA T AAAAAAA T T T ACAC T T T T T A - - - - - - - - T T T C T A T T T T
AAAGACCGT AAAAAA - - A - T T A T AA T T TGAAGTGA T CGA - - - - - A T A T A T - - - - - - - - - - - T TGAA T T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - TGC TGAA TGACACCCGA - - - CAA - GT AGAAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A T T T T T AAAGT
A - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T ACA T A T T T AAA T AA - - - - T C TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - T TGT C T A T AA T T T CC T AA T CA TG - - - - - - - - - - - - T ACGT T TGGA T A T C TGA - - - - GT AA T T CC T CGTGG
ACA TGT T A T TGAGAG - - A T ACA T T T T T AGTGA T A T - - - - T ACGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - T T T T AAAAAA T AGAAAAA TGGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAA T T T T T T A T T CAAA
A T T A T T C T AC T AAA T - - - - T A T T AA T T T T TGA T AA - - - - T A TGT T CGT C T AAAA T T CG - - - A T AA T A T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - - - - T T A T A T T A T A T A T - - - GG - - - - - - - - - - - - - GC T T T A T AC T T T T C TGG - - - - A T T T TGCC T T AGCA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGAAAA T A T C T AAAA T A T A TGTGT AAGA - - AA T T T A T T A T A T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - CACGAAA T T AC T T T CCGAACAACCCA - - - - - T T T ACA T AA T A T A T AGA - - AA - - - - - - - - A T AGAGGT T TGCCC TGA T AAAA - AAAC TGA T A T T T T T AGA
AAA T T T T A T T AA T CGT T - - T T CCAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGT A T - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - - - - AAA T AGAGC T T A - - - - AAACAAACAC T AAA - TGCA TGCAC T T T TGT T AAGAAA T T T CAA T AA T A TG
A T T T C T CCC T - - - - - - - - T T T T T A T T T AAAGACA T A T AAGGT T CA T AAA T T AAA T T AC - - - C T - AAA T A T T AGGT TGT T CAGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A TGT T T - - - - - - - - - - C - - - - - AAA T AAGCA T - - - - GGA T CCA TGTGTGT A T AA - AACA T AGA T T TGT T T T A
AA T A T A T A T A T A T A T - - - - A T A T A T A T A T A T A T A T T A T A - - TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A T T T T T CCAGAC TGT C T AAAG - AAA - AAA TGT A TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT AAAA T C T T AC T T TG
ACAC T T T A T T TGT AC - - - - AA T TGT T T T T AAAC TGGCCA T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAA T T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACC T AA T A - - - - - AGA T AAC T T AAA - - - - AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAAACA T T CC TGT AAC
T T T TGT T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACCAAA TGAC T T T CCGAACA T CCCAA T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A - - GCA TGT T T T T TGT A TGAGCAAC T TGT T T T AC T AGT
A T C TGT T T T AAACA - - - A - - - - - - - - - - - - AACAAC TGA TGT CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT TGT A T T A TGT TGT T CGGAAAGT AA T T T AGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T T CGAACAACCCAA T A - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T TGT AAGT T T T T CAAAAAAA T T T T T T T T T CAAA
- - - - - - - - - - - A T A - - - A - - - - - - - - - - - - AAC T A T T T A TGTGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - C T T T T AA T AA TGT C T AAA - - - - - - ACA T AAA T A - - A T T T A T - - - - - - - - - - - - - - A T ACAA T C T A T T AGA
G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T T T AGA T AGAA - - - - - - T T T A T AAAGT A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A T T - - - A TGT AAAAAAAAAA - - C T A - - - - AAA T TG - AAAAGT T CACAGT C T T AGAAGAGA TGT T AC TGT T AA
A - - - - - GAAA T AA T T - - - - A T T AGT ACAACGCAA T A T T - - - - - - A T AAA T AAAA T T AA T T CA T AA T A T A T AAGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGA T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACC T AA - - - - - - - - - - T AA T A - - - - - - - - T A - - ACC T T AA TG - - T A TGAA T T AAAA TGT AAAGGGT C T A T T CA T AAAAA
A - - - - - T A T A T A T A T - - - - A T A T A T A T A T A T A T A T A T A - T A T A T A T A T A T AA - - - - - - - - - - - T A T A T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T TGT - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCA - - - - - - - - A T A T - A T A T A T AAA T A T A - - A T A T A T A T A - - T A T A T A T A T A T A T A T A - - - - - - - T A T A T A T A T A T A
A T T A T T CGT AGAAA - - - A T T CA T T AA T T T AAGT AC T T T A T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T AA T T T - - - - - - T T T T T T T A - - - AAAGA T A TG - A T AGT T A T CGC T T C T T T AA T T AA T AAGT CAGT T T AACAAA
A T TGC - - - - - - - - - - - - A T T T CA T A T TGT AA T T AC T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGC T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T TGTGAACAACCCAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AAAAACAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - GGAAA T T A TGCC T T T C TG
GT AA T T C T C T AAAA - - - A - AA T T A T A T AAAAACA T T T T - - - - - - AAA T T T - A - - - - - - A T T - - CA T T T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - - - - - - - - - A T T T - - - - - - - T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAACCA TGT T TGTGT T
A - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGC T T T TGC TGA T A T - - - - T A T T T - - - - - - - - - - - - - - T T T - - AA T A T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CGGAACAACCCAA T A T - - - - AAA T CA T AAA T T A - - - GGA T A T TGAAA TGA - AA TGTGT ACGT A TGT TGGAAGCC T A T T C T T T C T AA
A - - - - - T A T A T A T A T - - - - A T A T A T A T A T A T A T A T A T A - T A T A T A T A T C T AA T A T AAAA T T AAAA T C T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A T T A T T A T A T - A T A T A T AAA T A T A - - A T A T A T A T A - - T A T A T A T A T A T A T A T A - - - - - - - T A T A T A T A T A T A
GT CA T CGT A T CAAA - - - A T AGAAA T AAA T AAACA T CCAAGC T AAA T ACAGA T AGA T AA T T T A T - A T T T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T AC - T T T A T T T AA T C T C T T T T T - A T - - - - - - - - - - - - - T A TGT C TGT CAA T CA T A - CAAA T T A T A T T T T TGA T
A T ACA T T A T TGT CGA - AA - T A T T AGT T T AAA T T T A T T CA TGT A T ACGA T T - - - - T AAG - - - - - - - - - T A T AAGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - GT T T T T T TGGC T T A T AAA T AAA - - GT AAA T T T AA - T AC T T C TGCGCGT ACCGA T T A T T CA T T T T TGACAG
CGC T T CCA T TGT AGC - TGC T CA T T C T CA T T T ACGC T T T A T ACA T - - - - - - - - - - T T AG - - - - - C T AC T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - - - - AGA T AGT ACGT T - - - - A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGT T T T TGT T T C
AA TGT T CA T AAGAA - - - - T T AA T T T T A T CAAC TGT T T T A TGTGT - - - - - - - - - - T T T A - - - A T - AAA T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AAC T AAA TGAC T T T CCGAACAACCAAA T A T T T T - - - - TGT TGT A T AAAA - - - - CAGAAAA T T AAAC T T T T T CCC T A T TGT T T - GT AA T T A T T T T T T T ACG
AC T CGCCGT CCAAAAGT - - T T CGGT C T C T AAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T A T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGT AA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - - - - T AC T T ACA T C T A - - - - GGA - - - - - - - - - - - - A T T T T A T ACGT A T A TGAGAAAGT CGT A TGA T CGAA
A - - - - - T A T A T A T A T - - - - A T A T A T A T A T A T A T A T A T A - T A T A T A T A T A T AA - - - - - - - - - - - T A T A T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCA - - - - - - - - A T A T - A T A T A T AAA T A T A - - A T A T A T A T A - - T A T A T A T A T A T A T A T A - - - - - - - T A T A T A T A T A T A
A - - - - - AGA T AAGA T - - - - AA T T AAA T AA T AA T T T A T T C T A T A T AAAAA T - - - - T C TGA - - A T T A T A T A T T AAA T T T T T CGGAAAGAAA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCAAACAACCCAA - - - - - - - - - - T - A T ACA T AAA T A T A - - A T A T A T A T A - - T A T A T A T A T A T A T A T A - - - - - - - T A T A T A T A T A T A
AAACCC TGCC T AAAC T TGTGT A T T T T CACA T AAACC T T AAA T C T - - - - - - - - - - T C - - - - - - - - - - - T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T C TGAACAACCCAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAA T T T T T CC T T C
AGA T CGAAAACAA TG - - - - AGA TGGT T T TGAAGACGT T AC T T T TGTGAA T - A - - - - - - C T T AA T A T A T A T T CGGT TGT T CGGAAAGT AGT T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - - - - T T T T AA T - - - - - - - - - TG - T - - - - - - A T A - - T A T A T C T T CAAGT CGT A - - - - T T T T T T T T T T T TGG
A - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGAA T T C T AAA T AA - - T CGAGGTGAACCAA T - - - - - - T T CA TGA T A T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A T TGT TGAACAA T T AAC T AA T A T TG - - - - GAAA T A - AAGT T C T CGT AGT T T T T AAAAAGACGT ACC T A T T T C
AGCACCGGT A T ACAG - - - - AAA T T A T C T CCGCA T T AACGTGT T T - CGAA T - G - - - - - - - - - A T T A T T T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - - - - T CA T CA T CGCCA - - - - A T - T AAAACCGT AA - TGTGT A T T C T AGTGT T AAAGA T T T T T T T T CCCCGG
A - - - - - T A T A T A T A T - - - - A T A T A T A T AA TGCAA T A T T A T T T A T A T ACGT AAAACCAAA T T A T - - - - T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T TGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA - - - - - - - - - - T - AC - - - - - - - - - T A - - C TGT CAA TG - - T A TGTGT TGGT T CGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGAA T CC T AGA T AC - - - - - - - - - A T A TGT - T - - - - - - - - - A T T A T T T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A T T A T T AAAAAC T A T T TGAGAGGT A - - - - GA T T T A - GAAGCGGCAGAAGT TGT AGAAAGGA T T T T T TGT T AA
AA T T AA T A T T T T AA T - - - - - - - - - - - T C T AGA TGT A T AC TGT TGT AACC T - - - - - - - - - - - - - AA T C T A T T AGGT T T T T CGGAAAGT AA T T T CG - T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T C TGAACAAACCAA T A - T T C T T AGCAA T A T A T AAA T A T A - - A T A T A T A T A - - T A T A T A T A T A T A T A T AA - - - - T A T A T A T A T A T A T A
AGTGC T CA TGACCAG - - - - T AA T A T A T C T AGAAGA T T T ACA TGT AAGGA T - - - - - - - - - - - - - A T AGT A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T AC T T A T AGA T T T TGT T T AAAA T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T CGT T T T T AG
A T T AAC T AAA T AAA - - - A T CAGCAAA T T T AAAAAC - - - - T A T T T A TGGAGAC - - C T AA - - - A T AA T A T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - T C TGT A T CACCCGT C - - - - AAA T A T T T AAA T A - - T AA T T T CAC T T C T AAAAAAAAAAAACGT C T A T T A T
ACA TGT T C T A T AGG - - - A - CAGT T CA T AGCGA T A T A T AGCA TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - T T T T AGC T A T T T T T CA - - - AAA - ACA T AGAGA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T CA T T TGT T T T AA
T T T CC T TGT CAAGA - - - A - C TGCAGGT TGAAA T CCGTGCGT TGCACA T A T A T AA T T AA T T C T T T A T T T A T AAGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A T - - - - T AA T T T TGGC TGA - - - GC T T - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAA T T T C T T T A T T TGT
T CAGT T CA T ACA T AA - - A T AAAAA T A T AC T AAAA T T T TGAA T A T ACAAA T AAAAA T AAC T AA T C TGT T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - C T T ACA T AA T A T A T AAA T AAA - T - - - - - - - - - - A - - - T TGC T T T A T TGT T A - AGTGT T T T AAGA T T T AA
T T T T T ACGT T T A T AG - T A T A T AAA TGTGT T AA T A T T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - A T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAACCCAA T A T T T T T T T T T AAAA T A T T A T AAAA - T A T ACA T A TGAA T A TGT ACAAGAA T T T AA - A T C T T T T T T T T AA T AAA
A T T AC T AC T AAAAGC T T A T T T A TGT AGCAAAAAA T - - - - - - - - - A T AAGT - AAA - - - - - - - A T AA T C T A T T AGGC T - T T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA TGAC T T T CCGAACAAC TGT A T A - - - - - T AA T AC T AC - - - - - - - TGA TGAA T TGGT AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGAGA T T T AA T T ACAC T
- A TGT T T A T T AAAA - - - A T T AACA T C T AGAGA TGC T TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T - T A T T A T T AGGT TGT T CGGAAAGT AA T T T CGT T T T T T - - - - - - - - - - AACGAAA T AAC T T T CCGAACAACCCAA T A - - - - - - - - GT A TG - - - - - - - - GC - T - - - - - - - - - - AAA T C T AC T CC TGTGT CG - ACAA T C - - T AAGA T T TG
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