Start crop Point

!

MSA length =
AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCATAAGCTGATGCAAGATACCCT - - ------- - TTA
AGTTATTATCCAGCCTTCATTGTTCATAARMGCTGATGCAAGATACCCT - -« -« - - - - - TTA
AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAAGCTGATGCAAGATACCCT - - ------- - TTA
AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHMATAAMGCTGATGCAAGATACCCT - - ------- - TTA
AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAAGCTGATGCAAGATACCCT - -------- - TTA
AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAAMGCTGATGCAAGATACCCT - - ------- - TTA
AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAAMGCTGATGCAAGATACCCT - -------- - TTA
AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHMATAAMGCTGATGCAAGATACCCT - - ------- - TTA
AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAAMGCTGATGCAAGATACHCT - --------- TTA
AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAAMGCTGATGCAAGATACCCT ---------- TTA
AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAAMGCTGATGCAAGATACCCT - - ------- - TTA
------------------ ATTCATTTTAT----------BMAGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAABGCTGATGCAAGATACCCT----------TTA
ATRTATTTT-TA AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAAMGCTGATGCAAGATACCCT - - ------- - TTA
AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAAGCTGATGCAAGATACCCT - - -------- TTA
AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAAMGCTGATGCAAGATACCCT - -------- - TTA
AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAAMGCTGATGCAAGATACCCT - - ------- - TTA
-------- A AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHMATAABGCTGATGCAAGATACCCT ----------TTA
G AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHMATAAGCTGATGCAAGATACCCT - -------- - TTA
G AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHMATAAGCTGATGCAAGATACCCT - - ------- - TTA
G AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHMATAAGCTGATGCAAGATACCCT - -------- - TTA
A AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHMATAAGCTGATGCAAGATACCCT - - ------- - TTA
A AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHMATAAGCTGATGCAAGATACCCT - -------- - TTA
-------- G AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAABGCTGATGCAAGATACCCT ----------TTA
A AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHMATAAMGCTGATGCAAGATACCCT - - ------- - TTA
A A A AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHMATAAGCTGATGCAAGATACCCT - --------- TTA
ATAA AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHMATAAGCTGATGCAAGATACCCT - -------- - TTA
ABE A AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHMATAAGCTGATGCAAGATACCCT - -------- - TTA
ART A AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAAGCTGATGCAAGATACCCT - - -------- TTA
A A AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAAMGCTGATGCAAGATACCCT ---------- TTA
A A AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAAMGCTGATGCAAGATACCCT - --------- TTA
A A AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAAMGCTGATGCAAGATACHCT - --------- TTA
A A AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAAMGCTGATGCAAGATACCCT - --------- TTA
A A AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAAMGCTGATGCAAGATACCCT - - ------- - TTA
A A AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHMATAAMGCTGATGCAAGATACCCT - --------- TTA
A ATAAATE----------- AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCMATAAGCTGATGCAAGATACCCT --------- - TTA
A ARAAATAREC- - - - - T AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHMATAAGCTGATGCAAGATACCCT - -------- - TTA
AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHMATAAGCTGATGCAAGATACCCT - - -------- TTA
AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHMATAAGCTGATGCAAGATACCCT - --------- TTA
AGTTATTATCCAGCCTTCATTGTTCATAABMGCTGATGCAAGATACHCT - - -------- TTA
-------------- AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHMATAABGCTGATGCAAGATACCCT ----------TTA
AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAAGCTGATGCAAGATACCCT - - -------- TTA
AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHMATAAMGCTGATGCAAGATACCCT - --------- TTA
AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHMATAAGCTGATGCAAGATACCCT - ---------
AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHMATAAGCTGATGCAAGATACCCT - - --------
AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCMATAAGCTGATGCAAGATACCCT --------- - TTA
A AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAAGCTGATGCAAGATACCCT - - -------- TTA
! AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHMATAAMGCTGATGCAAGATACCCT - - ------- - TTA
AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCMATAAGCTGATGCAAGATACCCT - - ------- - TTA
A AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHMATAAGCTGATGCAAGATACCCT - - -------- TTA
A AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAAGCTGATGCAAGATACCCT - - ------- - TTA
A AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHMATAAMGCTGATGCAAGATACCCT - --------- TTA
A AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHMATAAGCTGATGCAAGATACCCT - - ------------
A AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHMATAAMGCTGATGCAAGATACCCT - -------- - TTA
A AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAAGCTGATGCAAGATACCCT - - ------- - TTA
AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAAMGCTGATGCAAGATACCCT --------- - TTA
A AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAAGCTGATGCAAGATACCCT - - ------- - TTA
AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAAMGCTGATGCAAGATACCCT
--------------- AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCMATAABGCTGATGCAAGATACCCT
AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTCBATAAMGCTGATGCAAGATACCCT - -« - -~ --- TTA
AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAAMGCTGATGCAAGATACCCT --------- - TTA
AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAAMGCTGATGCAAGATACCCT --------- - TTA
AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHMATAAMGCTGATGCAAGATACCCT - -------- - TTA
---------- AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAAMGCTGATGCAAGATACCCT
-AITGTTC.TTTATA-A-AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTC ATAAIGCTGATGCAAGATACCCT
AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAAMGCTGATGCAAGATACCCT
TTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAAMGCTGATGCAAGATACCCT
AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAABGCTGATGCAAGATACCCT
AGTTATGTATCCAGCCTTCATTGTTCHATAAMGCTGATGCAAGATACCCT

7550

End crop Point

!

AATTA-TTTTTTTAAAAATCAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTATTTTTTTTAAAAATAAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTA--TTTTTTAAAAATCAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTATTTTTTTTAAAAATAAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTA--TTTTTTAAAAATCAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTA--TTTTTTAAAAATCAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTA--TTTTTTAAAAATCAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTATTTTTTTTAAAAATAAATTTTTAATITTGGAAAACATAAAG
AATTA--TTTTTTAAAAATCAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTA--TTTTTTAAAAATCAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTA--TTTTTTAAAAATCAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTA--TTTTTTAAAAATCAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTA--TTTTTTAAAAATCAA-TTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTA--TTTTTTAAAAATCAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTA--TTTTTTAAAAATCAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTA--TTTTTTAAAAATCAA-TTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTATTTTTTTTAAAAATAAARTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTATTTTTTTTAAAAATCAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTATTTTTTTTAAAAATCAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTATTTTTTTTAAAAATAAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTATTTTTTTTAAAAATCAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTATTTTTTTTAAAAATCAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTA--TTTTTTAAAAATCAA-TTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTATTTTTTTTAAAAATCAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTATTTTTTTTAAAAATAAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTATTTTTTTTAAAAATCAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTATTTTTTTTAAAAATAAATTTTTAATITTGGAAAACATAAAG
AATTA--TTTTTTAAAAATCAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTA--TTTTTTAAAAATCAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTA--TTTTTTAAAAATCAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTA--TTTTTTAAAAATCAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTA--TTTTTTAAAAATCAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTA--TTTTTTAAAAATCAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTATTTTTTTTAAAAATAAARTTTTAATATTGGAAAACATAAAG- - - - - = - - - - -
AATTATTTTTTTTAAAAATCAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG_AT
AATTATTTTTTTTAAAAATAAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG - - - = - - - = - - -
AATTATTTTTTTTAAAAATAAABTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTATTTTTTTTAAAAATAAAITTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTATTTTTTTTAAAAATAAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTATTTTTTTTAAAAATAAABTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTA- -TTTTTAAAARAAN- TTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTATTTTTTTTAAAAATAAABT TTTAATATTGGAAAACATAAAG - - - = - - = = - - -
AATTATTTTTTTTAAAAATAAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTATTTTTTTTAAAAATAAABTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTATTTTTTTTAAAAATAAAITTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTA--TTTTTTAAAAATCAATTTTJAATATTGGAAAACATAAAG
AATTATTTTTTTTAAAAATAAAT TTTTAATIIT TGGAAAACH - = - = - -« o w e oo ot ottt oo
AATTATTTTTTTTAAAAATAAARTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTATTTTTTTTAAAAATAAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTA--TTTTTTAAAAATCAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTATTTTTTTTAAAAATAAARTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
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AATTATTTTTTTTAAAAATAAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTA——TTTTTTAAAAATCAATTTTTAATATTGGAAAACATAIAG
AATTA--TTTTTTAAAAATCAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTA--TTTTTTAAAAATCAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTA - —TTTTTTAAAAATAAATT-AATATT— - -AAACATAAAG

AATTA--TTTTTTAAAAATCAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AITTA— - TTTTTTAAAAATCAATTTTTAAIATTGGAAAACATAAAG
AATTA--TTTTTTAAAAATCAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
AATTATTTTTTTTAAAAATCAATTTTTAATATTGGAAAACATAAAG
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] uf.bed g 1.bed fm 1.bed O O bcIn.fa_aln.fa_cl.fa gs.fa ce.fa_se After TEtrimmer 7550 bp

size: 7550bp; fragments: 573; full length: 64 (>=6795bp)
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/ 996.fasta.b.bed uf.bed g 1.bed fm 1.bed O O bcIn.fa_aln.fa_cl.i

divergence to consensus (%)
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size: 7850bp; fragments: 568; full length: 63 (>=7065bp)
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divergence to consensus (%)

TE: Itr_1 family 996

size: 5405bp; fragments: 324; full length: 1 (>=4864.5bp)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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Before TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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[E consensus before TEtrimmer (bp)
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