Start crop Point End crop Point

1 MSA length = 8223
AATTATATCCATTGAGCTGGGTACGTCACACGCCTTTGACGTCACTGCTA- - ------- - CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAACGAAAACT
AATTATATCCATTGAGCTGGGTACGTCACACGCCTTTGACGTCACTGCTA--------- - CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAACGAAAACT
AATTATATCCATTGAGCTGGGTACGTCACACGCCTTTGACGTCACTGCTA--------- - CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAACGAAAACT
AATTATATCCATTGAGCTGGGTACGTCACACGCCTTTGACGTCACTGCTA- -~ ------- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAACGAAAACT
AATTATATCCATTGAGCTGGGTACGTCACACGCCTJTGACGTCACTGCTA- - -------- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAACGAAAACT
AATTATATCCATTGAGCTGGGTACGTCACACGCCTTTGACGTCACTGCTA- -~ ------- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAACGAAAACT
AATTATATCCATTGAGCTIGGTACGTCACACGCCTJTGACGTCACTGCTA- - - ------- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAACGAAAACT
GIT_AIAIAAITT.TTTA.TT AATTATATCCATTGAGCTGGGTACGTCACACGCCTTTGACGTCACTGCTA- - -~ ------ CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAACGAAAACT
ATATEA ABARGART TTTTTAATT AATTATATCCATTGAGCTGGGTACGTCACACGCCTTTGACGTCACTGCTA---------- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAACGAAAACT
AATTATATCCATTGAGCTGGGTACGTCACACGCCTJTGACGTCACTGCTA- - - ------- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAACGAAAACTEGCRGHN - - - - ------- - -
AATTATATCCATTGAGCTGGGTACGTCACACGCCTTTGACGTCACTGCTA- - - ------- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAACGAAAACTIGCHEEE - GACAG- - - - - -
AATTATATCCATTGAGCTGGGTACGTCACACGCCTBTGACGTCACTGCT A = - = - = - = - s - s -t -t =t ot o b e Lo oo
AATTATATCCATTGAGCTGGGTACGTCACACGCCTTTGACGTCACTGCTA- - -------- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAACGAAAACT
AATTATATCCATTGAGCTGGGTACGTCACACGCCTTTGACGTCACTGCTA---------- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAACGAAAACT
AATTATATCCATTGAGCTGGGTACGTCACACGCCTTTGACGTCACTGCTA---------- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAACGAAAACT
AATTATATCCATTGAGCTGGGTACGTCACACGCCTTTGACGTCACTGCTA---------- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAACGAAAACT
AATTATATCCATTGAGCTGGGTACGTCACACGCCTTTGACGTCACTGCTA- - - ------- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAACGAAAACT
TT AATTATATCCATTGAGCTGGGTACGTCACACGCCTTTGACGTCACTGCTA---------- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAACGAAAACT
-------------------------------------------- AATTATATCCATTGAGCTGGGTACGTCACACGCCTTTGACGTCACTGCTA----------CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAACGAA
AATTRTTTTA- - - GGHETT AATTATATCCATTGAGCTGGGTACGTCACACGCCTTTGACGTCACTGCTA---------- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAACGAAAACT
AABTTTATTABTT - - -AA AATTATATCCATTGAGCTGGGTACGTCACACGCCTTTGACGTCACTGCTA---------- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAACGAAAACTIGCEEE - - - - - - - TBACGT - - - -
AATTTHEA AATTATATCCATTGAGCTGGGTACGTCACACGCCTTTGACGTCACTGCTA---------- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAACGAAAACT -~ - - -AGTAA----A
-------------- AATTATATCCATTGAGCTGGGTACGTCACACGCCTTTGACGTCACTGCTA----------CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAACGAAAACT TRACAGTAA- - -TA
------------- AATTATATCCATTGAGCTGGGTACGTCACACGCCTTTGACGTCACTGCTA----------CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAACGAAAACT
AATTATATCCATTGAGCTGGGTACGTCACACGCCTTTGACGTCACTGCTA---------- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAACGAAAACTICIEN - - - - - ---- - - - - -
------------- AATTATATCCATTGAGCTGGGTACGTCACACGCCTTTGACGTCACTGCTA e e e e e e e
----------------------------------------------------------------------- TA A TT AABTC
AATTATATCCATTGAGCTGGGTACGTCACACGCCTTTGACGTCACTGCTA - - —IGIAATGTTA“A.TMAAITC-
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] uf.bed g 2.bed fm 1.bed 0 O bcIn.fa_aln.fa_cl.fa gs.fa ce.fa_se

divergence to consensus (%)
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size: 8223bp; fragments: 897; full length: 43 (>=7400.7bp)
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/ 934 .fasta.b.bed uf.bed g 2.bed fm 1.bed O O bcIn.fa_aln.fa_cl.i After TEtrimmer Extended plOt Blue lines are boundaries
size: 8523bp; fragments: 889; full length: 40 (>=7670.7bp)
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TE: Itr_1 family 934
size: 7767bp; fragments: 472; full length: 5 (>=6990.3bp)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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Before TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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