Start crop Point End crop Point

1 MSA length = 8132 1

AAATA ATAAIAGT ----- AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA---------- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTCGCTAA
———T TA---AAAT - - - - - AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA---------- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTBGCGAA
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA- - -------- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTAGHNTA
AATTATATCCARGTAGCTGGGTACGTCACCHGCCTTTGACGTCACTGCTA -« -« -« - - - CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTAG!ITT
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACTCACCEGCCTTTGACGTCACTGCTA -« -« -« - - - CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTCGCGAT
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCHBGCCTTTGACGTCACTGCTA- -~ ------ - CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT - - - - - - -
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA- -~ ------- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTCGCT
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA---------- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTCGCTAT
-------------------------------------- -TIA.GCTA— e - CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTAGIGTA
------------ AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA----------CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTAGCGTA
----------------- AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA----------CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTAGCTAA

----- AATTATATCCACGTAGCTGGGTACITCACCGCCTTTGACGTCACTGCTA - - -« -« - - - CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTIiCITT -
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA---------- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTARICTAA
TATAAATAGTTAGCEBAATTATATCCACGTAGCTGGGTACGJCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA- - - - - - - - - - CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTAGCG- - - TTATIEIET TIREETHEAGT TCEMARE T » MRS AN B8 - - - - -
AA—T!!ITITAAGTAGTTAGC AATTATATCCACGTAGCJGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA -« -« - - - - CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTAGCCBABCEA TARAR T TTTTTEATEGATAATTTG GTG  TTTETATTA- - - - -

AAATATATATAAATAGTTAGCEBAATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA--=-=-=-=-=-=--"- CTGTGTTG-TTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTCGCT == == = = = = = = s = s m o e o e e e e o o e o e e o e oo o o oo m o m - o - - -
A TIATA AAABGTTAGCEBAATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA--=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTAGC----TTA
AIATA.-. rGTTAGC AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTAGCTAA
AGITIGC AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTAGCTAA
——————————————————— AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=-~--- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTIGCTAA
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTCGCTAA
—————— AATTATATCCAIGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA— - - - - - CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTAG.TT
———————————— AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA----=------CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTAGCGT
————— AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTC-TA
————————————————————————————————————————————— AATTATATCCACGTAGCIGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA— - - - - - CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACI— - - -
-=-=-T AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTAGCTIT—
AAAT AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTCGCTAA
AATTATATCCAIGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA —————————— CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTCHICTAA
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACIA!IGAA
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTAGCTAT
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTAGCTAT
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTCGCGTT
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTAGCTAA
A-ATAEA - - - - - - - I— - -AGCBAATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA--=-=-=-=-=---- CTGTGTTG—TTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAA. —————————————————————————————————————————————————————
AAAIAII ATAAATAG.AGC AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTCGCGAA
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTAGCTAT
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTAG=- - - - -
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT GCTAAW---------
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT CTAARCTAT
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTAGCTAAR---T
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTAGCTIT— -=-=-T
AATTATATCCACGTAGCTGIGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA

--------------------------------------------------------------------------- TCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA

ACACT - - A ' TRARAACTAC TGTCG T ABAAATBTATATAA- - AGTTAGCIAATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACHCBCCTTTGACGTCACTGCTA

> > > O > > > > > >
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] uf.bed g 1.bed fm 1.bed O O bcIn.fa_aln.fa_cl.fa gs.fa ce.fa_se
size: 8132bp; fragments: 744, full length: 45 (>=7318.8bp)

15 20 25

divergence to consensus (%)
10

5

‘”HI I

0
o_

WIIM ‘

|

I I I
2000 4000 6000 8000
TE consensus (bp)

coverage (bp)

250

200

150

100

After TEtrimmer 8132 bp

I I I
2000 4000 6000
TE consensus genomic coverage plot (bp)

I
8000

TE consensus self dotplot (bp)

8

sV

[00]

o

o _|

o

(o]

o

o _|

o

<

o

o _|

o

N

(=] T T T |/
0 2000 4000 6000 8000

TE consensus self dotplot (bp)

No TE domain detected

2000 4000 6000
TE consensus structure and protein hits (bp)

I
8000



/ 934 .fasta.b.bed uf.bed g 1.bed fm 1.bed O O bcIn.fa_aln.fa_cl.i

size: 8432bp; fragments: 754; full length: 35 (>=7588.8bp)
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TE: Itr_1 family 934
size: 7767bp; fragments: 472; full length: 5 (>=6990.3bp)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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[E consensus before TEtrimmer (bp)
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