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MSA length = 7789
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACACGT TGT A T - - - - - - - - - - - GAAA T AAC - - - - GA - - - - - - - - - - AAAAA T C
GT A T - GGT T T T T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGT CAAGC TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAAAGCC T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T AGGT T AGT CCAA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - - - - - - - - - - - - A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAACA T A T AC - CGTGAC T T T T T ACGT AA - - CGTGA T AACACGT TGAGT AAA T
A TGC T AAAAA T T TGAA T - - - - - - - - - - - - - T C T T - - - - - - - AA T CCGT T T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T A T C TGC - A T CCAC T T AGGAA TGCGA - - - - - - - - - - GAAC T AGT T AAGG
T T T T CAGA T T TGT T T T - AAAA T ACCAC TGG - - AAAA - GT T T - - - - - T CGT TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA T CGTGGCG - - AAAGC T CAGAAGT C T T A - GACAAC T - - A T T T T CGAGAAA T
GCA T AAAAGT T A TGAA T T T TGTGCCGGGGA - - T T AA T AAGAA T AGAGT AC TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAGT ACGACG - - - - - - C T T C T AAA T AAAA - - - - - - - - - - AAGT AGAACAAAC
C T ACCA T A T T T A T T AA T C T CGC T CCGA - - - C TGT AACGGAAA T T T TGTGT TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAGTGT T - - - - - GA T T T T TGCAAGAAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T CGG - T A T T T T T T T A - - T T AA T - - - - - - - - - - - CAA - AGGAA TGACAAA T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAAAA T CA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AACCAAAAAC T T AAA - CAGA T CAAAGGGA - - - - - - - - - - - GAGGAC T AGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - - - - - - T AC TGGT C T CAACC T T - - - - - - - - - - - - T CAGC TGT T AAAA
ACA T AAGAC T TGT AGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAG - - - - AAGGCAGAC TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T C T AGGA T CACGACAAGACC T CC - GACGACC TGAAACGAA - - - - - - - - - - - - CAAC T AAC TGGA T
T T AC - - - AA T TGCAAA TGCAACCGGAGGA T - - - - GGT A TG - - - - - CACA T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - - - - - - TGT A - - - - - - - - - - - - - - - T AGT A - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T AGACC T T T T T T AGA - AAAA T C T AAAGAA T T C T - - - GT T A - - - - - - - A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAACGT CGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT AACAC T T TGT C
T T CC - - AA T TGA T CGA T T T AACAA T AAAAACGT T AA - - - - - - AC T T A T A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T A T T T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - A - A - - AA - T A T CCA T T T A T CGGC T
T T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - - - - - AGTGAGT A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAGT A T T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - AA T T A - - - - - - GT T AAAC T
CCAC - - - - - - - - - - - - - GT T A T T T CA T AAA - - - - - - - - - - - GGGT CCAGT TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAGTGT CACA - A T T T T A T T ACAA T AAAAA T T T T - - - - - - T A T T T AA T T AAA T
- - - - - - - - - T T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T AA T AAAA T C T TGT AAC TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA T AACGAC - - TGT AAA T T A TGG - - - - - - - T A TGA T T A T AAA T T AAA T TGAA
T CACCA TGT T T T TG - - - TGAGC T CCAGACA T T - T - - - T T AA - - - - - - - - - TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAGGGTGT - - - T T CCA T T T AAAAGCGT A - - T A T AA T T A - - - - - - - A T AAAAC
- - - - - A T T T T C T TG - - - T - - - T T T TGGA - - T T - T AG - GGAA - - - - - - - - - TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAGT A TGT C - AC TGT AGC T AAAAGTGAA - - T C T AA T T A - - - - - - - A T CAA - -
T TGGAAGA T TGGTGAC - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA - GCAAC T A T A T T AA TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA T T AAGCC - - - - - - GCGT A T AAA T A T AA - GAGACCA - - - - - - - - - AGGCGT
T C TGAA T A T T T T T T AA - A T TGT T T T A T ACA - - - - - - - GGAA - - - - - - - A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T A T T A T - - CGT C T TGT A T AAAAAAC - T T A T - - - - - - AGGT AAGT C T AC T
T T A TGCCGT C T T TGAC - - - - - - - - - - - - - - - - T T - - - GTGA T A T T CA T TGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T A T AGT A - T T ACAA T T ACAAGAGG - - - - - - - - - - - - AAGCA T T T T T A T T
CGT C T AGA T T T T TGAGA T T TGTGT CA T - - - T T T AAACAGAAAGAGCACAGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAACAGT T T A - T AC T CGC TGT CCAGGCA - - - - - AA - - - - T CA T CAA T AAAGT
- - - - - - CA T C T A T AAAACAAA T T T T C TGT A - - - - AA T - - - - GA T T T C T A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - - - - - - A T AGGT C T AAAA T T T AAA - - - - AA - - AA T AA T AAGT T AAA T
- - - - - AAGT T T T T - - - - - - AA T AC T AAA T A T T - T AG - T TGAAA T AC T ACC TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA T ACC T T ACA T A T T AGC T T CAAACGGA - - T A T AA T T A - - - - - - - A T A T AA T
A T A TGAAA T T T T T T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T AA - - - - - - TGGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T ACCCAA - CCGGA T CAGGAAAAAGAA - - - - AGT T - - CCACAAAAGAGC T
- - - - T ACAGGT C TGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T CAAACC T TGCA T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA TGT T T C T - AGC TGC T T AGAAA T T C T A - - - - - - - - - - AGA T TGA T TGGA T
C T AGGA T AA T T T T - - - - - - AA T CCAAAAC T - - - - GA T - - - - GAA T CA T - T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - AAAA T A T T T T A T - C T TGT A T A T AAGA - - - - AA T T TGA T AGT T T AAGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T A T T T ACA T T T T A T T T T T AAACAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - AA T A T A T T TGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T AAAGT A T A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T A T T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - - - - AA T T - - T T A T CA T CCAAA T
T CA T AGAAAA T A T AAA - C T AA T T A T A T T AA - - - - - - - A T T A - T A T AC T A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCAAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T A T T T T C - CCAAGT T T TGAA T T T CA - - TGT AA T CA T - - - - - - - - - - - - -
A T A T A T T A T C T C T AA T - C - - - - - - GGAAAA T T T T - - - TGGAAGAACAGC T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAC T A T T A T C - GGC TGC T CGCGACCAA - - - - - - AA T - - - GGT T C TGAAAAA T
- - - - T TGA T A T T CAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T T A T T T CCA T AGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAACAC T T ACA T C TGAGT TGT AGAAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - AGT A T T T T T AGA T AGAGTGT TGTGAA - - - - - - - A T T A T A TGT A T A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T - - - - - - - - - - - - - - - AAA T
AA T C T ACAA T T T TGC T - T T AA TGGCGCACA - - T T - - - AAAA - - - - - - - GT TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAACAC T T T T - TGCAA T T T ACAAGT AAAG - - - - A T A T A T AAA T T T C T T TGGT
T T ACACCA T T AC T T CA T CAGGT T T T A TGGT TGC T - - - A TGACGCGCACGC TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - T CAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAGCCGT C TGT T
- - - - AA T ACC T T TGGA - T CAA T T T AGT AAA - - - - - - - - - - - T A TGT A TGT TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA TGTGT T AAAA T T AC T AGT AAAAGC - - T - - - - - - - - - - - - - - GA T T TGC T
- - - - - - - - - - - - - - - - - GT AAAGT TGT AAA - - - - AA T - - - - AAA TGGCC T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T AC T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CAAAA T T AAC T
A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCACCGT AGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAGT AGT AGT - A T T AGCGT A T ACCCGT AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T A T - - - - - - - - - - - - - C T CGT T T AA T AA T - - - - AA - - - - - T TGACA T A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T A T A T TG - - - - - - - C T AGAAAC T T AG - - - - GA - - - - A T AC T TGAA T T T T
GGAC T C TGT T T T CCAA - CGGAAC TGAAGAA - - - - - - - ACGAAAGACAC T C TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - - - - - - T AGAAC T T A TGACCGAA - A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - GAGGTGT AC T TGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - GAGGGGAACGACC TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAAGAGACAA - T A T AAC T T AAAACAA T - - - CAC - - - - - - T T A TGAA TGAGA T
T T A T AACA TGT T T AAA T CCAAC T TGAGAGG - - - - AA T - - - - T A T TGGGTGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T TGTG - T CAGA T A T AGAA T C T CA - - - - - - - - - - - A T T CCAAAGAAAC
T T AA - - CAGT TGCAAAGCC T ACCAACGT AA - - - - GA TGGG - ACGACGT T T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - - - - - - GCAAGCGT TGGAA T AG - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGTGACG
- - - - - AAA T T T T T CAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T - - - - CAGACAAC T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - - - - - - AGCAA T T TGCAA T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T AACC
CGC T TGT AA T T T TGGAGCCCC T CCCA T ACC T T - - AA TGT AAAGT T A T CGT TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA T CGTGT T A - - - - - - - - - - - ACAGACC - - - - - AA - - - - CCA TGAAAA T A T T
GC TGGA T A T T T T T AAA - T CAA T CCCAAAA T - - - - AAA - - - - GCGGAA T A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T A T T T T T - AAAAAC T T ACAAAGAA - - - - - - - - - - - - GT T T CGA TGCCA T
AGGC - - AGT T T A T AAA - T AAAGAA T AAAAA - - T T AA - ACAGT C T T CA T A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T A T T T A T AAGA T AC T T CCAAA T A T T AAAA T AA T T A TGTGCCGGTGTGA T
- - - - AAAAA T T - - - - - - T AAAC TGT AA TGA - - - - - - - - - - - AAAGCA T AGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T AGT T CC - AGA TGT T T T T AGGC TG - - T - - - AA - - - - T AGC - GA T ACGT T
T T T AGT T A T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A - - T CCA T AA TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T A T CC T AAGA TGAA T CGCGAAAAA - - A T A T AA - - - - AGT C TGAGGGTGC
AA - - - - TGA T AC T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGA T T CAGT T C TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - - - - - - - - - CAC T CA TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T A T - - CAAA T C T AAA - T T T A T C T AAAGAA - - - - AA TGT A - - T AACCC T C TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - - - - - - GAAGGAGT A TGGTGAC - - T TGT - - - - - - - - - - TGAGCGGT T
T T T T - - - - - GC T T CA - - T T AA T AGC T T T A T - - T T AA - A - - - - - - - - AAAC TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAAAAC T T CAAGG - - - - T T T T AAAGAAA - T TGT AA T - - - - - - - - C T T T TGGT
A T A T AAAA T T T T CCAG - C T T AC T T TGTGAA - - - - AA T - - - - T CGCCAC TGTGT TGTGAACC T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAAAA T C T AAA T A T AACA T ACGAACAC - - A TGT - - - - A T CAACAAACAAAAA
A - - - - AAGT TGT T C - - - CAAGT T - - - - - - - T T T TGT - AAA - - - - - - - - - - TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA T AA T CAA T ACGA T ACCGA T AA T CGGG - - CAAGA TGA T - - T T TGGTGT A T T
A T ACCA T A T T T T T - - - - T AAA T T T TGAGAA T T T TGT - A T AG - - - - - - - - A TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACACCAAGA - - - T T T T AAC T AAAAAC T AA - - T A T AA T T A T - - - CAGT T AAAA T
C T C TGACA T A T T T AGG - GAAGCGA T ACA T A - - - - AA T AC T A T ACACA T AA TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAC T ACCA T CGAGT TGGCCGAGGAAC T - - T T A T - - - - - - CGGCCAACCGT AC
T T T T T T AC T T T C TGGA - T T T ACAACAGT AG - - - - AACA T AA TGCA T A T A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T T CAGGA T CACGACAA T A TGGCA - - A T TGT C T C TGAAAAC - - - - - - - - - - - - T A T T A T ACACAAC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - C T C TGG - - T CAAA T T T A T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAGT AC TGA - - T ACA T A T T A T - - - - - - - - - T A TGA T T - - AA T T T AAACAAA T
- - - - AA - - - - - - - - - - - T T T ACGAGA T AAA - - - - - - - - - - - TGGT CC T A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T C T AGGA T CACGACAC T A - - - - - - - - TGGTGT A T T A T A T T - - T T A - GA - - - - C T A T AGGT TGGC T
A T AA - - - - GT T T T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGA - - - - - - - - T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - AC T - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGAG - - - - AAC T A T - CACAAA T TGAGT
T TGCCC TGT T T T TGAA TGCGGGT T TGAAAA T T T T AA T A T A TGT T A TGAGGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - - - - - - GAAAA T T TGCAA T T CC - - - - - - - - - - - - AAGTGTGCAAAA T
- - - - CCAC T T T A T A TG - - - - - - - - - - - - - - - - T TGA T ACGGGTGGCAC T C TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T AGT T T C - - - - - A T T T AGGAAAA T - - - - - - - - - - - - AA T AAAA T AAAA T
- - - - T A T A T T T T T CA T T CC T A TGT T A T AGG - - - - AA T T CAAGGT T CA T AGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T AGT T T - - GT CGA T T T T CGAAAGA - - - - - - - - - - - - GT ACA TGT A T A T T
T T A T T AAA T T T A T T A - - T T AAAA T CAA T AG - - - - - - - T T AA T T A T C T AA T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T AC T T A T - CAAAAAA T AGAAA TGT A - - T A T AA T CGCGAA TGCAGAAGAC
TGA T ACAA T T T T T AA T - T T T T T AAGAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAC TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - - - - - - T T CAGAACA T C
G - AACA T A T T T T T C TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - GAAG - - GT CCAGT TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGA - - ACAGT T T A - GGT CAA TGAAAACA T T - - - AA T - - - - - - T AGT A T AA T AGA -
T TGT ACA T T A T T T AGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A - - - - - A T C T CAAA T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA - AA TGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T AA - - T - T AGT T AGT T AGCA
GTGT - - AGT T TGT T CA - CGAA T CGT AAGAG - - C T AA - GCAC - - - - - - - - - - - - TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA T AC T TGT T A T AAAAC TGAGAAA TGT T A - T A T AC T TGT AAA T CAGT TGAA T
T CAC - AAGT T T T T C T - - TGGGTGT T A T TGA - - - AAA - A T AA T TGAGACA T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAACA T - - - - AGGTGCGT T T CAAAAGT T - T T - - AA T - GT - - - - - T A T T TGAC
T CAG - - - - - C T T TGA - - T T T A T AGTGT ACG - - T T AA - ACAAA TGGAA T AC TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T AC TGCAG - - - - - - T T CCAAAAGT C - T TGCAGT T A T - - - - T T A T T CGA T
T T A T AAAC T C T C TGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - - - - - T A T A T A T AGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T AGT T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T AA - CA - A TGT AGAGT T AAA
T CA T TGGACA T T TGAAA T A TGTGT CA T C TGT T A T - - T A TGGA T A T CA T AC TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T ACC T TG - T T TGT A T CA TGA T AA T T - T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - AAAACC T C TGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - - A - AA T A T T A T T T AAA
CAAG - - - - - - - - - - - - - TGGACCACAAAAA - - - - - - - - - - - A TGAGGT AC TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAGTGT T AGA - T AACGT T T A TGCCGAGAA - - - - AA T T AGGT AC T AGCAGAA T
TGA T ACAA T T T T T AA T - T T T T T AAGAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - - - - T T T CCAAGAGGAG
T T A T - - - A T T T CC T AA TGC TGCC TGAGAGT - - - - A T T A TG - - A T ACA T AGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - - - - - - GCCAACGT A - - - - - - - - - - T AAA T - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - AAAACC T T TGAA - AGCA T A T CAAAAA - - - - - - - - - - - TGGGCC T CA TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T A TGGCC - T CCGGT T T A T CAGTGT - - - - - - - - - - - - T T A T T T AAAAAA T
T CA T - - - - - - - - - - - - - T CAC T T T CAAAAA - - - - AA T ACAA T CGT TGCAC TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAGCACGT CAACA TGGACAAAAA T CAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T - - - - GAAACAC T T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA T T AC T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A T - - - - - - AA T CCCA T T TGT T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCGC TGT A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAGT A TGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T AA T AGGT A T T TGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - GT AA - - - - - - - T C TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T A T T T T A T CA TGCA T T T CAGCGAC - - - - - - GA T A T T T CGT A T A T T TGAG
A T A T T C T AC T T C T AGA T A T A T T A T TGCGAA T T T T - - - A T AAAA T ACA T A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T A TGT T AAGCA T TGC T A T AGTGA T AA T T A T - - T T A T T T AA T AAAAAAA T
- - - - - - - - - T C T T - - - - - - - A T C TGA TGAA TGT T - - GAAGA - - - - - - - AC TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA - - - - - - - - TGTGGA T AAAAAAAA T A - A T A T AA T T A TGAA T AAAAGGGA T
TGA T ACAA T T T T T AA T - T T T T T AAGAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - CCGA - - - - - - AA - - - - GT T ACAAGACAAC
- - - - - - - - - A T T TGG - - - CGA T C TGA TGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAGT A TGT CCACA T AAGT T A T AAAAA T T - T CA T AC T T - - AAA T AAAAACAA T
C T A T ACCGT T T T TGAA - C T TGA T T CA TGAC - - T T - - - GCAAAAA TGA T A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T A T T TGT - GA T AAC T T AAAAGCAAAC - - - - - - - - - - T T AC TGT T C TGGT
T T A TGACGAC TGT AAGTGT T ACC T AAGAAG - - - - AA T AGGGA TGACCA TGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - - - - - - CACAA T A T AAAAAAAA - - T T AAGA T - - - T T AA T AAGT TGT C
T T A T CGT A T T T T C T AG - - - - - - - - - - - - - - - - T T AA - T T A T AGGT CC T T T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAAAGT T C T T - T A T AA T T T A TGGAAAA - - A TGT - - - - - - AAACGAAAAAAGT
- - - - GGAGC T T C TGGA - CC T CC T CCAGAGG - - - - AA T T T AA - - - - - - - - C TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - - - - - - T C T T AGT AGCAGA TGA - - - - - - - - - - - - CCCC T AAAAAAA T
- - - - - AAAA T T T TGAA - T AAA T T TGGGAAC T T A T AA - TGAA - - - - - - - - - TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T A TGAGAA TGT T CACCACA T ACGAG - - T A T AA T - A T - - - - - - AAGGAC T
CAGA T ACCA T T T TGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - C - - - GA T A - - - - - - - - GTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - AC TGT A - - - - - - T T T A T A T A T TGA - - - - - A T T T - - - - AC T TGT T AAGT
- - - - AGGC T T T - - - - - - T T T A TGGA T ACAA - - - - - - - - - - - GAAGC TGT T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CAAGGA T CACGAC - - - - - - - - - - - - A TGT TGC T AGGA T A - - T T A T AA - - - - CCA T - GA TGCGCC
ACACAAAA TGT T CCGT TGAAA T A T T CAGA T T A T T AACA TGT T TGACA TGC TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAGCA T TGT T ACA T T AC T T ACGAGACG - - - - - - AA T T AAC T A TGAAA TGAAG
A T A TGAGGCC T T T AAA - AAAA T AC TGAAAA - - - - GA - - - - - A TGT CA T T T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T T TGCAC - C T T AAA T T ACAAGAAGG - - - - - - - A T A T C T T T T T AGT T AAC
T AA TGAGAC T CC T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACGA T T CACCA T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGT T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - - - - - - TGTGCC T T T CAGGCAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - A T T AGA - - T CGA T C T T T AAAA - - - - - - - A TGG - - - - - - - A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAGT A T C T T AA T T TGA T T T ACAA T T AAA - T C T T AA T T ACA T A T T AA T T T AA T
GT AAGGTGAA T T T AAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - AAAA - GGT TGCA T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA TGT TGCGTGA T TGCC T T T AGT TGT - - - T A T - - - - - - T AC T T T T T T T AAC
C T ACC T CA T T T C TGGGAC T TGT T T T A TGT A - - - - A T T - - - - ACGT CGCGC TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAGCA T T T T T - A T TGA T T T AAAAC - - - AA - - - - AGCCACGGGT ACGCA TGGT
T T A T - - - - - - - - - - - - - TGAA T T T CGGAAC - - - - GA T - - - - GA T ACGT A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAGT A T CC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T CAA T C T AA T
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 size: 7789bp; fragments: 2628; full length: 154 (>=7010.1bp)
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 size: 8089bp; fragments: 2628; full length: 151 (>=7280.1bp)
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 size: 2773bp; fragments: 1458; full length: 162 (>=2495.7bp)
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