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IA.TI—A_TGT-T - —AAIATAA-T.T-TAITGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC ---------- AAITCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATA
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATA
------------------------------ TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCRBAAAACTAGGCTGACAACTCCT T -« - - -« x o m oo m oo m ot oo oo
TTBA------- TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC--------- - AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGHICTCCCCCTTTTATA
TTA-AATAA TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC---------- AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTATA
TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCT---------- AAGT---TTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATA
--------------------------------------------------------------------------- AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATA
TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC---------- AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATA
TGTAAGAJJTTATTTAAATATAGCGCC-AAAACTAGGCTGACAACTCCTTCH - - - - -« - - - AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATA ATTEAAAAA - -
TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC--------- - AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTAT TAfAAAA
TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC--------- - AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATARATEHANEEGETEIEE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC--------- - AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATA
TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC---------- AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATA
TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC - - ------- - AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATA
TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC--------- - AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATARTAR TACIIN - - - - - - ----------------~----
TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC---------- AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATARAAGHAAEIEENICE - - - - - - - - - - - --------
TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC--------- - AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATA
TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC---------- AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATARTACEE TR - - - - - - - - - - - - - - - -~ - -~ = - - - oo oo -
TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC--------- - AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATA ATAAA- - - AARBATTT -« - -- -
TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC--------- - AABTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATANTAGHAARATTATAAG - - - - - - TRAAAA - - - [T TAAAAA - -
TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAITAGGCTGACAACTCCTTC - - - - - - - - - AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATA
TR ABGEATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC - - - - - - - - - AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTATA
TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC---------- AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATA
TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC---------- AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATA AJAAATAAAAATTTATTTAAAAAAC - -
TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC---------- AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATA ATAAAA- - - - - - - - - ITITIAAAA—— A
TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC--------- - AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATA ATAAAA- - - - - - - - - ATETAARGE - - AA
TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC---------- AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATA - - - = - - mmmmmm e o m s ATAAAA - = = - oo e e mm e e e e e e oo - A
TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC---------- AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATA TTTEAAGHG - [T
TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC---------- AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATAR - - - - - - - - o oo oo e e e e e e e e oo o - ATTTAAAAA ------
TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC---------- AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATABT - - - - - - - - - m oo o e oo oo - TAAAAA AlTTA
TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC--------- - AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATA AB--------- TTTAA A
TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC--------- - AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATA AT!IAATAA GTTATTTAARAAAC
TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC---------- AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATA TA- - —IAAIIATTTIT AAAAA
TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC--------- - AAGTCATTTTTATTG--------- TAAAAATTAAGGCTCCCCC-------------A/NISCTET - - - - - - - - ------- ATT AAAAA - -
TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC--------- - AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATA
TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC--------- - WAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATA
TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACT CCTTC - - = = = = = = = m o m m o e e o e e o e o o e o e e e e d e e e o e e e e e e e e e e o
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TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC---------- AATCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATARTARNAAR
TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC---------- AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCT T T TAT A - « - = 5 = m o e e e e e e e e e e e e o e e oo e e e e e e e e e oo o -
TGTAAGAATTATTTAAATATAGCGCCAAAAACTAGGCTGACAACTCCTTC--------- - AAGTCATTTTTATTGTAAATACAATAAAAATTAAGGCTCCCCCTTTTATAlT THEAACGEEECHSE - - - - - - - -------------------
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i fm_1.bed 0 0_n.bed g 1.bed fm 2.bed 0 0 belnfa ainfa clfa After TEtrimmer 5132 bp
size: 5132bp; fragments: 349; full length: 52 (>=4618.8bp)
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TE: Itr_1 family 834

size: 4250bp; fragments: 43; full length: 1 (>=3825bp)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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Before TEtrimmer ORF and PFAM domain plot

Bl ORFs
B PFAM domains

ORF2

—
ORF11 ORF3 ORF6
L ) )
ORF1 ORF9 ORF5
) — )
ORF12 ORF10 ORF4 ORF8 ORF7
— — ) — —

RVT 1 } RT_RNaseH } Integrase_jZCZ
Peptidase_q17 rve }

500 1000 1500 2000 2500 3000 3500 4000




[E consensus before TEtrimmer (bp)
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