Start crop Point End crop Point

1 MSA length = 7600 1
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG=-=-=-=-=-=-=---- AAAATAAAG-TTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTC

----- AAGE-TTATT AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG- - - - - - - - - - AAAATAAAG- - TTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTC
GAT@ATCEBBGECTTA - - AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATATGCTTATTGTG- - - - ------ AAAATAAAGTTTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTC - - -TATTETTTA
GATEBATTAAAATTTATT - === - - - - - - - AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG- - - === = = - - AAAATAAAG- - TTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTC

AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG=-=-=-=-=-==---- AAAATAAAG-TTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTC
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG=-=-=-=-=-==-~--- AAAATAAAG-TTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTC
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG=-=-=-=-=-=-=---- AAAATAAAG-TTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTC
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG-=-=-=-=-=-=---- AAAATAAAG-TTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTC
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG=-=-=-=-=-=-=---- AAAATAAAG—TTTTTTTAAAAAGAAGITTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGT
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG=-=-=-=-=-=-=-~--- AAAATAAAGTTTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTC
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG=-=-=-=-=-=-=-~--- AAAATAAAG-TTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGT
AATAATT - ----------- ===~ AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG-=-=-=-=-=-=---- AAAATAAAGTTTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTC-=-=-=-=-----
AA--GTTAAAAT-TATT---=--=-=--=---- AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG
AITTAAAAT ————— AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG=-=-=-=-=-==-~--- AAAATAAAGTTTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTC
————————————————— AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG=-=-=-=-=------AAAATAAAG-TTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTC
———————————————— AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG=-=--=-=------AAAATAAAG-TTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGT
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG=-=-=-=-=-=-=-~--- AAAATAAAG-TTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTC
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG=-=-=-=-=-=-=-~--- AAAATAAAG-TTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTC - - === - == - - s e oo e e o e o e o — - - -
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG=-=-=-=-=-=-=---- AAAATAAAGTTTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTC
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG=-=-=-=-=-=-=---- AAAATAAAG-TTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGT
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG=-=-=-=-=-==-~--- AAAATAAAG-TTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTC
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG-=-=-=-=-=-=-~--- AAAATAAAGTTTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTINGCENENIEN. - - - - - - - - - - IA
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG-=-=-=-=-=-=---- AAAATAAAG-TTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTCET ------ - AT—TATT.TTA
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG=-=-=-=-=-=-=---- AAAATAAAGTTTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTC -AT-CATTAT--A
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG-=-=-=-=-=-=---- AAAATAAAG-TTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTETIR- ----------------
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG-=-=-=-=-=-=-~--- AAAATAAAG-TTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGT
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG-=-=-=-==----- AAAATAAAG-TTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGT
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG-=-=-=-=-=-~--- AAAATAAAG-TTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTC
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG=-=-=-=-=-==-~--- AAAATAAAG-TTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTC
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG=-=-=-=-=-==-~--- AAAATAAAGTTTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTC
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG=-=-=-=-=-==-~--- AAAATAAAG-TTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTC
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG-=-=-=-==----- AAAATAAAG-TTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTC
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG-=-=-=-==----- AAAATAAAG-TTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTC
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG=-=-=-=-=-==---- AAAATAAAG-TTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTC
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG=-=-=-=-=-==-~--- AAAATAAAG-TTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTC
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG-=-=-=-===---- AAAATAAAG-TTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTC
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG=-=-=-=-=-==-~--- AAAATAAAG-TTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTC
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG-=-=-=-==----- AAAATAAAG--TTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTC
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG-=-=-=-=-=----- AAAATAAAG-TTTTTTTAAAAAGAAGATTGTGTCGTCTCGTATTTTAAGTC
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG
AGTTATACAACGGAAAACTGCTGACATAATGCCGGATAGTGCTTATTGTG
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] uf.bed g 1.bed fm 1.bed O O bcIn.fa_aln.fa_cl.fa gs.fa ce.fa_se
size: 7600bp; fragments: 670; full length: 48 (>=6840bp)
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/ _781.fasta.b.bed uf.bed g 1.bed fm 1.bed O O bcin.fa_aln.fa_cl.i
size: 7900bp; fragments: 670; full length: 47 (>=7110bp)
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TE: It 1 famiy 781 Before TEtrimmer 7655 bp

size: 7655bp; fragments: 2883; full length: 1 (>=6889.5bp)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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Before TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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[E consensus before TEtrimmer (bp)
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