Start crop Point End crop Point

1 MSA length = 6544 1

TITT A AATRAA T AA TGTAGTGCGACCTGGTTACCCAACAATTGTTTGTTTAATATTTCATTAAT - - = == - = - - - GGGTGAACATGTGTTTGATTTTC—CCGTATTGGAATGAGACGACATCACA_AAATA—AA
TTTT AA A T AAAMT - -TCTC TGTAGTGCGACCTGGTTACCCAACAATTGTTTGTTTAATATTTCAT TAAT - - - - = = o = - - GGGTGAACATGTGTTTGATTTTTCCCGTATTGGAATGAGACGACATCA - = = = = = o e e e e e e e o e
TITT A AA A T AARRR- - -T----- TGTAGTGCGACCTGGTTACCCAACAATTGTTTGTTTAATATTTCATTAAT - - = = = = = = = - GGGTGAACATGTGTTTGATTTTC-CCGTATTGGAATGAGACGACATCACA

TGTAGTGCGACCTGGTTACCCAACAATTGTTTGTTTAATATTTCATTAAT - - = - = = = = = - GGGTGAACATGT|TTTGATTTTTCCCGTATTGGAATGAGACGCATCACA
TGTAGTGCGACCTGGTTACCCAACAATTGTTTGTTTAATATTTCATTAAT - - = = = = = = = - GGGTJAACATGTGTTTGATTTTC-CCGTATTGGAATGAGACGACATCACA
------------------------------------------------------------------------------------------------------- GGGTGAACATGTGTTTGATTTTC-CCGTATTGGAATGAGACGACATCACA
-« - TCTAA-TMBGTGT 1GTAGTGCGACCTGGTTACCCAACAAT TGTTTGT TTAATATTTCATTAAT -« « oo oo oo oo oottt e oo ottt o oottt
TGTAGTGCGACCTGGTTACCIRAACAAT TGTTTGT TTAATATTTCATTAAT = -« « o s o w ot oo oo oottt e oot ooooooooooooooooo o
TGTAGTGCGACCTGGTTACCCAACAATTGTTTGTTTAATATTTCATTAAT - - = = = = = = = - GGGTGAACATGTGTTTGATTTTTCCCGTATTGGAATGAGACGACATCACA
TGTAGTGCGACCTGGTTACCIAACAATTGTTTGTTTAATATTTCATTAAT - -« -« - - - - GGGTGAACATGTGTTTGATTTTTCCCGTATTGGAATGAGACGACATCACA
----------- TGTAGTGCGACCTGGTTACCCAACAATTGTTTGTTTAATATTTCATTAAT == --------GGGTGAACATGTGTTTGATTTTC-CCGTATTGGAATGAGACGACATCAC
TGTAGTGCGACCTGGTTACCCAACAATTGTTTGTTTAATATTTCATTAAT - - = - = = = = = - GGGTGAACATGTGTTTGATTTTC-CCGTATTGGAATGAGACGACATCACA
TGTAGTGCGACCTGGTTACCCAACAATTGTTTGTTTAATATTTCATTAAT - - = - = = = = = - GGGTGAACATGTGTTTGATTTTC-CCGTATTGGAATGAGACGACATCACA

TGTAGTGCGACCTGGTTACCCAACAATTGTTTGTTTAATATTTCATTAAT ---=-=--=---- GGGTIAACATGTGTTTGATTTTC—CCGTATTGGAATGAGACGACATCACA -AAATAAAA
TGTAGTGCGACCTGGTTACCCAACAATTGTTTGTTTAATATTTCATTAAT ---=-=--=---- GGGTGAACATGTGTTTGATTTTC-CCGTATTGGAATGAGACGACATCACA - AlRATAAAA
TGTAGTGCGACCTGGTTACCCAACAATTGTTTGTTTAATATTTCATTAAT ---=-=--=---- GGGTGAACATGTGTTTGATTTTC-CCGTATTGGAATGAGACGACATC-=-=-=-=-=-=-=---

TGTAGTGCGACCTGGTTACCCAACAATTGTTTITTTAATATTTCATTAAT —————————— GGGTEAACATGTGTTTGATTTTC-CCGTATTGGAATGAGACGACATCACA
TGTAGTGCGACCTGGTTACCCAACAATTGTTTGTTTAATATTTCATTAAT ---=-=--=---- GGGTIAACATGTGTTTGATTTTC—CCGTATTGGAATGAGACGACATCACA
TGTAGTGCGACCTGGTTACCCAACAATTGTTTGTTTAATATTTCATTAAT ---=-=--=---- GGGTGAACATGTGTTTGATTTTC-CCGTATTGGAATGAGACGACATCACA
TGTAGTGCGACCTGGTTACCCAACAATTGTTTGTTTAATATTTCATTAAT ---=-=--=---- GGGTGAACATGTGTTTGATTTTTCICGTATTGGAATGAGACGACATCACA
TGTAGTGCGACCTGGTTACCCAACAATTGTTTGTTTAATATTTCATTAAT ---=-=--=-=--- GGGTGAACATGTGTTTGATTTTTCCCGTATTGGAATGAIACGACATCACA
TGTAGTGCGACCTGGTTACCCAACAATTGTTTGTTTAATATTTCATTAAT ---=-=--=---- GGGTGAACATGTGTTTGATTTTC-CCGTATTGGAATGAGACGACATCACA
TGTAGTGCGACCTGGTTACCCAACAATTGTTTGTTTAATAITTCATTAAT —————————— GGGTGAACATGTGTTTGATTTTC-CCGTATTGGAATGAGACGACATCACA
TGTAGTGCGACCTGGTTACCCAACAATTGTTTGTTTAATATTTCATTAAT ---=-=--=---- IGGTGAACATGTGTTTGATTTTC—CCGTATTGGAATGAGACGACATCAC ——————————————
GTAGTGCGACCTGGTTACCCAACAATTGTTTGTTTAATATTTCATTAAT --=-------- GGGTGAACATGTITTTGATTTTC—CCGTATTGGAATGAGACGACATCACA
TGTAGTGCGACCTGGTTACCCAACAATTGTTTGTTTAATATTTCATTAAT ---=-=--=-=--- GGGTGAACATGTGTTTGATTTTC-CCGTATTGGAATGAGACGACATCACA
TGTAGTGCGACCTGGTTACCCAACAATTGTTTGTTTAATATTTCATTAAT ---=-=--=---- GGGTGAACATGTGTTTGATTTTC-CCGTATTGGAATGAGACGACATCACA

AAA TGTAGTGCGACCTGGTTACCCAACAATTGTTTGTTTAATATTTCATTAAT ---=-=--=---- GGGTGAACATGTGTTTGATTTTC-CCGTATTGGAATGAGACGACATCACA
lAA TGTAGTGCGACCTGGTTACCCAACAATTGTTTGTTTAATAT T TCAT TAAT = = = = = = = s o o e e o e e o o e e o e e o o e o o e o o e o o e o o o o oo o m o oo m oo - o - - -
TGTAGTGCGACCTGGTTACCIAACAATTGTTTGTTTAATATTTCATTAAT —————————— GGGTGAACATGTGTTTGATTTTTCCCGTATTGGAATGAGACGACATC - - - = = = s s s e e e e e e o e e e e o e e o e e o e e o e o o m o oo e oo m - m - -
TGTAGTGCGACCTGGTTACCCAACAATTGTTTGT TTAATAT T TCAT TAAT - - - = = - = s o m s e o e e o e e o e e o o o o o e o m m o o e o m e o o o o o m e o o o o o e o e m o o e o o m o o e o m e o oo o o m e o o o o m e o oo o oo s o oo o m oo m oo m o - o m o -
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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