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MSA length = 8059 1
--------------------------------------------- AIAATTGCG—TTTTTTTAAAAAACGAAGCACTCGAGIAAAGAICAAAACT
ACTAATGTAATATGGATATACCCTCTTAATCTCGA - - - -~ - - - - - ACAATTGCG-TTTTTTTTAAAAACGAAGCACTCGAGCAAAGAACAAAACT
ACTAATGTAATATGGATATACCCTCTTAATCTCGA - - - - - - -~ - - ACAATTGCGTTTTTTTTTAAAAACGAAGCACTCGAGCAAAGAACAAAACT
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ACTAATGTAATATGGATATACCCTCTTAATCTCGA- ===~~~ -- ACAATTGCGTTTTTTTTAAAAAACGAAGCACTCGAGCAAAGAACAAAACT - -TTAAAA- - - - TEGCTEGR T TIRTEAT TBATEET - - - - -
ACTAATGTAATATGGATATACCCTCTTAATCTCGA - ===~~~ - - ACAATTGCGTTTTTTTTAAAAAACGAAGCACTCGAGCAAAGAACAAAACTEATAT TETAT-----------TGTBACTGT T TGTCCAREGETTT - - - - -
ACTAATGTAATATGGATATACCCTCTTAATCTCHA- - -------- ACAATTGCGTTTTTTTTAAAAAACGAAGCACTCGAGCAAAGAACAAAACTNMGET T Tl- - - - TTAC- - - -ETEATTET TH T HETETETCETTT - - - - -

————————————————————————————————————————————— ACAATTGCGTTTTTTTTAAAAAACGAAGCACTCGAGCAAAGAACAAAACT
ACTAATGTAATATGGATATACCCTCTTAATCTCGA-----=----- ACAATTGCG-TTTTTTTAAAAAACGAAGCACTCGAGCAAAGAACAAAACT
ACTAATGTAATATGGATATACCCTCTTAATCTCGA-----=----- ACAATTGCGTTTTTTTTTAAAAICGAAGCACTCGAGCAAAGAACAAAACT
ACTAATGTAATATGGGTATACCCTCTTAATCTCGA---------- ACAATTGCGTTTTTTTTAAAAAACGAAGCACTCGAGCAAAGAACAAAACT
ACTAATGTAATATGGATATACCCTCTTAATCTCGA---------- ACAATTGCGTTTTTTTTTAAAAACGAAGCACTCGAGCAAAGAACAAAACT
ACTAATGTAATATGGATATACCCTCTTAATCTCGA---------- ACAATTGCGTTTTTTTTAAAAAACGAAGCACTCGAGCAAAGAACAAAACT
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ACTAATGTAATATGGATATACCCTCTTAATCTCGA---------- ACAATTGCGTTTTTTTTAAAAAACGAAGCACTCGAGCAAAGAACAAAACT --TTRTCAA-A
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ACTAATGTAATATGGATATACCCTCTTAATCTCGA---------- ACAATTGCGTTTTTTTTAAAAAACGAAGCACTCGAGCAAAGAACAAAACT
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ACTAATGTAATATGGGTATACCCTCTTAATCTCGA---------- ACAATTGCGTTTTTTTTAAAAAACGAAGCACTCGAGCAAAGAACAAAACTEERANRT TTHNN - - - - ----- - -
ACTAATGTAATATGGATATACCCTCTTAATCTCIA —————————— ACAATTGCG-TTTTTTTTAAAAACGAAGCACTCGAGCAAAGAACAAAACTEERABA T TG - - - --------1/ T TRCTHTHR- ---------------

ACTAATGTAATATGGATATACCCTCTTAATCTCGA---------- ACAATTGCGTTTTTTTTAAAAAACGAAGCACTCGAGCAAAGAACAAAACT
ACTAATGTAATATGGGTATACCCTCTTAATCTCGA---------- ACAATTGCGTTTTTTTTTAAAAACGAAGCACTCGAGCAAAGAACAAAACT
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ACTAATGTAATATGGATATACCCTCTTAATCTCGA - -« = ===« - ACAATTGCG-TTTTTTTAAAAAACGAAGCACTCGAGCAAAGAACAAAACTINGIGE T TARM- - - - - - - - - - -
ACTAATGTAATATGGGTATACCCTCTTAATCTCGA - -« = ===« - ACAATTGCGTTTTTTTTAAAAAACGAAGCACTCGAGCAAAGAACAAAACTIIGRARATTIE- - ---- - - - - -
--------------------------------------------- ACAATTGCGTTTTTTTTTlJAAACGAAGCACTCGAGCAAAGAACAAAACT

A------ TAA-GGGTATACCCTCTTAATCTCGA —————————— ACAATTGCGTTTTTTTTTAAAAACGAAGCACTCGAGCAAAGAACAAAACT
ACTAATGTAATATGGGTATACCCTCTTAATCTCGA-----=----- ACAATTGCGTTTTTTTTAAAAAACGAAGCACTCGAGCAAAGAACAAAACT
ACAATTGCGTTTTTTTTTAAAAACGAAGCAITCGAGCAAAGAICAAAACT
ACAATTGCGTTTTTTTTAAAAAACGAAGCACTCGAGCAAAGAACAAAACT
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TE: Itr_1 family 676
size: 6127bp; fragments: 360; full length: 1 (>=5514.3bp)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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Before TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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Dotplot

(windowsize = 25, threshold = 50.00 09/10/25)

’

’
6000 7% 4# ‘s (Y 7. AR? ., ’ , . ¢ 17 L4 v,
/7 7 Vs ’
’ . ’ [ EReRd . ’ 7 ’ /
% % . %
. (8 ” ‘w v 14 v 7 s " ¢ 7 4 % . 2 7 7 ¢ . ’
¢ 4 7 4 ///,/’ % # 4 . { v , 7 ’
P ¢ 7 4 ’ , . , , 7 .
, ‘ ’ ’
P ’
’
’ /7
7’
// 4 v , /
., ’ .
’ s ’ 4
’ v 7 7 4 v ’ ¢ v s v 7z ’
., ’ ’
4 ,’ ’ , / ; ’ . P
’, , 2 ’ ) ¢ 2 2 P , ;//, /7 ,' 7’
5000 , R4 7 v ’ “s 7’ ’ ’ ¢ ’ / v’ /7 7/
’, .
s
L s, ’ Py ., L, 4 vy . ‘., e , ‘s “ ¢
’ 7 , ‘s 4 / ’ /7 ’ ’
7 Y ’ 7 ’ ¢ 2 7’
, ” P ’ . ¢ v 4 7 s ,
7 ’ ’ ’ 7 s ’
’ R ’ ’ , P ’ ’ .
’ v 4 ¢ 7 ’ 24 2 , , ’ , ,{ ’
/, , 4 /, /, ’ , , ; , Va
4 {, 7’ ’ / 4 7
, “, * 7 *5. , v s f , 7 ¢ 0
’ . 4 ’ 4 Ve ’ ’ . a4
‘ V24 7’ 7’ ¢ /7 7 7 4
’, 4 ¥ T, M 2
‘ 2 w4 R ¢, ¢ s z . 7797 2 Sy L Brg e
7 7 ’ p; ’ 7’ , d 4 ’ // 4 # ’,
’. 7 % s L7 . v 7 . ’ 7 % ’ ‘rr’ s e 7
V] . 77 ” . ’ v’ v,
4000 , . A : . .
7 4 Y ’ 4 ¢ Y1 VR4 V4 . ¢ ¢ - 4 e $47 2 Yy A ’ . 47 7
’ v v’
’
4 PRy 24 ’ ’ vy ’ , 7 ’ s ’ ’ % s’ 7 s , ‘Y % 7’
” vl Vol 2, » P4 ’ 7 7 v
7’ ’ ’ / ’
.7, , 7/ . ’ 7 ’ 4 ., . //’ ’ ’, 4
v,
7 ’ , 77 s ’ ‘s
.
4 P 4 x4 ’ ’ ’ ’ ’
4
v ! s 7 s , ‘. ‘s - Y , 7 VAV R PV N A
’ ’ ’ . v , , 4 , P ’
4 ’ 4
% ’ 4 4 4 v 4 v 4 .
7 ’/////’ ., /// ‘ ’ o~ / 70 v o : P ,// ‘s //,' , zf, 7
w by 4 ’ ’ v s 2 ”
, v PR TR 7y . ’ $ , 7 7 s 7 4 '/, ’, 7 P /7 7
3000 °7 AR PR A VA ” .’ s vz 7 e e v,
. ’
e 77 4 4 ‘ 7 vz VR4 ’ 77 7 , ’ 4
’ v /7
p v // ¢ 7 , ’ 4 v’ V ”,
’ , ¢ s .
. V] ’ ’ ., , .
o, o, 4 PRI N s .7 . ¥ 4 ’ ’ w ? ¢ /7 . . 144 47 7
, . 7 7 4 ’e ¢ 7 s 2, L’ . ’ v, P s ’ ,’;/ v, s w PR )
¢ 4 . 7 A 7 ’ 4 7 . '/ ¢ s , .
7’
’” v ’ , 147 , v 77 4 s ¢ v 7 ’ VR4 v’ # 4
ya 7 ’ , 4 7 /
. v 7 4 RS 2’ 9 ’ 4 ¢ s 7 »y 2 s e 47 6s7 4, ¢y 127 £, 4 P £ » ¢
v’ ’ ’
v 7 /,: . , ’ ”/, v 4 ’ , % ’ /, ’
/7 7’ ’ ., Vs /7 ¢ 7
7 7/ . ’ Vs 4 4 ’ ., 4 v ?/
2000 oLl S, e PR :
7 /7 4 . ’
’ 4 ‘ , S s 4 , ’ 4
/7 7 ’ . / /. 7 . . ’ ’ 4
4. , /I,;/ ) 7 2, . , v s ¢ 7 7 4 + e ’ P s s,
’ . . , s ’
$ 7 7 7 /f$II/ w / ‘s ’ ”’ v, 4 ‘y ‘ 4 ’ Vx4 ’ 4
. ‘., Y ’ P ’ , /
.’ /,/,/:,’///? ,// . 4 ,, . L4 P // 4 ,,/ y A ¢ 4, v ,
” 20/ Sy , , , 7 ‘. / . 7’ ’ 4 & ’
’ vr wr ? . - 4 s’ 7, ’ RS e .
’ ’ 4 7 s .
’ / 7’ 4 . 7 ’
’ ’ / 7 ’ ’ , ’ s v
, , , / , s, , , and ’
1000 o, . : . .Y
4 s s . s v / ’, ’ ., ’ ‘e
¢ ’ 7’ ’ 7’
4 ’ 7’ v P 4
’ ‘s ‘s 4 ’ . . ’
’ ’ 7 7 Vs ’
/ P4 ’ ’ ’ P
Ve /’, s, , V4 s s 7 ’ // ’ P .7 » ’,, 7 . , ” ,
A ’ 7 ’ ’ . 7’ ’ ’ ’, vV #27 ’ ‘
s, // L VR G ‘ i e A , , “ A 74 7 4 ‘s %0 s
77/ 4 , X 7 s ¢ - s ‘7 7 , ’l/ 4 VR , 4
’ . ‘e ¢ $2 ’ e 4 # s v s a4 ’
’ y 7’
/// / e
0 )

0 1000 2000 3000 4000 5000 6000 7000 8000

TE consensus after TEtrimmer (bp)



