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T TGTGA T T T A T ACAAC T T T T AA T TGGAAA - A T T T T T T T T T T TGA - - - C T T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACACCC T T T T T - - - - - - T A T T A TGA T AGC T ACAAAAA T T T T AC T T AGCGGC T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAA T C TGAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AA T T A - - - - - - - - - - - - - - - -
A TGT AAAA T T T A T AGT A T A TGCGGT T AAAAA T T AGT T T CGTGT TGGAGA T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA TGGA TGA T - - - - - - TGT C T AGACAA T CAAAA TGA - - - - - - GACAGAA T T A
CGTGGAC T T AAACAGT T ACCAC T T T CGAA - AGT T T T AC T T CAAAAAAAA T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAAAGTGT C T - - - - - - - A T T A T T A T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T - - - - - - - - CA T AA T T T T T AC T A - - - - - - GT T T C TGT TGCAAG - - - - GC TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAGAA - - - - - - - - - - - - - - - GCA T T T T A TG - AC T T A T T AC T AA - - - - - T C TG
A T T T T T T T T A T AAAAC T T CCC T T ACGGAAGT CA T T T A TGGA T AGAA TGT T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAAAAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAA T A T T A T T AAA T AAAC T C T T AGT T AA T A T A T C T AAAA T AAA T C T T T AC T C
A T AGAGGAA T T A T TGT T TGT T T T T A TG - - CAAC TGT T T T A T CA T - - - CC T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACACCCC T T T T - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C TGAA T C T CAGAGAGCCGCCACC T CAG - - T A T T T A T T T AGT A T T - - - T AGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAA T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A T A T AAAA T TGAGA T T CCC T T
GT AAGAAA T A TGAGA T - - - TGAAA TGAAAAA T T CGTGT TG - - - - - - - - - - - - - - GT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAAGAA TGT T - - - - AA TGT T CGAAC TGT TGTGGT AGT AGC TGGCGGGCACCC
ACGAC TGCC T CAAA T C T TGT T T C T TGA - - T A T C T T TGA T C T T AA - - - T A T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAAC T A - - - - A T A T - - - T C T T AAACAGT TGT T T T T A - - - - - - - - - - - - - - - -
AAGAACCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACACACGT C T T A T A - - A - - - T T T AA T A T TGA - AA T T A TGA T CAAGA TGCGGTG
T T - - - - - - - - - ACAAAA T T CGACCACA - - AA T T C T AACCA TGA T AAAAA T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAGT C T - - - - A TGT - - - T T T T T - - - - - - - GT A T C TG - - - CCGGT TGCGA T TG
- - - - - - - - - A T AAAA T T T AC T ACGT AA - - CAAC T T T C T AAA T T A - - - - - - TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAGACGCAA T - - - - - - - AGT T ACGTGA T T AAGC T TGGTGCCCA - - - - - - - - -
A T CGAGG - - GCGCGA T T T T T - - - - - - - - - - AAA T T CA T TGT TGC - - - - AC TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T A T A T A T A T A T AA T A T A T A T A T A T A T A T
T TGAA TGC T A TGT C T T T C T TGA T A TGA - - T A T T T C T A T T A T - - - AACAGT TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACACAGGCC T T - - - - - - - T C T C T AA T C T ACGTGCACA - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T ACC T T - - - GT AA T TGT T A T CAGGA T AAAAC T AAAGTGT T C - - T AA T T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAG - - - - - - - - - - - - - T T T T T AAA T AGT TGTGT T T T AACGT T ACAGT T AGGC
A T AAAGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AG - AA T T T TGCAAGGTGA T A T AC TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T ACC T CGGT T TGT A T
GCA T A TGT T A T A T CA T T - - - - - - - - - - A - T A T T T TGA T - - - - - - - - AGAC TGT TGT AA T T T T T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAAAGACA T T - - - - AA T AC T CGCA T A T T A - - - - - - - A T A T - - - - AG - - - - - -
T T A T A T AG - TGACAGT TGT T CA T T T AAAA T A T T T T T T T T AAACA - - - - - T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAC T T C T T C T A T A T - - - AC T CAC T TGA T T AAGC T TGT TGCCCA - - - - - - - - -
GAGGAAGGCC T AAAGGAA T T A T TGGCA - - T AGCCGC T T AAGA T A - - - GGGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAAAAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAA T A T CAGT - - - - G - - A T T T CCCCAAA T AGCCA T A - - - - - - - - - - - - - - - -
GTGT A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T C T A T C T - - - - - - - - - - - - TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAAGT A T A T A - - - - - A TGGCA T T C T AAAAA T ACA T A - - - - - - - - - - - - - - - -
A T ACGT TGA T TGA T A T T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA T T A T - T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T A T A - - - - - - - AAGAGACCA
T T AAA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAC TGT TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAGA T A - - - - - - - - - - - - - - - -
CC T AA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACACA T TGT CC - - - - - - T TGT C T C T T AA T T A T A T ACA TGA T AAAGT AACA T C T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T T CAA T - - - - - - - - - CAGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAGT AA T TGAACA T - - - TGT C T T T T AC T T T CA T C T ACCAA T AGT AAGT T T TG
GT CA T TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGC T T T CGA TGA T CG - - - CGGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAA T T T T A T T - - - - - - - A T T T T CA T AACAGT A T T CG - - - - - - - - - - - - - - - -
A T AA T TGGT A T AAAAC T T T C T T TGT T AAACA TGT ACC TGAA TGA TGAAA T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA T AAA T AA T - - A T - - - A T T T T CGTGT A T A T AAA T T A TGT T AAAACAAAAAA
AGAAA T CA T C T ACAGT T T A T CC TGCA - T AGAC T T T T A T T AC T T AAAAA T T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACACAAG - - - - - - - - - - - - - - - T AGT AAA T A - AAAAGAGAAAAA - - - - - - - - -
AGAAACAA - C T ACAGTGCGT T - - - - A - - - - AAA T C T ACGGT AC T - AACAGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAGACAGGT AA T A T AA T - T T C T AA T TGT AA - GT ACA T AA T T AA - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T T A T A T T A T - - - - - - - - A TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA T - T A T A T T - - - - - A T TGT C TGGCAGT T A T ACA T - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T AGT T T A T T CA T AGCAC T T T AC T T T A - - TGT A T T T A T T A T T T T AAGT T C TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAGT C T - - - - A TGT - - - T T T T T - - - - - - - GT A T C TG - - - CCGGT TGCGA T TG
A T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - AA - - - - - T AAAAACAACGGC TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T T AGAACAACGT T
T T T A T TGG - T TGGAGGC T C TGT T TGGC - - - AACAA T A T T TGT CA - - - AA T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAA T AA T AA T - - - - - - - AA T T T T A TGT T T AAAA T T AA T T TGAA T ACCC T T TG
A T A T ACA T T T AA T AAACA T A T A T TGAA - - TGT T T T C T C TGGAAA - - - CC T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAC T T ACA T T A T AC - GTGC T T T TGTGCAAACGAGTGAAACAC T T T T T AA T T C
GGAA T C T T T A TGCAGGT C T T T A T T T AAGACA T C T C T T CAAAAAAAAAAGT TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAA T AGT T - - - - - - A - - T T T T T TGT AAACGCGT T T AAAAC T A TGGT T T A T TG
A TGCGCAA - A T ACAGTGAGT A T T A - - - - - - AGT T A T A T T ACAAG - - - - - - TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAACAA - - - - AC - - - - - - T C T CAGT AAA T A - GCC - - T AA T AAA - - - - - - - - -
A T T T AC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T T T T T T CAG - - - - - - T T T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAA T AG - - - - AAA T A - - C T TGT AGT AAC T A T AAC T A T AAAA T ACAGGT A T T A
GAAAAC - T AGT CACA T T ACCAA T AAGAAA T AA T T T T A T T AGGT - - AAC T A TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - - - - AC T - - - - A T T A T T T T T A T A T T AA T T T T TGAAA T C T - GAG - - - - - -
A T A T AC T T TGTGC T AGT T T T T T T CA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AC TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACACA T ACAGT A T A T - T T T T T T CAGT T T T T - - - - - - - CGGT CAA TGGACGC TG
A T A TGCGT T A T ACAA T CAC T A TGACAA - - AA T A T A T A T A T AACA - - - T AGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAGT AACAAA - - - - - AA T T T T TGA T ACACA T A TGT A - - - - - - - T T T T AA T T A
A TGT ACC T AAGACGG - - - - - - - - - - - - AA T A T A TGT AAAA T - - - - - - A T T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACACAGGGTGT - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGA T T T A T AC T T A T AG
T TGCGCCAA T T AAGGT T A T T C T T T CA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGTGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAA TGTGTGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA
ACAAA T TG - T AAC T A T A T T T T T T TGAA - - AAAC TGAGT T AGGGA - - - TGT TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAAC TGT A - - - - - - - - - C T CA T TGT AA T TGCAAA T AAAAAAAC T AC T AA T CA
GCAAA TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACC TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAGT ACC T T T - - - - AA T C TGC T CA TGT A T A T AC T CAAA T TGT A T A T T T A T T A
GT CGAAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAAAAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACACGT TGGC T - - - - A - - C T T T AAA T TGAGAAA T T T A - - - - - - - AA T AAA T T A
GT T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - - - - TGCGCAAAAAAAA T T T C TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGA T T AA T T T CA T T T T
T T TGA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGA T T A T T TGCAAA T - - - AGT TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAAAAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACACCCACC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T A T A - - - - - - - - - - - - - - T A
C T AAA TGA T ACAAAGC T T T TGT AC T AA - - CAAAC T T A T CAC TGAAAAGGC TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAAAAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAGGT C T A T T - - - - - - - T T T A T CA T T A T TGAGTGTG - - - - - - - - - - - - - - - -
T TGGA TGTGAGAAAGA TGA T T T T T T AAAACA T A TGTGT AACA T A - - - CA T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAACCGGTGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGA T CAAA T C TGACGA
A TGT T T A - - T T A TGT T A TGT T C T T T AAA T T C T T T A T AA T - CAGAAAGTGC TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAG - - - T A T T - - - - - - - A TGTGAA T A T T TG - A T CCA T CAA T AGCA T T T T T T C
GGA T A T T T T T TGTGT T T T C TGA T C T AAG - TGAAAA T T T T A T T T T - - - ACA TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAAAAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - T C T AC TGACC T T AA T A T A T - - T AA T T A T T T CGAGAA - AACGC TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACACACGC T C - - - - - - - - A T T T T CA T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - GA - CGT C TGGAAGCAAA TGGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCA TG - - TGT T AA T T T
GT A T A TGT T ACACAAAAGT CACACCAG - - CAA T TGGA T TGT T AA - AA TGT TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAC T ACCACA - - - - - - - CC T CAAA T TGT TGT A T AAA - - - - - - - - - - - - - - - -
A T A T A T A T T A T A T A T A T A T A T A T A T AA - - T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA TGT AC T C T T T A T - T A T T T T A T A T AGT T AAA T A T AGT ACCAA T C T T TGT AA
- - - - - - - - T C T AGA T A T T T T CGT TGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAA T AA T AAA - - - - - - - T T T AGCA T AA T T T AA TGT AAGT T CAGTGC T TGT CG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCCC T AAAAGT A T T T A T T T T T AAGA T AA T A T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAAC T A T T C T A T - - - - - - - - T AGAGGT T A T CACAAACAA TGT A - - - - - - - - -
T T A T A T T A TGC T CGACGCA T CC TGT AAAG - - - - - - - - - - - - - - - - AAGGT TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAA T T T T C - - - - - - A - - C T T AAAGT A T CACAA T T CAGAGT CAA TGT CAGGAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAGA T A T T T T A T AG - - - CA T CA T A T AA TGGCGT A T AAAA T A T T T T A T T T TGC
GT A T ACAA T T T AGGA T A TGCACCA T AAAACA T T A T T A T T AC T T AAAA T AGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAA T T AGGT T - - - - - - - AA T ACGA TGAGAGT AA T AAC T A T AAAGAGA T T T TG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CA TGG - - - - - - - - - TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACACCACAC T T A T AC - - - CGCAA T A TGACCA T A T A TGAGA - - - - AA T CAAC T A
- - - - - - - - C T T ACAC T T C T AA T C TGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAC T TG - - - - - - - - AA TGT T TGA T T AA T T AAC T T CA - - - - - - - T C TGCA T CA
A T AAC T AA T A T AAGAAA TGC T C T T T - - AGCGCA T ACACC - GACA - AA T A T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAA - - A T ACA - - - - - - - T T T A T AGCAA T T A - A T T AA T T A T T AA - - - - - - - - -
- - - - - - - - - GGAAGA T C T TGAAGTGGAAAAA T C T T CAA T AACAA - AACGC TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AC T AGCA - - - - - - AGT CAGT T T - - - - - - - - AA TGA T T - T AGAAA - - - - - T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAA T A T - - - - A T A - - A T ACC T T AGC - AA T A - GC T TGT - A T AA T - - - - - - - TG
GT CA T T T T TGCGCAAC T T T C TGCAAGGAAAA T T T T CAGTGT T - - - - - - A T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAGGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAG - - - - - - - - - - - - - T T TGTGCA TGG - - GT A T T T T A - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T A T A - T ACAGG - - - - - C TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T T AA T A T CGTGCAGT TGT T T T C T A T - GT AAAA T A T A T T - - - - - - - - - - - TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACACGT ACCC T A T AC - - - C T T CAGA T - - - - - - - - - - - AAA T CCACACA T T A TG
C T AGA T C - - T CGCCAC T C T T A T T TGT - CA T AA T A T T A T T A T - - - - - - - - - TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAAAAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACACCC TGT A T AGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGCGAGACCAAGA T T T AC T A
- - - - - - - - - - - - CCGT T T T T T T C T AA - - - - AAACA T A T - - - - - - - - - - - - TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAAAAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACACA T A TGT T A T AC - - - T T T T CAGCG - - - - - A T A T AA TGT T T T T AC TGAGT T
A T A T A T A T T A T A T A T A T A T A T A T A T AA - - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAAAAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT T CAC T AACAACGT T ACAACAAGGT T T A T T TGC - T A T T C T A T A T AA - - GAA T A TGGAACAAGT A T T TGCAA
A T ACA TGA T A T AAAAA T T T A T T T A T TG - - TGC T A T T A T T A T AGC - - - A TGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAA T A TGTGT - - - - - - - T TGT TGA TGAAAGT AGA T A - - - - - - - CA T CCA T CA
AC T T A T A - - GGA TGAGT T T CC T ACGA - - - - GAAAC T AC TGGAGCAAA TGT TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAAA T A T C T T A T T T - - - T T T C TGAC T T T T T T AAGT A - - - - C T T CAA TGAC TG
A T T AA TGCCACAACAA T TGT CA T T AGA - - T AAC T A TGGAAAAAA - - - T A T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAAGT A T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAAAAACAA T - - - - - AA T T T T T AGC T AA T AAA T T T A TGA T AA T AACA T T T C T
C T AGC T T T TGCGT TGAA T T T A T T T AAA - - T A T T T T T A T T AAGA - - - - GAGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAGAGAGA T T - - - - A - - A T CACAGT AA T T A T ACC T AAAA T T T C T CCA TGGAG
T TGTGA T T T A T ACAAC T T T T AA T TGGAAA - A T T T T T T T T T T TGA - - - C T T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAC TGC T T T T - - - - - ACA T T T AAC T AGT CGAAAA TGA T T T AAC - - - - - - - - -
C TGCA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCCA T T T T T T A T AAAAAGC T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAA T T AC T T T - - - - - A T C T C T CAC T ACAGCGA T A TG - - - T TGA TGT A T A T T A
- - - - A T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGC - - - - - - - - - - - - - GAC T T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCC T AC T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T T T CAA T T A - - - - - - - T AA TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAA T T C T T T AA T T T - - - T C T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAGT A - - - - T CG
GTGAAA T T TGCACGC T T C T CCCA TGCA - - CA T T T T T AA T TGCAA - - - T A T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA TGT T AC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCA T T T A - - - - - - - AA T C TGGT A
C T A T A TGA T A T AAA TGC T T ACAAAGAAAA - - - - - - - - - - - - - - - C - - - - GTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAAAAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACACACAGC T T - - - - A - - - - - - - - - - - - - - GGA T A T A TGA T CCGCA T CCAA TG
T T AAAC T A - T T AAAA TGT T T T T T T AA - - - AAGC - - AGT CAGAGA - - - - - C TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAAC TGT A - - - - - - - - - C T CA T TGT AA T TGCAAA T AAAAAAAC T AC T AA T CA
A T TGA T T A T AAA T AA T T AAAA T T AGA T CAAAGA T CAAA T A TGCA - AAAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A T T CGAA - - - - - - - - - - - - - -
AGT AAGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T T A T A T T - - - - - AGAA T T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T AA T AAGA T ACA - - - - - - - - AC T T A T T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - - - - - - - GAC T T AAA - AAAA T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA TGT CAGA TGAGA T T A T CAC T CA T AA
A T A TGT AC T A TGCGT T A T T AC T T T AAAAA TGT A T AAAAC TGAAA - AAA T T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAA T A T T CC - A TGTG - - TGT T AAACAAAAACA T A T AA T T T CAA T AACCAGAA
GT A TGCGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT A T A T A T TGA - - - - - - T A T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA T A TGT T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T T T A - - - - - - - T AGT T T T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAGGT A T T T T - - - - - - - A T T T T TG - - - - - - - GAACAA T AAAAGAAAA T A T AA
A T AAAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AG - AAA TGTGCAAGAAAAA T T T T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCA T T AACAACGT T ACAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A T T - - - - - - - - - - -
T T T AGT - - T A T AAA T T C TGT T AAA T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - CGAGT C TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAAAGA T C T T - - - - A - - - - - - - - - - - - - - ACAAA T A TGA TGGGCAC T AGT T T
A T AAACCGC - - - - - - - - - - - - - CGAA - - - - AA T T C T T T CACA T C - - - AGT TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGT AACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACACAAG - - - - - - - - - - - - - - - T AGT AAA T A - AAAAGAGAAAAA - - - - - - - - -
T CCGACGAAAAGCA T T T T T T TGT CAGT - - CAAA T T TGT T T A T CA - - - ACC TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAAGCAC T - - - - - - AAGT T T T T AGAAA T T AAAGGTG - - - - - - - GAGGGGTGA
A T AGACGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCCC T T A T T T AAGA - - - C TGTGT TGTGA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - AC T AGT A T ACAACCAAAAGT T TGT T A T A T T C T A T AAA T AA T AA T AAAAGAAA T A TGT T - - - - - - - T T T T AGT T AAGT A T A T T T A T T A T A T CCAAACAAAA
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TE: ltr_1_family_671.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_ce.fa_se.fa_cel.fa_cer.fa_gs.fa_bc.fa

 size: 6212bp; fragments: 421; full length: 95 (>=5590.8bp)
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No TE domain detected

After TEtrimmer 6212 bp
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TE: ltr_1_family_671.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_se.fa

 size: 6512bp; fragments: 419; full length: 93 (>=5860.8bp)
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No TE domain detected

After TEtrimmer Extended plot Blue lines are boundaries
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TE: ltr_1_family_671

 size: 5713bp; fragments: 368; full length: 1 (>=5141.7bp)
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No TE domain detected

Before TEtrimmer 5713 bp
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