Start crop Point End crop Point

1 MSA length = 6007 1
ATATTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT - - -------- TTTATTATTTGCTATGCCCCTAGTCATAACCCACAAAATGGGGTGTGACAATAT

ATATTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT ---=-=---=--- TTTATTATTTGCTATGCCCCTAGTCATAACCCACAAAATGGGGTGTGACAATAT
AA AT.TTAIE ATATTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT ---=-=--=-=--- TTTATTATTTGCTATGCCCCTAGTCATAACCCACAAAATGGGGTGTGACAATAT TAATA- - —TIACAATTT
AABRTTA---AA ATATTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT ---=-=--=---- TTTATTATTTGCTATGCCCCTAGTCATAACCCACAAAATGGGGTGTGACAATAT
—————————————————————————— ATATTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT ----------TTTATTATTTGCTATGCCCCTAGTCATAACCCACAAAATGGGGTGTGACAATAT - AAA - —IATAATATIACAATTT
TIAATT—AAAAIGIAAIA ATATTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT ---=-=--=-=--- TTTATTATTTGCTATGCCCCTAGTCATAACCCACAAAATGGGGTGTGACAATAT TAAAATAATIATAT ——————— T
——————————————————————— ATATTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT---=-------TTTATTATTTGCTATGCCCCTAGTCATAACCCACAAAATGGGGTGTGACAATAT --=-=-=-=---- —AITA— --TAA------ -----

TAAAATAATI—TATAACIACCT

TAABBTAACA- - - - - - - - - CAT
TAART

—————————————————————————————————————————————— ATATTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT ----------TTTATTATTTGCTATGCCCCTAGTCATAACCCACAAAATGGGGTGTGACAATAT
- -AAT - - —AAATATAIAA ————— TITTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT —————————— ITTATTATTTGCTATGCCCCTAGTCATAACCCACAAAATGGG.GTGACAAT
TIAA ——————————— AAABRTH------------ ATATTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT ---=-=--=---- TTTATTATTTGCTATGCCCCTAGTCATAACCCACAAAATGGGGTGTGACAEBTA

ATAA ATATTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT - - - - - - - - - - ITTATTATTTGCTATGCCCCTAGTCATAACCIAIAAAA-G-CA TAT
TATTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT - - - - - - - - - - TTTATTATTTGCTATGCCCCTAGTCATAACCCACAAAATGGGGTGTGACABTAT
ATATTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT - - - == - - - - - TTTATTATTTGCTATGCCCCTAGTCATAACCCACAAAATGGGGTGTGACAATAT
ATATTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT - - - == - - - - - BT TATTATTTGCTATGCCCCTAGTCATAACCCACAAAATGGGJGTGACAA
ATAJTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT -« -« -« - - - - TTTATTATTTGCTATGCCCCTAGTCATAACCCACAAAATGGGGTGTGACAATA
ATATTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT - - - == - - - - - TTTATTATTTGCTATGCCCCTAGTCATAACCCACAAAATGGGGTGTGACAATAT
ATATTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT - - - == - - - - - TTTATTATTTGCTATGCCCCTAGTCATAACCCACAAAATGGGJGTGACAATAT
ATABTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT -« -« - -« - - TTTATTATTTGCTATGCCCCTAGTCATAACCCACAAAATGGGGTGTGACAATAT
ATATTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT - - - - - - - - - - TTTATTATTTGCTATGCCCCTAGTCATAACCCACAAAATGGGGTGTGACAATAT
ATATTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT - - - == - - - - - TTTATTATTTGCTATGCCCCTAGTCATAACCCACAAAATGGGGTGTGACAATAT
ATATTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT - - - == - - - - - TTTATTATTTGCTATGCCCCTAGTCATAACCCACAAAATGGGGTGTGACAATAT
ATATTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATAT TTAATATTAAT = = = = = & o o o o o o e e e o e e e e e e e e e e e e e @ e e e @ e e e @ e @ e @ e e e @ e @ e e e @ e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e o
ATATTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATAT TTAATATTAAT = = = = = = = o m m e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e o o -
ATATTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT - - - == - - - - - TTTATTATTTGCTATGCCCCTAGTCATAACCCACAAAATGGGGTGTGACAATATNEE - - - - - - - - - - AATAA-AAT-T
ATATTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT - - - - - - - - - - TTTATTATTTGCTATGCCCCTAGTCATAACCCACAAAATGGGGTGTGACAATATEE - - - - - - - ABTA- -ATAA- - - - - -
ATATTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT - - - - == - = - - B TATTATTTGCTATGCCCCTAGTCATAACCCACAAAATGGGGTGTGACAATATIHEN- - - - - - - I!TA --------------------
ATATTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT - - - - - - - - - - TTTATTATTTGCTATGCCCCTAGTCATAACCCACAAAATGGGGTGTGACAATAT - - - - THBA - - AACAATATARCAAT T A IEEE T ~
TATTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT - - - - - - - - - - TTTATTATJTGCTATGCCCCTAGTCATAACCCACAAAATGGGGTGTGACARTAT
ATATTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT - - - == - - - - - TTTATTATTTGCTATGCCCCTAGTCATAACCCACAAAATGGGGTGTGACAATAT
ATATTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT
ATATTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT
ATATTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT
ATATTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT - - - - - - - - - - TTTATTATTTGCTATGCCCCTAGTCATAACCCACAAAATGGG.GTGACAATAT— - - -TAA- - —IAIAATATAACAATTTIA-A.TA-TITITT
ATATTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATAT TTAATATTAAT - = = = = & o o o e oo e e e e e e e o e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e o AAT -« - TEAMAA- - - o e e
AJABTGTCAAGGATGGAATTATTCGATATATAAAATAACATATTTAATATTAAT - - - - - - - - - - TTTATTATTTGCTATGCCCCTAGTCATAACCCACAAAATGGGGTGTGACAATATIRIIRE - - - - - - - - - - oo e e

A———TTAIAAITATIAA TRTRGT ATT -
------------------ ATAABARATETET TATT -
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] uf.bed g 1.bed fm 1.bed O O bcIn.fa_aln.fa_cl.fa gs.fa ce.fa_se After TEtrimmer 6007 bp

size: 6007bp; fragments: 1296; full length: 11 (>=5406.3bp)
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42 fasta.b.bed uf.bed g 1.bed fm_1.bed O O bcin.fa_aln.fa_cl.fa i
size: 6307bp; fragments: 1310; full length: 10 (>=5676.3bp)

divergence to consensus (%)
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divergence to consensus (%)

TE: ltr 1 family 642 Before TEtrimmer 1928 bp
size: 1928bp; fragments: 185; full length: 2 (>=1735.2bp)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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Before TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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