
Start crop Point End crop Point

MSA length = 7228
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - GT T T TGT T AGT TGT T T AGA T TGT T T A T T A T T C T A T AAAGAAAGT T C T - AAAAAAAAA T C T T ACAA T T T T AA T T T T T T A T T C T T A - - - C T TGA T T CAAAGT
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - GT T T TGT T AGT TGT T T AGA T TGT T T A T T A T T C T A T AAAGAAAGT T C T - AAAAAAAAA T C T T ACAA T T T T AA T T T T T T A T T C T T A - - - C T TGA T T CAAAGT
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- T AAC T A T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGAAAA T T T T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACAACA TGC T TGA T T AAGGC T TGA T T AAGGT T TGGAC T TGCAA TGCGAGCAA T T T T T ACAAAA T T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - GT T T TGT T AGT TGT T T AGA T TGT T T A T T A T T T T A T ACAGGAAGT AAACAAAAAAAAA T C T T ACAAA T T T - - - - - - T TGT T CA T C T AA - - - - - - - T AA - - -
ACAACA TGC T TGA T T AAGGC T TGA T T AAGGT T TGGAC T TGCAA TGCGAGCAA T T T T T ACAAAA T T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - GT T T TGT T AGT TGT T T AGA T TGT T T A T T A T T T T A T ACAGGAAGT AAACAAAAAAAAA T C T T ACAAA T T T - - - - - - T TGT T CA T C T AA - - - - - - - T AA - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - GT T T TGT T AGT TGT T T AGA T TGT T T A T T A T T T T A T AAAGAAAGT AAACAAAAAAAAA T C T T ACAA TGT TGAAA T T - - AC T T C T T T T C - - - AA T T - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - GT T T TGT T AGT TGT T T AGA T TGT T T A T T A T T T T A T AAAGAAAGT AAACAAAAAAAAA T C T T ACAA TGT TGAAA T T - - AC T T C T T T T C - - - AA T T - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T TGAA T T TGAAAAGGGGG - - - - - - - - - - - - - AA T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACGA T AGGC T AGA TGGCGT ACCGGT TGACGA T TGGA T T TGCAA TGGGGCGAGT CC T TGCAGAAA T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - T T A T T T A T T T - - - - - - - - - CAA - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T A T AACGTGAGT T T A T T T T T CCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - GT T T TGT T AGT TGT T T AGA T TGT T T A T T A T T T CA T AAAGAAAGT AAA - AAAAAAAAA T C T T ACAAC T T T AACAGT T T AC T A T CA T T T - - - - - - - T T AAGT
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T A T AACGTGAGT T T A T T T T T CCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - GT T T TGT T AGT TGT T T AGA T TGT T T A T T A T T T CA T AAAGAAAGT AAA - AAAAAAAAA T C T T ACAAC T T T AACAGT T T AC T A T CA T T T - - - - - - - T T AAGT
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T T TGT T AGT TGT T T AGA T TGT T T A T T A T T T T A T AAAGAAAGT AAAC - AAAAAAAA T C T T ACAC T T AAAGTGT T C T A T T T CCCCC T CGT T T T T TGGT AG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - GT T T TGT T AGT TGT T T AGA T TGT T T A T T A T T T T A T AAAGAAAGT AAACAAAAAAAAA T C T T ACAA T T T - - T AA T C T T A - - T T T A T T C - T T AA T - T T AAA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - GT T T TGT T AGT TGT T T AGA T TGT T T A T T A T T T T A T AAAGAAAGT AAACAAAAAAAAA T C T T ACAA T T T - - T AA T C T T A - - T T T A T T C - T T AA T - T T AAA T
ACGA T AGGC T AGA TGGCGT ACCGGT TGACGA T TGGA T T TGCAA TGGGGCGAGT CC T TGCAGAAA T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACGA T AGGC T AGA TGGCGT ACCGGT TGACGA T TGGA T T TGCAA TGGGGCGAGT CC T TGCAGAAA T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - GT T T TGT T AGT TGT T T AGA T TGT T T A T T A T T T T A T AAAGAAAGT AAA - CAAAAAAAA T C T T ACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - GT T T TGT T AGT TGT T T AGA T TGT T T A T T A T T T T A T AAAGAAAGT AAA - CAAAAAAAA T C T T ACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - GT T T TGT T AGT TGT T T AGA T TGT T T A T T A T T T T A T AAAGAAAGT AAACAAAAAAAAA T C T T ACAA T T T T - AAGT T T T A - T T T T A T - - - - - - - - - - AAAA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - GT T T TGT T AGT TGT T T AGA T TGT T T A T T A T T T T A T AAAGAAAGT AAACAAAAAAAAA T C T T ACAA T T T T - AAGT T T T A - T T T T A T - - - - - - - - - - AAAA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - GT T T TGT T AGT TGT T T AGA T TGT T T A T T A T T T T A T AAAGAAAGT AAA - CAAAAAAAA T C T T ACAA T A T T A T AAA T T T A T T T T AA T T T A T TGA T T T AACGT
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - GT T T TGT T AGT TGT T T AGA T TGT T T A T T A T T T T A T AAAGAAAGT AAA - CAAAAAAAA T C T T ACAA T A T T A T AAA T T T A T T T T AA T T T A T TGA T T T AACGT
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T AACGTGAGT T T A T T T T CC T AA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACGA T AGGC T AGA TGGCGT ACCGGT TGACGA T TGGA T T TGCAA TGGGGCGAGT CC T TGCAGAAA T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAA T A T T T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACGA T AGGC T AGA TGGCGT ACCGGT TGACGA T TGGA T T TGCAA TGGGGCGAGT CC T TGCAGAAA T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C - T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAA T A T T T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - GT T T TGT T AGT TGT T T AGA T TGT T T A T T A T T T T A T AAAGAAAGT AAA - AAAAAAAAA T C T T ACA - - - - - - AAA T - - - - C T T T T A T T TGT T T A T T T AGAC T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - GT T T TGT T AGT TGT T T AGA T TGT T T A T T A T T T T A T AAAGAAAGT AAA - AAAAAAAAA T C T T ACA - - - - - - AAA T - - - - C T T T T A T T TGT T T A T T T AGAC T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T TGT T AGT TGT T T AGA T TGT T T A T T A T T T T A T AAAGAAAGT AAACAAAAAAAAA T C T T ACAA T TG - - GTGT - - T A T A - - - - - - - - - - AA T T - - - AG -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - GT T T TGT T AGT TGT T T AGA T TGT T T A T T A T T T T A T AAAGAAAGT AAACAAAAAAAAA T C T T ACAA T T C T - AAA T T T T A - - T T T A T A T AA T AC T T T T AAA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - GT T T TGT T AGT TGT T T AGA T TGT T T A T T A T T T T A T AAAGAAAGT AAACAAAAAAAAA T C T T ACAA T T C T - AAA T T T T A - - T T T A T A T AA T AC T T T T AAA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - GT T T TGT T AGT TGT T T AGA T TGT T T A T T A T T T T A T AAAGAAAGT AAA - AAAAAAAAA T C T T ACAA T T T - - ACA T T - T A T A T T T A - - - - - - AGT T T AGAA -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - GT T T TGT T AGT TGT T T AGA T TGT T T A T T A T T T T A T AAAGAAAGT AAA - AAAAAAAAA T C T T ACAA T T T - - ACA T T - T A T A T T T A - - - - - - AGT T T AGAA -
- - - - - - GGC T AGGT AAC - - - - - - - - - GGCGGC TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA TGT ACC T AGCAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - AAA TGGTGT ACAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAGAAAC TGTGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T CGC TGCA T T CA T TGT CGCA T T CCAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAA T T T CCACACAA T T A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACAAA - - - - - - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT A T AACGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A T AA TGTGAGT T T A T T T T CCCAA T AA T A T T T C T T T - - - - - - - - - - GT T T TGT T AGT TGT T T AGA T TGT T T A T T A T T T T A T AAAGAAAGT AAA - AAAAAAAAA T C T T ACAA T C T T AAAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGA - -
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