Start crop Point End crop Point

1 MSA length = 7516 1
GAGTTATATTGTGTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT - - - ------- TAAAAGTAGTTTTTAAAGAAAAGGTGACTTTGACATTCAATAAGTTAATTCRGGHENE- - - - - - -

GAGTTATATT----GTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT
GAGTTATAT----TGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT
GAGTTATATTGTGTITGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT
GAGTTATATT--GTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT
AGTTATATT--GTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT
GAGTTATATTGTGTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT
GAGTTATATT--GTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT
GAGTTATATT--GTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT
GAGTTATATT--GTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT
GAGTTATATT----GTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT
GAGTTATAT----TGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT
AGTTATATT - -GTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT
GAGTTATATT--GTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT
GAGTTATATTGTGTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT
AGTTATATT - -GTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT
AGTTATATT - -GTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT - --=-=-=-=-=--- TAAAAGTAGTTTTTAAAGAAAAGGTGACTTTGACATTCAATAAGTTAATTC
AGTTATAT----TGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT ---=-=-=-=-=--- TAAAAGTAGTTTTTAAAGAAAAGGTGACTTTGACATTCAATAAGTTAATTC
GAGTTATATTGTGTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT - - - = = =2 s s m e e e e e o e e e e o o e e o e e o e o o e o e o o e e o e e oo e e oo e m - - - -
GAGTTATAT----TGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT - -=-=-=-=-=-=-~-- TAAAAGTAGTTTTTAAAGAAAAGGTGACTTTGACATTCAATAAGTTAATTC
GAGTTATATT--GTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT - -=-=-=-=-=-=-~-- TAAAAGTAGTTTTTAAAGAAAAGGTGACTTTGACATTCAATAAGTTAATTC
GAGTTATAT----TGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT = - = = = = s s m m e e m e e o e e o o e e o e e o o e o o e o o o o m e o o o o o e o o m o o o o o m o o e o m e o o o o o e o o o o m e o o o o e o e o oo o oo o m oo m oo m oo - - - -
GAGTTATATT--GTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT - -=-=-=-=-=-=-~-- TAAAAGTAGTTTTTAAAGAAAAGGTGACTTTGACATTCAATAAGTTAATT
AGTTATAT————TGTGTGTITGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT —————————— TAAAAGTAGTTTTTAAAGAAAAGGTGACTTTGACATTCAATAAGTTAATT
GAGTTATATTGTGTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT - -=-=-=-=-=-=-~-- TAAAAGTAGTTTTTAAAGAAAAGGTGACTTTGACATTCAATAAGTTAATT
GAGTTATATTGTGTITGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAAIAAT —————————— TAAAAGTAG——TTTAAAGAAAAIGTGACTTTGICATTCAAIAAGTTAATT
GAGTTATATT--GTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT --=-=-=-=-=-=-~-- TAAAAGTAGTTTTTAAAGAAAAGGTGACTTTGACATTCAATAAGTTAATT
GAGTTATATT--GTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT --=-=-=-=-=-=-~-- TAAAAGTAGTTTTTAAAGAAAAGGTGACTTTGACATTCAATAAGTTAATTC
GAGTTATATT--GTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT - -=-=-=-=-=-=-~-- TAAAAGTAGTTTTTAAAGAAAAGGTGACTTTGACATTCAATAAGTTAATTC
AGTTATATTGTGTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT - --=-=-=-=-=--- TAAAAITAGTTTTTAAAGAAAAGGTGACTTTGACATTCAATAAGTTAATTC
————— GAGTTATAT----TGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT--=-=-------TAAAAGTAGTTTTTAAAGAAAAGGTGACTTTGACATTCAATAAGTTAATT
GAGTTATATT--GTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT - -=-=-=-=-=-=-~-- TAAAAGTAGTTTTTAAAGAAAAGGTGACTTTGACATTCAATAAGTTAATTC
GAGTTATAT————TGTITGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT —————————— TAAAAGTAGTTTTTAAAGAAAAGGTGACTTTGACATTCAATAAGTTAATT
AGTTATATT - -GTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAA T - = = = = = s s s m s e e m e e o e o o e e o o e o o e o o e o o o o m e o o o o o e o e e o o e o oo o m oo oo oo m oo m - - -
GAGTTATATT - -GTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT - - - = = = s s s s e e e e o e o e e o e e o o e o e o o m o e o o e e o e e oo e e oo e - m - - - -
GAGTTATATT - -GTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT --=-=-=-=-=-=-~-- TAAAAGTAGTTTTTAAAGAAAAGGTGACTTTGACATTCAATAAGTTAATT
GAGTTATATTGTGTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT - -=-=-=-=-=-=-~-- TAAAAGTAGTTTTTAAAGAAAAGGTGACTTTGACATTCAATAAGTTAATTC
GAGTTATAT----TGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT - -=-=-=-=-=-=-~-- TAAAAGTAGTTTTTAAAGAAAAGGTGACTTTGACATTCAATAAGTTAATTC
AGTTATATT--GTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT ---=-=-=--=--- TAAAAGTAGTTTTTAAAGAAAAGGTGACTTTGACATTCAATAAGTTAATTC
AGTTATATT--GTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT - --=-=-=--=--- TAAAAGTAGTTTTTAAAGAAAAGGTGACTTTGACATTCAATAAGTTAATTC
GAGTTATATT--GTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT --=-=-=-=-=-=-~-- TAAAAGTAGTTTITAAAGAAAAGGTGACTTTGACATTCAATAAGTTAATTC
GAGTTATATT--GTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT - -=-=-=-=-=-=-~-- TAAAAGTAGTTTTTAAAGAAAAGGTGACTTTGACATTCAATAAGTTAATTC
GAGTTATATTGTGTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT - -=-=-=-=-=-=-~-- TAAAAGTAGTTTTTAAAGAAAAGGTGACTTTGACATTCAATAAGTTAATT
GAGTTATATT--GTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT - -=-=-=-=-=-=-~-- TAAAAGTAGTTTTTAAAGAAAAGGTGACTTTGACATTCAATAAGTTAATT
—————————— TAAAAGTAGTTTTTAAAGAAAAGGTGACTTTGACATTCAATAAGTTAATTC
GAGTTATATT--GTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT - -=-=-=-=-=-=-~-- TAAAAGTAGTTTTTAAAGAAAAGGTGACTTTGACATTCAATAAGTTAATT
AGTTATATT----GTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT ---=-=-=-=-=--- TAAAAGTAGTTTTTAAAGAAAAGGTGACTTTGACATTCAATAAGTTAATTC
—————————— TAAAAGTAGTTTTTAAAGAAAAGGTGACTTTGACATTCAATAAGTTAATTC
AGTTATATTGTGTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT - --=-=-=-=-=-=-- TAAAAGTAGITTTTAAAGAAAAGGTGACTTTGACATTCAATAAGTTAATTC
AGTTATATT------ GTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT - ---=-=----- TAAAAGTAGTTT-TAAAGAAAAGGTGACTTTGACATTCAATAAGTTAATTC
GAGTTATATT--GTGTGTGTGTGTGTGTATAAGTGCTGAATAGACAACAAT --=-=-=-=-=-=-~-- TAAAAGTAGTTTTTAAAGAAAAGGTGACTTTGACATTCAATAAGTTAATTC
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] uf.bed g 1.bed fm 1.bed O O bcIn.fa_aln.fa_cl.fa gs.fa ce.fa_se

divergence to consensus (%)
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/ 580.fasta.b.bed uf.bed g 1.bed fm 1.bed O O bcin.fa_aln.fa_cl.i

divergence to consensus (%)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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Before TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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[E consensus before TEtrimmer (bp)
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