
Start crop Point End crop Point

MSA length = 7379
- - - T CGA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACAGT AGTGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GT T T AAA T C T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCC T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACA T T T T T - T - - T AAAAAAAAA T T - AGAGC T AAC T CAGC T AAC T T CA T T CA T T
- - C T AAA T A T TG - - - - - AACA T C T T C T AA T ACGT T - - T T AACCAAC TGGA TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAAGG - - A T T T T AGT AAAGAAA T T AAAGT T AC T T T CA T T AC T - - - - - - - GC T
A T C T CAA T T T T T - - - - - AA T T A T T T T T T T T CCA T AGA T T T AA T A T C T A T C TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCC T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAGGGT CC T T T T A T TGAAAGAGC T - A T AA T ACCGTGAA T A T C - - - - - - - - CC
T T C TGAA T A T T T - AAA T - - T AGTGC T T T T T TGCAA - - T T A - - - - - - - - GT TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T C T T AAA T A T TG - - - - - AACAGT T T C T A T AACA T TG - T T AA T T AGC T - TGTGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T A T AAACCC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCC T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACA - - - - - A T - - TGAAACAAGA T C - TGAGA T AAACCAGGTGA - - AAA T T CA T C
T C T T C T A T AC TG - - - - - AA T AA T T T CA T CCAAAGAAC T T A - - - - - - - - T C TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T - - - - - - - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAA T A T CA T T TGTGT A TGA T AA T T - - - - - - - - - A TGAA TGT T T CA TGGT A T T
CAC TGTGCAC TG - AAGTGA T A T T A T T T ACC TGA TGA T T TGA T T A T C - - - A TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCC T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T T AACA T T T - - - - - GGT ACCAC T T T AAAAAAAA - T T - - - - - - - - - - GTGT TGGA T T - - - - - - CC T T CCCCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACA T C T AGA T T T T A T A T T AAAA T T - - - - - - - - - - - T AAGT A T A TGC T T T TGT T
T TGC T T A T A T T T - - - - - - - T A T A T A T TGT TGGACC - - - - - - - - - - - - - A T TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACC T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AGCAAA T A T CC T T - - - - - - - - - - - - - AGAA TGAAAA T AAGT A T A T TGT C T TGC T
GT T T T T A T A T C T T - - - - - - GAC T C T T T T TGAAAC T - - - - - - - - - - - GT T T TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACAGT AGTGG - - - - - - - - - - T ACC T T CAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCC T AA - - - - - - - - AAA T T T C T CCAAAAA T T AACGAA T T TGT AGA T A T AA T A T AAAA T T
A T T T AAA T T T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CC TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACC T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACA - - - - - - T CC T AA T T ACA T A T T T T AAA T T A T T A T AAA T AA - - A TGTGGA T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACAGT AGTGG - - - - - - - - - - T ACC T T CAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCC T - - - - - - - - - - - - - - CACCAAC - - - - - - - - - - - - - - T C T AAGAA T T CAA T T T T CGT
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACAGCAGTGG - - - - - - - - - - T ACC T T CAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCC T AACACAA TGCAC - - C TGT A T T AGGCC T CA T AAACGACC T AGCA T AC TGT T T TGT T
C T C T T AA T A T T T AAAA T AA T AC T T T C T T T T AAACAA T T T AA T T A T C T T T A TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACAGT AGTGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T C T T AA T A T T T AAAA T AA T AC T T T C T T T T AAACAA T T T AA T T A T C T T T A TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACAGT AGTGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T T AA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCG - AAAACAGT AGTGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C - - - - AC - - T T T TGACCAACC - - - - - - - - - AGCAAACGCC T CC T T T T CC T
C T C T T AA T A T T T AAAA T AA T AC T T T C T T T T AAACAA T T T AA T T A T C T T T A TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACAGTGGTGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - T TGT CA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACAGT AGTGG - - - - - - - - - - T ACC T T CAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCC T AACAGT - - - - A T - - T T T T A T T AGAC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGT T T T TGT
A T C TGAAAGT T C - GAGT AA T A T T T T T T T T T AAACG - - T T AA T T A T C - - T A TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCC T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAAC T T AGTGTGT TGGAAA T AAC T TGAAGTGT CACAAAAA T CAGA T CGAA T T
T T CC T AACA T CA - - - - - - - T A T T T A T T A T T A T CCA - - - - - - - - - - - - - AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACA - - - - - A T T T - - - - - - - - - - - - - AAAAAA T T A T T AAACGT A T TGA T C T A T -
AC T TGTGCA T T T - - - - - AAA T A T C T T C T T T AAA T A - - - - - - - - - - - - - - T TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCC T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AGCAA - - - - A T T T T ACCAGT A T TGT T CCAAA TGTGT T ACA T A T T - - - - - - - A T T
T T CC T AGTGA T A - - - - - CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA TGCA T C T T A T TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAA T AA T - - - - TGGAA T T ACAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCACAGT T
- - - - - - - - - - TG - - AA T AA T AA T A T T T T ACGGGACACC T - - - - ACGC T AC TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAG - - - - - - T T T T CGT T AGAAAA T CAAAA T CAGCCAAA TGT C - - - - - - - - - -
- - - T AAA T AAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACAGT AGTGG - - - - - - - - - - T ACC T T CAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCC T AACA - - - - - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T AGGT A T - - - - - - - - - - -
- - C T AAGCA T T T - - - - - AA T AGT T T T A T C TGCAGA T ACCAA T T A T T - - AGTGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAG - - - - - T T T T T AAAC TGAAA T C T C T AA TGCA T T AAA T A T A - - - - - - - GT T
C T C T T AA T A T T T AAAA T AA T AC T T T C T T T T AAACAA T T T AA T T A T C T T T A TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCC T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AGCA T TGGT A T A T TGCCGGAAA T AC T CA T T ACCA T C T T AACGA T TGAACAC T C T
T AGT TGGT T C T C - - - - - - - T C T TGCC T T C T AAAAA - - - - - - - - - - - - - GT TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCC T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AGCA T C T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - GGT AGT ACA T T T T T TGT C T T AAA T TGCC
CA T T AAA T A T TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAGGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAGA T T AAACAAC T A T T C T AAA T CGT T
C T C T T AA T A T T T AAAA T AA T AC T T T C T T T T AAACAA T T T AA T T A T C T T CA TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCC T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T T CA T A T TG - - - - - - - CCACCAC T T CAAAAAA - - - - - - - - - - - - - T T TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAA TGT T - - - - T T T AGTGAGTGGT AA TGAAGA T T T T AA T T T T T AGGAGT T T C
T T CCAAA T A T TG - - - - - AA - - - - - - - - - - - - - - - - A T T AA T C T AAC - - T A TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCC T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAACA T AA T T T TGGGAAAA T AC T CC T CAGT ACA T C T T A T T T T - - - - - - - GT T
- - - T T AGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACAGT AGTGG - - - - - - - - - - T ACC T T CAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCC T AACAAGT A T T A T - - T T T CAAAAAAA T T AGCAA T CC T TGAAA T T T T CAAC T T TGC T
- - - - - - - - - - CG - - - - - - - TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACC T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAGC T T AA T A T - - - - - - - - - - - - - AAACAC T AA T T CACCACA T T T T AC T A T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACAGT AGTGG - - - - - - - - - - T ACC T T CAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCC T AACAACC TGCCC - - A T T T AC T AGACA T CGT AAA TGAC T T A T CGT CCCA T T T T T T A
- - - T T AA T A T CA - - - - - AA - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - A T T - - T T TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAGTGT T - - - - CAGTGT T AGGGC TGACAGCC TGC T AAA T A T AGCGTGACGT T
TGC T ACC TGT AG - AAA T AA T A T TGT CGC T T AAAAAA T T T AA T T A T C - - T C TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACA T AGT C - T T T A T ACAAAAAA T T T CGA T T C T CGT T T AA T A T A - CA T CACA T T
- - - T AGA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACAGT AGTGG - - - - - - - - - - T ACC T T CAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCC T AACAGA - - - - GC - - A T A TGGT AGACC T - - - - - - - - GC TGAACA T A T TGT A T AGA T
CA T T T AGA T T ACA - - - - A T T ACACCAAAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - C T TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAA T AC T - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAGTGT T T TGGTGT A T AAC T ACA T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T AAA TGGT - - - - - - - - - -
GT T T CAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACAGT AGTGG - - - - - - - - - - T ACC T T CAC T CACCC T AA TGAAC TGAGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGGCAA T ACA TGT - - - - - - - - GCAAAA TGT T - - - - - - - - - -
GT T T AAA T AGCA - - AA TGGT AC T T T T T T T TGAGCA - - A T AA T T A T C - - CC TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACA T AGCCA T T C T A T T T CAAAAA TGCA T A T AA T AA TGGCCGT A T TGAGC T A T T
AC T T TGAAA T T T - - - - - AA T CC T T T T - - - - - - - - - A T T TG - - - - - - - - - T TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCC T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCC - - - - - - - - - - - - T C T AGT AAAAAGAA T - - - - - - - - - - - - - AA T ACACGCAC TGGCA
- - - T T AA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACAGT AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T CAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCC T AACAA TGA T AAG - - A T T AA T AAAA T T ACGAAA T CGACAAAA T A T CC TGT T T C T C T
A T T T T AA T CA T AG - - - - AAGAC T ACC T A T TGGAAG - - - - - - - - - - - - - TGTGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAA T T TGGT T T - - - - - - - - - - - - - CGAAA T AGA T T TGA TGT C T T A T C T CA T T
- - - T T AA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGCA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACAGT AGTGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T T AA TGT T T AAAA T - - T A T A T T T A T T AAAA T A - - - - - - - - - - - - - AA TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAGTGGC - - - - CGC T C T C TGAAC T TGGAA T TGGT AAAA TGA T C T T T T CCGT T
A T C T AGC T ACGCA - - - - - - T A T AAAA T TGT AGGT A - - - - - - - - - - - - - GC TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT AA T T T - - - - - - - - - - - - - T T AAAC T TGT T A T ACGT A TGA TGGT AC T
- - - T TGGT A T - - - - - - - - - - GGT T C T T C TGACACAC - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCG - AAAACAGT AGTGG - - - - - - - - - - T ACC T T CAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCC T AACA T CC TGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T C T AGA T A T A T TGTGT T T C T
A T C T AAA T T T C T - - - - - GACAA T CCACCC T A T A T AA T - - - - - - - - - - - T T TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCC T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAACA T T A T TGT ACGT T AA T AGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T TGAGA T T
T T T T CAGCGA T T - AAA T AA T AC T T A T T T T CGAC T A - - - - - - - - - - - - - T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT ACCACCAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - CACAA T T T A T T T AACAC T - - - - - - - - - -
T T C T C TGAA T T T - - AA T AA T A T T A T T T A T T A T AAAAC T T A T T T A T A T T AC TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCC T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T AA T T AA T ACGT A T T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GC T C T A T T T T ACCC T CGT AA T T CGCGACAAGACGAA T A TG - CCCA T AGT T
- - - CCGACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T AA T - - - - - - - - - - - - - TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACAGT AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T CAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCC T AACACC T T C T AC T T T T C T AA T A T AGT AGT T AAA T T T T T AAA T AA T CCA T TGT C T T
T T CC T AGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACCC T AA TGAAC TGTGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAGGA T A - - - - T T CCAAAGT AACCCAA T AGTGCC T AAACA T T CCA T C T T T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCG - AAAACAGCAGTGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGA TGA - - CACCAAC - - - - - - - - - - - - - - T C T AAGAA T T CAA T T T T CGT
T T T T TGAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACAGT AGTGG - - - - - - - - - - T ACC T T CAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCC T ACCAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T AAA T ACACCGT T TGT T T
AAA T T AA T A T A T - - - - - - - T ACC T T T T TGAGT T AC - - - - - T T T A T T - - CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACA T T AAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAA T AAG - - - - C T T T AAAAA T AA T AACAA T T T C T T AAA T AA T T T A T T T TGT T
A T T T C T A T A T T A - - AAC - - GT A T T T T T T T AGAACA - - - - - A T T - - - T TGC TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCC T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAA T AGC - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGAAGT CGT CAGGT A T T T T A T ACA T T T
T T A T T AA T C TGT - - - - - AAAAACAC T AGTGAA TGAAC T T A - - - - - - - - TGTGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T CAGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T C TGGT A T C T - - - - - AA T A T T T T AC T C T A T A T A - - - - - - - - - - - - - T A TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCC T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGGGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACA T AA T A T T T C T C TGGT AAAACC T AC T A T AA T T T TGAA TGT A - - - - - - - - - -
- - - T T AAAA T T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACC T T CAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCA T AACAAACC T A T - - T T CAA T AGAA T C - - - - - - - - - ACAAGGCA T T T TGT T T TGT C
A T A T A T A T A T A T - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A - - - - - - - - - - - T T A T TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCC T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T CAAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACA T A T A T - - - - T T A T AACAAA T A T A T AGA T A T AA T AAGT ACC - - - - - - - - - -
- - T TGAA T A T A TG - - - - AA T AAAC T AGAA T AAAAAA T - - - - - - - - - - - T C TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T CAAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAAA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T CGT T
CA T T T AA TGT T T - - AA T AAAGT T CA T T T CCGAA T TGT T TG - - - - - - - - AC TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCC T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACA T A T ACA T T T T T T A T T T A T AGT T T ACAA T AA T T T AAA T A T A - - - - - - - - - -
CAC T T CC TGT T T - - AA T AA T AC T T T A T T CGA T AGAA T - - - A T CA T C - - TGTGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAACA TGGT T T T TGAAAAAAA T T T AAA T ACGA T T TGGGT A T C T T AGGCGA T C
T T T CAAA TGT T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - - - T T T T TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC TGAGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAGCGT T ACAGCCGAAA T AAAA TGAAAA TGGA T T CAAGCA T T T T ACA T CA T C
T T C T CAGT T C TG - - - - - AAAAC T C T T T CGT AAACGGT T T A - - - - - - - - A T TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCC T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAA T CA T - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CAA T T TGTGA TGT A T C T TGT T C T A T T
TGCGGAACGT T T - - - - - AA - - - - - - - - - - - - - - - - AC - - - - - - - - - - - T T TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCC T CC T T T ACCCGAAAACCC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACACC T T T A T A T - - - TGT T AAAA T T T T T CA T T A T T T AAA T AA T C T AGCGT T T T
A T T T CGA T AAAC - AAA T AA T AA T T T T T T T T AA T T A - - - - - A T T AA - - - C T TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCC T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACC T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAAACC T - - - - T ACAAAACCAA T C T CA T A T T CC T T T T A TGACACAC T T AAA T
T C T T AAA T A T T A - AAAC - - CA T T T T C T T T CAACCA - - T T A - - - - - - - - T A TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAACA T - AA T T T ACA T T AA T AAC - AACAAA T ACC T T AA T A T A - - - - - - - - - -
C T T CAGA T AGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - - - - - AC TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT T CAA T T
CAC T T T A TGT T C - - - - - GT T AA T A T T CC T T AAGTGA T T TG - - - - - - - - TGTGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCC T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACA - - - - - - - - - CGC TGT CAAAA T T T CC T T T T AGT T T CGT A T T AGC T AC TGT T
T T A T TGA T T T T AA - - - - - - CAC TGT T CA T T AAAA T - - T T - - - - - - - - - A T TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCC T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACACC T A T - - - - T C T C T C T ACAA T T CA T AGT T T CA T AGT TGT C T T A T T T CGT A
A T T T TGA TGT CAAAAGT AA T AC T A T T AACCGAAGG - - T TG - - - - - - A TGT TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CA T CCC T T T
T T A T AAA T A T TG - GAGA - - TGT T T A T T AC T T AAAA - - - - - - - - - - - - - C T TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACC T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAA T AC T - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT ACAA T T T T AA T AA T - - - - - - - - - -
T T CGT AA T A T T T A - - - - - - T A T CC T AGT CAACAGA - - - - - - - - - - - - - GT TGT TGGAGT C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC TGAGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAGACGT - - - - A T T T AGT ACGT T T TGCAA T T CA T T A T AAA T T - - - - - - - - - -
T T T T C T A T A T T CAAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGTGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T AAA T T T T AAA T AAA T T T T CC T T T T
GT A T T TGT A T TGG - - - - - - T ACAAGC T C T AA T A T A - - - - - - - - - - - - - GT TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAAGCGT A T TG - - - - - - - - - - - - - A TGGGT T TGCCAAACA T CC T T CA T TGT T
- C T T T AGAA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAGT AGT AGTGG - - - - - - - - - - T ACC T T CAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCC T AACAA T A T CA T T T C T T T C T CAGGCA T AAAAAA T T A T AAAA T A T C T T A T T T T T T T
A T T T CAGCACAA - - - - - - - T A T T AC T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACA T TGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAA T T A T C T AAGT A T T T T T AA T TGT T
AC T C TGAAA T T CAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACAGT AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T CAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAAGAGC T T - - CCCCAC T A TGA T - AGCGAAACCC TGGGTGCCCCGT ACCGCC
C T C T T AA T A T T T AAAA T AA T AC T T T C T T T T AAACAA - T T AA T T A T C T T T A TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCC T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACAGACAAGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A T T CAAAA T - - - - - - - - - T A T T T T T TGT CAA T AAG - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACGGT AGTGG - - - - - - - - - - T ACC T T CAC T CAACC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCC T AACAAA TGACGC - - T T T T AC T AAGAGT T A T A T T T T T T T AA T CAGT T T A T T AC T C T
C T C T T AA T A T T T AAAA T AA T AC T T T C T T T T AAACAA - T T AA T T A T C T T T A TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCC T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACAGACAAGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T C T TGTGTGT - - - - - AA T A TGT T T T C T C TGGTGA T T T A - - - - - - - - AC TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCC T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACA T T T ACGT CC T T T T AGACA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CA T T T A T T
T T C TGGGT T T T T - - AC T AAAGT T A T T T T T TGT AAAACGT AA T TGT C T T T T TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCC T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACA T TGT T CGCCGT CAGT T AGGCA T T AAAACACCAC TGACAAA - - T C T CCGT T
A T T T CAGT A T AA - - - - - GA TGACGA T T T CGACAGAAC - - - AC T A T - - - AC TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCC T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAGT T ACA T T T TGT T T T AGT AA T T T AA T AAGAAA T A T AAA T ACC TGT T TGT C
T CC T T T A T A T T T - - - - - - - T A T T T T T T AC T T A T CCA T - - - AC TGT C - - A T TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACA T AGA T - - - - TGGCGC T A T T C TGCCCAAAGC T T T TGAAAA T T T A T A T CGCC
A T T TGAA T AGTGAAAA T AA T AA TGT T AGT T T AGGAA T T T AA T T A T T T - A T TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCC T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAGT CA T A T T T - - - - - - - - - - - - - CCAGGT CAGGT CAAAA T C T CGCGACGTG
AA T T CGA T A T ACC - GA TGGCA T T T T C T T CGT T AGG - - T CGGT T A T - - - T C TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCC T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAA TGT C - - - - A T CCA T CA T AGTGTGGAGT T C T T CGAA T A T AC T C TGT TGT T
T AA T TGACA T T A - - - - - - - AGGCGA T T T CAGGAAA - - - - - - - - - - - - - CC TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCC T CC T T T ACCCGAAAAACC T CAGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAA T CCC - - - - T TGT ACGAAA T T T T AAGA T T T TGT ACGAGGGA T A T T T T T T T
AC T T A T A TGT A T - AAA T AA T AGAA T T T T CAA T AA TGT T T A - - - - - - - - GA TGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCC T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACC T T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGAACAA T T T AA T A T A T T T C T C TGT T
T T TGAGA T A T T T - - - - - AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGTGT TGGA T T C T A T CCC T T CC T CCCA T CC T T T ACCCGAAAAACC T T AGTGG - - - - - - - - - - T ACA T T AAC T CACCC T AA TGAAC TGAGCCCC T T AA T T C T CGCCCGT AACACCC TGA T - - C T T T AC T AAAAA T - - - - - - - - C T T AAA TGT AC TGGT C T A T T
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 size: 7379bp; fragments: 2118; full length: 13 (>=6641.1bp)
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 size: 7682bp; fragments: 2121; full length: 5 (>=6913.8bp)
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