
Start crop Point End crop Point

MSA length = 5936
G - - - - - - - - - - - - - - - - C T T T T T CAAGAGT T T T AA - - G - AC T A T A T A T A T TGT CAAGGTGT A TGTGGCGCCA T C TGT CGGA T AAGCGAGCAA - - - - C T AA - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T T AA T T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T A T T T - - - - - - - - T T T ACAA T AGGAAAA T T - - A - - - - - - - - - - - - - - - -
CGA TGC T CACCACAA TGAA T T CACAAAC T T A T T - AAG - - A T CAAAAGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAA T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAGT A T T T ACA T TGGT T T - - - - - - - - - - - AAAA - - - - - AGA T T A T CAGT CA T AA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T T C TGT T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAGGGT T AGT CGGAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T A T T A - - - - - - - - - T TGCAA T TGAAAAA - - - - - AAA T AA T AACGCA T AA
T C TGGCA T A T T C T T - - - TGT CCAACA T T C T C T T AAAA - - AGA T A T AA T A T TGT CAAGGTGT A TGTGGCGCCA T C TGT CGGA T AAGCGAGCAA - - - - C T AA - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T AGAAA T A T T A - A T A TGA T TGGT CCA T TG
A T T A T CAAAAC T T AAA T T A T T T T ACAA T T T TGC - - - - - - AAAAA T AA T A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T T ACGGCACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A TGT T A - - - - - - - - T T T AAGACAAA - - - - TGA - - T AACA T T AA T T T C T AA
CAAAAC T T AAC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - T TGAC T AC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T - - - - C T AC T T T T TGAAGCCAGGAAAA T T - - GAAAC TGT T A T T T T T - -
TGGAA T CGAAA T T A TGAAAA T CA T AAA T T TGAA TGAA - - - T A T T A T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCAC - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T A T T - - T T A - - T T T T T ACGT AAAAA T CA T T - - AAAAA TGT T A - - - - - - -
A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A - - - - - - T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T A T T A - T T A - - - - - - - - - - - - - - - AAAA - - - - - CGA T T C T A T T T T C T T A
AGGT ACACC TGT T - - - - GT T T AC T AA T T T TGA T - AAGT - - T ACACAA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T A - - - - T T - - - T T CC T CAGCCACAAACA T T - - - - - - - - A T TGT T CA T - -
AGGGA T C T AAA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A - T T T A T CGTGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T A - T - - T T A - - T T T T T ACGT AAAAA T CA T T - - AAAAA TGT T A - - - - - - -
AAGCA T AAAAA T T - - - - GT TGGA TGAA TGTGT T - AAA T T ACA T CACA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T CAAGA T A T TGCAC TGAAGCGGT AAGT ACGT CCGAG - - CA T A T A T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T T AC TGCACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T T TG - T T A - - - - - - - - - - - - - - - AA TG - - - - - AACGCGT AC T T T ACAA
AGACACC T AA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCAC - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T T AGTGGACCCACGGAA T C TGT AACAA T A T T - - - - T T A - - T T T T TGC T AAAAAA T T A T T - - AA T AA T T T T A T C T T T - -
A T AGA T AAAA T AC T AAA T T T CGT TGC T T T T AA T T AAA - - - - - A T AAGT A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGAGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAGT A T T - - - - - - - - - C T CC T A T AC - - - - - - - - - - - - G - - - - - - CAA T CC T T A T
T T CAAA T T A T C T C T A T T T T T C T CAAAA T C T AAAGAAAAACA T T T AAA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGCGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A TGT T AA T T A - - - - - - - - - - - - - - - TGAA - - - - - CAA T CACAA T T T ACAA
AGGT A T A T AACA T - - - - T A T A T A T AAAAAAGT TGACA T T - AAAAACA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T - - - - - - - - - - T T AC T C T ACAA T A - A T T A T - - - - - TGT A T T T AACA T - -
- - - CGT AGAC T A TGT AA T T A TGC T AAACGCAA T - AA - A - - - - - - - - A T A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T ACACAA
A T ACA T A T A T A T T AACA T A T A T ACA T A T A T A T T - - - - - - T A T A T A T A T A T T A T CAAGA TGT A TGT AGCGT T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACGT - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A TGT T T - - - - CAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGA T AACA T C T T T T A T
A T AAAAC T AACA T - - - - - - - - - - - CAA TGT T AA - - - - - - - - - - - - - A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCAC - - - - - - - - - - AGT AGT T AA T CGTGAGT T T AAA T T AGTGGACCCACGGAA T T CGT AACAA T A T T - - - - - - A - GT T TGTGCA - - - - - - - - - A TG - AGT CAAGT T AGCC T T - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGCAAAACGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AA - - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T TGT A - - - - T T TGT ACA T CC T AAAAAAA - - - - - AA TGAC TGAA T T A T AA
T AACGCCGT A T T T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGT T A T C T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T ACAC T T T T T T T - - - - - - - - - - - AGCA - - - - - AAACAA TGGGT T ACGG
- - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGAC T CAA T A T AAC - - - - - - T T C T AACA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA
GGAAA T T T A T T T T - - - - - - - - - - - - - A T T T T ACAAAA - - - - - - - - - A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCAC - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T - - - - - - - - - - - TGAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AGAGA T AAACA T T - - - - T A T TGAC TGGT A TGA T - - - - - - - T T CCGT A T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T AC T A - CA - - - T T AC T AAGTGAAAAGA T T T - - - A T A T AGT T ACGCC T AG
- - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGCCAGAA T T T T C T - - - - - - C T CGTGTGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T C T CGT AAAGT C T T C T T CAA T T AGGCAGT T T T T AAGA T A T T T T T TGT T A T TGT CAAGGTGT A TGTGGCGCCA T C TGT CGGA T AAGCGAGCAA - - - - C T AA - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGA T T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACA T T A T T A T AA T T A T C T T C T T ACAGT AGT T T T C T T A T AAA T AAA T CAGT T T A - -
A - - - A T A T AGT C T T ACACGT T T CAAAAA T CA T CAAAA - AGGTGAAAA T A T TGT CAAGGTGT A TGTGGCGCCA T C TGT CGGA T AAGCGAGCAA - - - - C T AA - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T - - - - - - - - - - - - - T C TGAA T C T AAA T - C T - - - TGAAA T T T T CA T T A - -
T T A TGT AGA T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA T A T A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC TGC T A - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T AAAA - - - - T T T T - - - - - - - - - - - AGAA - - - - - AAAC TGT A T T T T T T AG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T AAACAA T A T TGT CAAGGT A T A TGTGGCGCCA T C TGT CGGA T AAGCGAGCAA - - - - C T AA - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A TGAA TGT CG - - - - T T T CAAA T CAAAA T A - - - - - AAA TGGAGGT T T A T CG
CAGAAAAAAAC T TGGT T T T T T T ACAGGT AAGGT - - - - - - AGAAAAAA TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T TGGT TGCA T AAC TGCGT TGGCC TGA T A - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T AGT A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A - - - - - AAACAA T TGCCCA T AA
CAGAAAAAAAC T TGGT T T T T T T ACAGGT AAGGT - - - - - - AGAAAAAA TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T TGGT TGCA T AAC TGCGT TGGCC TGA T A - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T AGT A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A - - - - - AAACAA T TGCCCA T AA
A T T CA T ACA T AC - - - - - AAACGC T AAA T TGGT T AAAG - A T T TGT T CA T A T TGT CAAGGTGT A TGTGGCGCCA T C TGT CGGA T AAGCGAGCAA - - - - C T AA - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T T T A - - - - - - A T T T T T A T AAC T A T CAA T T A T AA T AACA T AAA T T T A - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAAA T A T A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T AC TGC T AAAA - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A T T A - - AGAAAA T A TGT T T CAA
T T CCAAA T A TGCAAA TGCA T T TGAAAAAA T TGA - - - - - - GT T AAAAA T AC TGT CAAGGTGT A TGTGGCGCCA T C TGT CGGAGAACAGAGCAA - - - - C T AA - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T ACGA T T AC T - - T T T T C T AGAC TGAAAAA T T T ACA T ACCGACGGTGCCA - -
ACCGAAAAGAA T T T A T - T T T A T AAGAC T T T A T T AAAGT AAACA T AAA T A T TGT CAAGGTGT A TGTGGCGCCA T C TGT CGGA T AAGCGAGCAA - - - - C T AA - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T C T A T A T T AC T T C T A TGTGGT AAA T AAA T T - T AAA T CAA TGAA T T CC - -
- - - - A TGTGGT T T TGT T AC T TGAAACA T A T C T CAGGA T CGT AGT A T A T A T TGT CAAGGTGT A TGTGGCGCCA T C TGT CGGA T AAGCGAGCAA - - - - C T AA - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A TGT TGA TGA T A T A T ACGAGGAAGA T A T T T T - - ACAAAGA TGGCAAAA - -
GT CCA T AGGA TGTGAAGT T T CGT T AAGTGCAGT - AAA T - - - - - - - - A T A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A - - - - - - - - - - - T T - - - ACA T TGGA - - - - - - - - G - - - - - - T T C T A T AAAA
T T A T A T A T A T T T T AA T ACGT C T T AA T A T C T AA T AGGAAA TGT AA T AA T A T TGT CAAGGTGT A TGTGGCGCCA T C TGT CGGA T AAGCGAGCAA - - - - C T AA - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A TGT A T - - - - - - - - T AAAAAAAGT ACGGG - - - - - AAACGGT CGA T T A T AA
A T T CGCAAAGT C T AGTGT A T A TGAGAC T A T A T CAAA - - - T CAGAAAA T A T TGT CAAGGTGT A TGTGGCGCCA T C TGT CGGA T AAGCGAGCAA - - - - C T AA - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T - - - - - - - - - - - - T T TGAAAAAAAA T T - T TGTG - GT AAGT A - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGT T AGA T A T TGT CAAGGTGT A TGTGGCGCCA T C TGT TGGA T AAGCGAGCAA - - - - C T AA - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A TGT T C - - - - - - T C T T AACAGT T T AAAAA T T A T - AGGAAA T AAA T T TG - -
A T AAA T A T T T T T T T CAAAGTGGAAAGAC T T T T T - - - - - - T C T A T ACA T A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC TGC T A - - - - - - - - - - AGT A T T T CA T CGTGAGT T T AAA T T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T CC T AC T AGT T T T C T A TGAC T AAAGTGT T A T AAGAAAGT T AGC TGT AG
T A T T T AAGAGC TGTGT A T A T AAAAACCAGCA T AAAG - - - T T T CAA T A T AA TGT CAAGGTGT A TGTGGCGCCA T C TGT CGGAGAACAGAGCAA - - - - C T AA - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T AA - - - - A T T - T A TGA T T T AAA T T AAGA T A T T A - A T A T AAA T A T T T T T T AA
GA T CC T AAAGCC - - - - - CA T AC T CACAC T T CGC - - - - T - AAAAA T CA T A T TGT CAAGGTGT A TGTGGCGCCA T C TGT CGGAGAACAGAGCAA - - - - C T AA - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T A T T T A T A - T C T C T T T - - - - - - TGAGT A T AA T AAGT TGA T T T C T T - - - -
- - - CA T A T AA T A T - - - - - - - CAC T AAGT ACAA T - AAA T A - - - - - GCA T A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T - - - - - - - - - - T A - - - ACC T - - - A - - - - - - - - CCAC T C T T AA T T CA T AA
T CCGGTGAAACAGGAAGT T A TGT CA T A T AC T AA - AAAAAA T AA T T AGT A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAGT A T - - - - - - - - - - T T T T AA T A T - - GA - - - - - - - - - - - - - - - CAA T T TGT AA
T T AAGAGT ACC T T AAAA T T A T AA T AGA T A TGT T AAGA T - AAACAACA T A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T T T T - - - - T T C T T - - - - - A T T T T - - - - CCA T - - - - - - GA T AC T T AGGA
AA T A TGT T T T A T T T AAAC T T AAAAACGT A T A T T - - - - - - T T T T T ACA T A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T T T A - - - - T T T T - - - - - - - - - - - A T AAC T - - - AAAAGC TGGT T T T T TG
GT T T CAAGAGT T A T A T CAA T A T T ACCA T CGA T T A - - - AAAGC T T AAA T A T TGT CAAGGTGT A TGTGGCGCCA T C TGT CGGA T AAGCGAGCAA - - - - C T AA - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T C T T T - - - - - - - - CGT A TGA T CGAAAAAC T A - - CAACGA TGACA T T C - -
A - - - GAAAA T CC T T A T AC T T TGT AACC T C TGT T A TG - - - - - - CAGTGT A T TGT CAAGGTGT A TGTGGCGCCA T C TGT TGGA T AAGCGAGCAA - - - - C T AA - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAGT A T - - - - - - - - - - T T - - - - - - - - - - - - - - - C T - - C TGT AGA TG - - - - - - - -
T T AAAAA TGT T T T T CGA - - - - - - - - - - - - - - T T AACA T - - - - - - - T A T A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T A T T - - - - - T A T T T T TGAAAA T AA - - - - T TGA - - - - - - A T T A T T T A TGA
GT TGAAAAAC T T T T A T ACA T A T T T AAA T A T C T T AAG - - - - - - AAACA T A T TGT CAAGGTGT A TGTGGCGCCA T C TGT CGGA T AAGCGAGCAA - - - - C T AA - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T - - - AC T - A T T T T CCAAAAAGGAAA T A T CA T A TGAAAA T AA T T T T A - -
TGAC T T CAA T TGT TGT A T A TGT A - - - - - - - - - - AGAA T A - - - - AACA T A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T AC TGC T AAAA - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T C - - - - - - - - - - - T CCAAGAAAA T AGG - T T A - - AAAA TGT AAGT T ACAG
AA T AA T C T A T T C T A T TGCA T T T T T AAA T A T C T T AAA - - - - T T AAACA T A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT A T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AAAACGCA TGT T T AGA - - - - - - - - - - - - - - C T AA - - - - T C T T AAAA T A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A - - - - - - - - - T T T T - - T CCAA T T T A - - - - - - - - - - - - - - A T T A T T T A T - -
TGT CAAGGA T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAC T A T AGT A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAGT A TGT AG - - - - - T T T T T T AAA T AGAAA T AGT T A T - T AGA T A T AA T T T A T AA
A T AGGT ACC T AC TGAA TGC T T AGAAA TGACGA T - - - - - - T AC T A T AA T A T TGT CAAGA TGT A TGT AGCGT T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACGT - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T T T AGT T T C T T T T CC T AAGTGGA - - - - - - - - - T AAAAGCC T T CCA T AA
T AAAGCAAA T T AAGA T A - - - - - - - - - - - - - - - - AGAA - - T AAGT T T A T A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T CGGCC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA T T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T TGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A - - - - - AA T T AGT T AA T T T TGA
AA T AA T TGA T A T T T AAAC T TGGACAAGCA T AA T - - - - - - T T T T T ACA T A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGACC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T CA T C T CGA T CGA T TGA - - - - - - - - - - - - - - - - AGC T - - GAAGGGGGCAA TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGA T T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T TGT C - - - - - - - - T CAACAA T T CA - - - - - - - - - AAAA T T TGAC TG - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - CGCACCAA T A T T T AA T - - - - - - GGA T A T AGT A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC TGC T A - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAGT A T T AAA - - - - - - - - T CCGCAAAGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AG
A T T CGCAAAC T C T AGTGAA TGT T AGGC T A T A T T AAA - - A TGCCA T T A T AGTGT CAAGGTGT A TGTGGCGCCA T C TGT CGGAGAACCGAGCAA - - - - C T AA - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A T AAGT A T T - - A - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A T TGT CAAGGTGT A TGTGGCGCCA T C TGT TGGA T AAGCGAGCAA - - - - C T AA - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAGT A TGT AA - - - - T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAAC T T AA
AAAGAAGAA T A T T AGTG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AAAAGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAGT A TGCAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT AC T AC - GA T A T C T AA T A T C TGA
- - - - - - - - - - - - - - - - - C T T CGACAAACA T CA TGGA - - - T AGAAA T A T AC - GT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T T AC TGCACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAAC T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T AC T A T A - T T A - - - - T CGAAGACA TGAAGC - - - - - CGAGGA T T T A T T AAA T
GGAAAAAAGT T C T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGAA T A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T A T A - T T A - - - - TGGAAGCCAGA - - - - T T - - AAGAC TGT T AGT T T T AG
CGGT ACCGA T T T T TGTGAAACGCAGAA T A TGT TGT AA - - T T A T AA T A T A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGA T T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAAACCGT AACAA T A TGT T T - - - - - - T T C T CACA T ACAAAAA T - - - - - AAAA TGCA T T T CAGAA
CGT AA T A T AC T T T T A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T AAA T A T A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T AC TGC T AAAA - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A - - A - - AAGT AA T A T T T T ACGC
- - - - - - - - - - - - - - - - - AC T T T T AAAACACAGC - - - - - - CGGT A T AA T AGTGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T AC TGC T AAAA - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGT A T CCGT AACAA T AGCA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AGT A T AAA T T ACAA
ACAC T T T AAA T T TGACCCA T C TGAGTGT A T A T T T AA - - - A T T CAAAA T A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T A T T T - - - - T T T T C T T AAAAACAA - - - - - - - - - GAC T A T T CACC T T T CA
- - T AAAA T A T T T T C T TG - - - - - - - AAA T ACA T CA - - - - - - - - - - - - A T A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T T - - - - - A - - T T T T T A T AGT AAA - A T C - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - -
GGAAAAAAAAC TGCA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAA T ACA T A T TGT CAAGGTGT A TGTGGCGCCA T C TGT TGGA T AAGCGAGCAA - - - - C T AA - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A TGC T T - - - - - - - - T C T T AAAAAAGT A T A T TGTGCAAAGT CAAAC T AGGG
TGT TGT CGA T A T T - - - - C T T T TGT CGGCAGAC T - AG - - - - T T T CA T C T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T AC TGC T AAAA - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T - - - - T TG - - T T CC T AA T C TGTG - GT AA T - - - A T AGT A T T T T T CA T - -
T T T T T AA T A T C T T T AGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CA T TGCA T A T TGT CAAGGTGT A TGTGGCGCCA T C TGT TGGA T AAGCGAGCAA - - - - C T AA - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T T T TGA T T - C T T A T T T T T AA T A T T A T AA T T CCACA T AGT T A T T T C TG - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACA T A T TGT CAAGGTGT A TGTGGCGCCA T C TGT CGGA T AAGCGAGCAA - - - - C T AA - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA T T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T - - - - - T T - T T T C T T AGGA T AAAGCA T A T T - - A - GGA TGT AGCC T T A - -
AAA TGTGAAAA T CAA T T A T T A T AGAAGT CCA T T - AAA - - T T C T T AGA T A T TGT CAAGGTGT A TGTGGCGCCA T C TGT CGGA T AAGCGAGCAA - - - - C T AA - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T C T T T - - - - GT T A T T T A T AACCAG - - - - - - - - - AAAGGACAA T T CC T AG
T T T A T T ACA T T C T T T T AC T T TGT T AC T C T T CGCAAA T AGGACAGAAGT A T TGT CAAGGT A T A TGTGGCGCCA T C TGT CGGA T AAGCGAGCAA - - - - C T AA - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAGT A T TGT AA T T - T T T C T T AGAGC TGCAAAAA T T A T A T AAAGGT AAA T T TG - -
- - - AA T CAAA T A T AAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - GAC T T - - - T A T T A T A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A - - - - - - - - - - - - - - - T CA T ACA T AA
- - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T T CCA T A T CGAA T AGAA - - AGT A T T AA T AC TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T TGTGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T AC T T C T AC T A T T T T T C T T CAGCCAG - GCA T CGT TGAGT T C T CGGT CC TGA
T AA T AA T CAGT C T AA T A T A T CAGAA T CAA T CACGAAA T AA T TGAA T A T A T TGT CAAGGT A T A TGTGGCGCCA T C TGT CGGA T AAGCGAGCAA - - - - C T AA - - - - - - - - - - AGT A T C T T A T CGTGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T TGAGAC T A T T T A T T TGAAGT TGAAAAA T T - T ACA T AGA T AA - - - - - - -
CGT T ACA T AA T CAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AC T AAAA T A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A TGT T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T T A - - CAAA T A T T A T T CC T - A
GAGAA TGCACAA TGAAAA T T CA T TGGA T ACCAC T AGA T A - - - A T A T A T A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AAAAAA T A T
TGA TGGGTGTGT T TGGG - - - - - - - - - - - - - - T T AG - - - - - - - T A T AA T AC TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T AC T AA T - - - - T T T T - - CAAAA TGT T - - - - T T CC - AGA T AA T T A T T T T TGG
T CA T A T A T A T T T A T AAA T TGC T T CA T CCACGT T AA T A - - GGGGT A T A T A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T AA - - - - - - - - - AAAA T ACGAGT AGCAA
GT ACA T T T A T T T T A T T T T A TGGAAAGCAC TGT T - - - - - - CA T T AAAA TGT TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACAGAA T CCGT AACAC T A TGT T A - - - - - - T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGT ACCGT T TGT AA
T T T T A T A T T T T T TGA TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AGT AC T T A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACA T T A T T T AA - - - - T A T T - - - - - - - - - - - AGCAC TGA - AAGAGACAAC T T T T AC
AGCC - - - - - - - - - - - - - - - - ACC T AGA T T T T T T A - - - T - - - - A T T AA T A T TGT CAAGGTGT A TGTGGCGCCA T C TGT CGGAGAACAGAGCAA - - - - C T AA - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA - - - - - - - - - - - T T T T C T T A T AAAA T AAA T A - - A T ACC T TGA T AC T T T CA - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - - - - - - - AGAA T AGTGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A - - - - - - - - - - - CAC TGAAA T TGT A - - - - - - - - - - - - - - - TGT T T CGCGA
T TGT T T - - - T TGT T T TGCA TGGAAAAC T ACC T T AGCA TGT T A T A T T A T AA TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T AC TGC T AAAA - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAGT T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T AA T A T A - - - - - - - - T A T A TGAAA T TGCAAC T T - - CACA T ACA T A T T T CAG
- T T TGT AGA T T T TGAAA T AGT A T TGAGCAC TGG - AAGCA - - - - AACA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A - - - - - - - - - - - A T T ACGCA T AGGA - - - - - - - - - - - - - - - T A T CCCC T AA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A TGT T AGT T A TGT T T T T A T AAAAAA - T T A T T A T AGT AAAA T AA T T CAA - -
GAAAGT AA T CA T T AACAAGCCAACAAACA TGT T T AAA - - - AAAAGGA T A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACAA T A T AGTG - A T A - - - - T ACAAA T C - - A - - - - T T - - - AAA T TGT AAGC T - - - -
GT CAGT TGGCC T T AAGAA T T T A T TGTGT AAA T A - GAA T A - - - A T T A T T A T TGT CAAGGTGT A T - - - - - - - T AC TGGT TGCA T AAC TGCA T TGGCC T ACA T - - - - - - - - - - AGT A T T T T A T CGTGAC T T T AAA - T AGTGGACCCACGGAA T CCGT AACA T T A - - - - - - - - - - - - - AAGT T T T AGGA - - - - - - - - G - - - - - - T C TGCGGT AA
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TE: ltr_1_family_503.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_n.bed_g_1.bed_fm_2.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_ce.fa_se.fa_cel.fa_cer.fa_gs.fa_bc.fa
 size: 5936bp; fragments: 20666; full length: 64 (>=5342.4bp)
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No TE domain detected

After TEtrimmer 5936 bp
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TE: ltr_1_family_503.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_n.bed_g_1.bed_fm_2.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_se.fa
 size: 6245bp; fragments: 18073; full length: 29 (>=5620.5bp)
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After TEtrimmer Extended plot Blue lines are boundaries
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TE: ltr_1_family_503
 size: 785bp; fragments: 19467; full length: 0 (>=706.5bp)
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