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MSA length = 6670
AAA T AA T C T C TGCGAA T A T - A T T T TGTGT T CAAA T T T T T T T A - T T A T T A T TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C - T T T T A TGT AGT - - - - - - - - - - GT CAAA T CAAAA T - T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T CC TGCACA - A T T T T T A T T T - A T T AA TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A - - T T AGA T A T T TGAC T T T - A T T C T A T T T CCC T T T CG - - - - - A T ACA T T C TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T TGT A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - GT C T CCA T C TGT T T AAAAA T A TGC T CGT A T T T C T T TGT T T C TGT - - - AA
- - - - - - TGT A T TGAAA TGA - AA T A TGT AGGT T AA T T CGAC T AACACCC T A TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C - T T T T A TGT AGT - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - A T A T A T T AA T TGAAAAA T AAAGGT T AAAA TGT AAGGT T T T TGACA - - A T
A - - - - - T T T AC T T AAACA T - - - - - - - T T T T C T AA T T C - - - - - A T AACA TGTGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - GT A T A T CGGT A - - - - - - - - - - - - - GACAAA T T AAC T T T A T T CAAA - - A T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T TGT A T T T TGTGA T T CCA T T AACA T ACAGTGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACAAAAA TGT A T T T T TGT AAA T A T T AA T ACC T T CC T AA T T A T T T T T A TG - - T T
GAA TGGT TGAAGT AAAAA T - AC T TGT T T T AGTGT T AA T AGACAA T A T A T T TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - - - - - - A T A T T CGGGAAAGA T AGA T C T T A - - - - - A T A T T T T T TGT A T - C T
A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T CGAA T AGT T T - - - - - AA T AA T AGTGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACAAGT AC T T AAGGC T T CAGACC TGAGCGACAC T T T CA T T T T T T T AA T T - T T T
C - - - T T CACA T T CAGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T C - - - - - - - C TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - T CC T T CCA T T AGAGAACAACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T
G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T A T T T AA T AAC T T - - - - - - - - - - - - - TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AACA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACAAAC T T A T T AC - - - - - - - - - - - - - - - GA T A T T T CAACGA T A T CA T TGG - CC
T - - TGAAC T A T CGAAACA T - A TGCAA T T T A T T CGT A T - - - - - AA T A T T A T TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C - T T T T A TGT AGT - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAGT T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - A T T A T T T A T T T - - - - - - - - - - - - - T A T AC TGCAC T T AC T T T T A T AA - - -
G - - GTGT T AA TGCAAA T AAA - - T T TGT T T T C T AAA T A - - - - - - - - - - - A T TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T TGT A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AAC - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - T C T T C T AGA T CA T T A T T A TGC TGC T TGGTGT T AAA T T A T T CAAA T AGT T
T AACAA T AAAGT T AAGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - AC T T AC T A T - - T T CAGAAGCAGAC TGGGT T T T AGCCA T TGAAAAAAA T A
A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T AA T T T T AA T AAC T T - - - - - AGT CA T A T TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - GC T T T CGAC T CGACAA T AA T AAGC T TGGT A T TGA T AGGCC T T A T A - - A T
A - - C T TGA T T T T T AGGT AG - - C T C T TGT CA T TGGCC T AAC T CAACAGC TGTGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C - T T T T A TGT AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GGA - - - T T T T CC T AAACA T - AA TGGA T T CG - - - - - - - CA T AAAA T A T C T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAGT T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACAA T T AC T C T A T TG - - - - - AAA T TGA T A T T A T C T C T C T AGT T T A TGT A - - TG
G - - T CC T A T T CAAAA T CA T AA T T T T A T T T T T T A T C T C - - - - - T AGGT T AGTGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C - T T T T A TGT AGT - - - - - - - - - - GT CAAA - T T CAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACAA - - - - - - - - - - - T CCAAAAA TGAA T AAGA TGC T AC T AC T T T T CAAA - - A T
- AA - - - - - - - T T T TGA TGA - - T T T T T T T AAGT AA T T - - - - - - - - - - - T A T TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C - T T T T A TGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAAC T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - - T T T A T A - - - - GT AAAA T - - - - - - - - T A T T T T AA T T T T T AGT A T T - - T T
AAA T T ACACGCA T A TGT AA - GGT C T T CC T AACAC T A T CAC T A - - GCAAA T TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T C T T A T AAAA T T A T T T T C - T T T T A TGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAAC T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - - CAAA T T A T T CA T AAA TGGT A T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGCA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T T T AA T T A T CAA T T C - - - - - A T T AAAGA TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - A T T T T CGA T AAGGGAAAAAGACA T TGCCAA T CAGT T T T T C T CACGA - AC
- GAC T T T AAAAC T AA T T AA - - T A T T A T T T T T C T - - - C T A T T T - - - - - - AC TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T CC T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - ACAAC T T A T T AACAAAGAA T T AAA - - - - - T T CAA T CGT T CAGAAGA - - -
C - - TGT TGT CCCCGGA T TGAGT T T T T A T T A T TGA T A T T AAAA T AAAA TGGTGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AAA - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAGT T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - - - - - - - - - - - - TGAAAA T A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA
- AA T T T AGA T T T T AAACAG - ACAA T T T C TGT TGT T T CAACAA - - - - ACAGTGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T C T T A T AAAA T T A T T T T C - T T T T A TGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAAC T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - - AACAGT - - - - GT AAA T AGTGTGACA T AAGGT T A - - - - - - - - - - - A - T T
- T A T T A T A T A T A T AGA T A T - - A T A T A T A T AGA T A T A T T AA T AA T A T A T A T - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T T C - T T T T A TGT AA T - - - - - - - - - - GT C T AAC T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - - T AGA T T A T T - - - - - - - - - - - - - - TGC T T T T T CA T TGCC T T C T A T AA T T
- - - T T A T AAAA TGT A T T AA - - T A T AA T T T AAC TGGT C T AGT T A T AGT A T T TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T CC T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACAAA T ACC T A T T T A T T CAGA T A T TGC T - - - - - GT CAA T AA TGGA - - - - A - - -
- - - TGGGAGACA TGA T T AAAGT T C TGTGGA T TGCGAG - - - - - AA T AAAAGTGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - ACGTGCGGT CACCACGAAA T AGA T A T T AA T T CAAGT AGT TGT AAA - A - -
- - - - - - T AAA T AAACA T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CA - - - - TGGC TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T TGT A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - GTGGCCCACCC - - - - - - - - - - - - - A T T T T T T T T A T T T T T T T CACAA - - -
A - - - AA T A T T T T T AAA T AG - - T T CA T C T CAACAGT C T - - - - - AAAACGGC TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T TGT A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACAGT T A TGT AGT T T AGT AGT A T T T AGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T
C - - - - - C T T AC T T AAA T A T - A T CCCA T C T TGT AAAAA - - - - - A T C T AGT C TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T A T AA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACAAA TGTGT AA T T AGCAAAAGT T T AGT ACAA T A T T AAC T T T T T T T CAGA - - -
G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T CA T AGTGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T TGT A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - GT A T A T T A T AGGGT AAGAGT A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAC T AAAA TGT T T AA T CAAAA TGT T T T T CA T T AGT T C T TGAAA TGGT A T T TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C - T T T T A TGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAAC T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - GT A T T T T T T A TGT CA T AAGT TGACAGAA T A T CA T T T T C T A T CAAAA - T C
CAA T TGGAACCC T AAAAAAAA T TGGA T C T A T TGA T CC TGT T T A T ACA T T A TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T TGT A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - A T A TGGTGCAC T T T AGAGGT T AACA T AA T T T T T AA TGT T T AAAAA - - T T
CAA T TGGAACCC T AAAAAAAA T TGGA T C T A T TGA T CC TGT T T A T ACA T T A TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T TGT A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - A T A TGGTGCAC T T T AGAGGT T AACA T AA T T T T T AA TGT T T AAAAA - - T T
A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T T AA T A T TGC TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAA T T T T T T T T C T T T T T A TGT AGT - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACAAC T ACGT T A T T AC T AAAAGGTG - - - AGT CA T CCAA T C T TGCCAGAA - - GT
CAGT AA T T C T T CCAAA T A T CA T ACGA T T T AGT CC T C T CA T A T A T AC T T T T C T T T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T T CAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - - - - - - - - - - - - GT CAAAAAA TGACAGAA TGCCA T T T AC T A T CAAAG - - -
- AA TGA T T CA T AAAAA T AC - - T T T T CCA T AGCAAAAA TGGCA - - - CCCCGTGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T C T T A T AAAA T AA T T T T C - T T T T A TGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAAC T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - CCCCGT AAC T - CCGAAACGGT AAC T T CACCA T CA TGT T T T TGACA - - - -
A T A - - - GCCAAC T AAGAA T - AAC T T A T CGT A T AAC T T T A - - - ACCAAAAGTGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T A T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA T AAAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - - - - - - - - - - - - AAAAGAAA T CGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T A T TG - - - CC T T AAA TGC - A T AAGT T T TGT TGA TGT T A TGACA T A T A T T TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCAC - - A T T T A T AA T T A T CC T AAAA T - - - - - - - A T T T TGA T TGAAAGAAAAAA T T
- AA - - - - - - - T ACAGA T A T - - T T T T C T T A TGCGA T T T T A T T A - T T T AA T T TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T C T T A T AAAA T T A T T T T C - T T T T A TGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAAC T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - - T AA T TG - - - - T A T T A T AA T AAGT AA TGT T T T AA T T A T T T TGAC - - - T T
A - - T AA TGCAC T AGAAGAAA T T TGGGCCCAAGAA T CC - - - - - A T ACCGGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAAA - T T AAAA T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - AC T TGT AGCAAGT CAGT AA T T - - - T CGA T A T T T A T T T T T CGTGGA - - A T
T AA T T A T A TGT T T AA T T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGTGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T TGT A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T AACA T A TGAAGAAAAAA - - T A T A T T CCAC T AACACCGCAA - A T CC T AC TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - - CC T ACCA T T T T C T AGCACGGGCCAAAACC T CGA T A T T T T AAA T T AAC T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACGA T T T AGCAGA T A T A T A T - - - - - - - C TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - - - - - - - - - - - - GT CAA T ACAGAC T - - - - - T T T AACAA TGT A T AGGA - - -
- - - - - - T CGT TGT AAGCC T - - T T T T A T T AGT T AA TGT T A T CAACAA T CA T TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - A T - - - CA T CA T - - - - - - - - - - - - - AA T T T T T T T T CGA T T A T T AGT A - T T
- - - - - - C T CAGT TGAA TGT AGT T T T T T T TGAGCGT T T - - - - - AA T ACA T T TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - A T T T T T AAGT AAAAAAAAA TGA T T T CGT T T A T AAC T T T T T T AA T A - - T T
A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T C T T C T AGCAA T T T T A T CA T C TGGGCC TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - GT T CC T AA T T AC TGAGA T A T T TGTGT AACGCC T AC TGT C T C TGC - - - A T
- - - A TGT A T A T T T T C T T AC - GT T T T A T T T AGCCA T CC - - TGT A TGACCA T TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - A T A T T A TGT T ACCGAAAA T TGGGT - - - - - AC T A T CA T T A T A - - - - G - - -
G - - - - - - - - GT CCAAA T A T A - - T TGGT T T T ACAGCGA T A - - - A TGCGT AC TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - C T A TGC TGA T AGCCAAA T T TGAACCCGA T T T T AAGT AA T T TGA - - GA - -
G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACCAA TGA TGA T TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - GT C T T TGA T AGGT CAGCAGT AGACGT T A T TGT AA TGGT T T CCAGC - - C T
GGG - T T TGCAACCA - - - AA - - T T T AA T T T CCC T A T AC T - A T T A T CGT T AGTGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T CC T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACAGA T A T T T CA T AACA T AAAAA TGAAC - - - - - AA T AA T TGA T T A - - - - G - - -
A - - T TGT CAA T A T CAACAA - A T T ACAA T T AGT AA T A T AA T CAAGGAA T A T TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - A TGT A T A T T T T - - - - - - - - - - CA T AA T T T C T T T ACA T T T T T CA T - - - - -
A - - - T AGACA T T CAGA T T A - GT CAGA T A T CA TGA TGT T AA T A - T T AGGAC TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - - - - - - - - - - - - - AGGACAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A
T AA TGC T C T T T T CAGA TGA - GT T AAA T T T AA T A T T T C - - - - - - TGGTGA T TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - - - - - - - - - - - - T T CAAAACGAAGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GAA TGACCGCC T T CGT TGC - ACA T T T TGT AC T CACAA T AC T AA T T A T A T A TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - A T A T A T A T C T ACCCAGACACC - - - - - AA T T T T CAC T AGT A - - - - - AAAA
GA T CGGCC T A T T TGGA T A T - - C T T TGAGCA T AAGCCCCA T CA - ACA T A T C TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - A T A T CCA T T CG - - - - - - - - - - - - - T AC TGC T T T A T T T T T T TGA T AAA T T
G - - - - - - - - T CCCAAA T AAGT T T T T A T C T AA T AGA T A - - - - - - TGC T A T C TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - ACACGT T T T T C - - - - - - - - - - A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - T T T T AAA T A T - - T T T T C T T AAA T A T T A T - - T TG - - - - - - - - TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T A TGCACA - CA - - - GT AGA T - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - T T ACGT TGGT T A T T A - CC
AAAGT A T CCAAA T AAA T AA T - - T A T A T A T T CAA - - - - - - - - - - - - - - - GT TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - - - - - - - - - - - - T T T AAA T C T AAGTGCAA T C T CAA - - - - T T T T AAA - A - -
- - - - - - - - - - A T T AAA T AGT - A T T T A T T T TGT A - - - - - - - - - - - - - - - CA TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T A TGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T C T AAC T CAAA T A T C T T T ACAA T - -
AAA T T A T ACA T A T AAAAA T - AC T ACA T ACAGAAA T CACC TGA T AAA T T A T TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - A T AAAA T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACAAACAC T CA T T T A T CAAACAGAGGA T T T T T CAC T CACCACC TGT A T AA - - -
A - - TGAAA TGC T CAAA T A T - AC T T T A T T T A T AGGT T C T A T T CAGAA T AC T TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - AC T CA T T A T T T T TGAGAAGCAAGT T A T T C T T T AGGT T T T T CA T T A TGCC
- - - T T C TGGAA T T AAA T A T - - GT T CGT A T AC TGGT T A T A T AA - - - - CCGT TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C - T T T T A TGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAAC T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - - ACCGT A T CA T ACGCAACGT AGGCAAAAGTGT CAC T T CGCACA T - T - CG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T T AA T CAC T T - - - - - - - - - - - - C TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T T CAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA TGT T T AC T AC T T T T T A T CAGT T AGCGT CA T T CAAACA T T T T T A T T AA - - -
T AA T T ACAC T T CCAGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T TGT A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - CAAAGT T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACAAA T T T C T AA T T A T A T ACAGGGTGGCGGT AGT T T A - - T A T CGAAA TGGAAA
A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CAACA T T - C TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C - T T T T A TGT AGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - T A T T T AGT T CC T CAAAAGTG - - - AC T T T T T T T A T T T T T T CAAA T - - TG
AAA T AAA T AA T T CGGT T A T AA T T T C T T T T A T TGAGA T T A T T AAC T C TGT A TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AAA - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAA T AA - - - - - - - GAA T A T - - T T - - - - - - - - - - - - - - T AGCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAAAC T AAAA T T T AAAA T T AA T A - AGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - - CCAGCAA T T - T CAAAAGG - - - - - - - - - CCGT CGCCCGT T TGACAA - A T
AAA T AA - - - - T T T A T ACAGAA T A T T T T ACA T - - - - - - T T CAA - T CC T A T A TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T T T A T AAAA T T A T T T T C - T T T T A TGT AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGA - - - - - - - - - - T T T C T T T T AAA - - AC
- - - A T T T CGAAC TGC T TGA - - T CCGT T T T TGC T A T TGT A T A T A T A T CCGGTGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C T T T T T AAGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAA - T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACAAA T A T TGAA TGT CCCAACAACGCCCGT CAA T T T A T T AACA T T T AAAC - - -
- AA T A T TGGAC T T AAACAG - - TGT AGC T CGGCAAC T AAGGAA T CGACC TGTGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T T T A T AAAA T T A T T T T C - T T T T A TGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAAC T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - ACC TGGAAC T - GGT AGAAAGAGA TGACCGC T T T A T TGTGT CAACA - AC T
- - - - - - - - - - C T T ACGTGG - - C T T CA T TGT T T CACC T TGT T T - - T CGT AC TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T C T T A T AAAA T T A T T T T C - T T T T A TGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAAC T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T CC TGCACA - - CGT AC T - - - - T T T AGAG - - - - - - - AACGT T T AGTGT C T CCAA T AAAGT
- AA - - - AAGGCA T AA T AAA - - T TGT T C T AAGCA T T T C T ACC T - - - - A TGT TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T T T A T AAAA T T A T T T T C - T T T T A TGT AA T - - - - - - - - - - GT CAAAC T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - - T A TGT A - - - - CC T AA T T A T A T T T T AAAA T T TGA T C T T AGCGACGA - T T
G - - CCGACGT CGCAAA TGT - - T T T T AC T CGGT AGT T T T A - - - - T AC T A T T TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T C T T A T AAAA T T A T T T T C - T T T T A TGT AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - T T T - - - - - T T AAA T AG - - T AGTGT T T A T TGC T C T - - C TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAAAC T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC TGCA T T T C TGCACA - - AGTGT T A - - - A T AAA T AGTGT T T T AAA T TGTGAC T T T C T A T CCAA - GT
- - - T T T T T CC T T T A T AAAG - - T T T T T CGGCC T AA T T CGCCGAAGT A T TGC TGT T AAGGAAAC T T AA T A T T T T A T A T AAAA T T A T T T T C - T T T T A TGT AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - T T AAA TGA - - T T T TGT T TGGT AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAAAC T AAAA T T T AAAA T T AA T ACAGT CCACAAC T ACA T T T C TGCACA - - AC - - - - - - - - GT CAA T C - - - - - - - - AA T CC T AA T T T A TGT CA T A - - T T
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