Start crop Point End crop Point

1 MSA length = 7559 1
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC--=-----=--- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC

AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=-=---- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTA
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=----- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
———————————————————————————————————————————————————————————— CAATAAAAATATTTTTTAAAAAAIAAGTTICGIAGTGTAATTA—ATAATTC
———————————————————————————————————————————————————————————— CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTA
———————————————————————————————————————————————————————————— IAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=-=---- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTA
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=----- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTA
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=----- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTA
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGECTTTC - == === === = s s o s o e o o m e o s o o e o o m o o o o o m o oo o o m m o e o o o o o o m o o m m o mm o o e o mm o o o o mm o o o o m o o oo oo s o oo oo - - m o - m - - - - -
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=-=---- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
—————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=----- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTA
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=----- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
—————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC

AABTRAAAARATT ABGAARABRAC- - - - - - - AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC--==-=---- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
T - - - -TEAAATATTRAARBAAARARBATTAGATIABIIIAG T TATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC- - - - - - - - - - CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTA
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTA

ATAATT
——————————————————————————————————————————————— AGTTATGTGACIACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACICTTTC——————————CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAIATAATT
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=-=---- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTA
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=----- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=----- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACIACTCTGTATATAAACTAATATGCAAIATAGACICTTTC —————————— CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATT
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGECTTTC - == === = == = s s m s o e o o e e o e o o e o o m o o o o o m o o o o o m m o o o o o e o o m o o m m o e m o o e o mm o o o o mm o oo oo o o oo oo s o oo oo o - m o - m o m - - -
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=-=---- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTA
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=----- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=-=---- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=----- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=----- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=----- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=----- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=-=---- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=----- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTA
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=-=---- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTA
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=----- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGECT TTC - == === = = = = = s s o o o o e o o o e o o o o o o o o m o o o o o m o o o o o e o o o o m e o o o o m o o o o oo - o oo o oo oo m o - o m - - -
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGECTTTC - == === === = s s o s o e o o m e o s o o e o o m o o o o o m o oo o o o e o o o o o e o o m o o m o mm o o e o m e o oo o o mm o o o oo o o e o oo m o oo oo - o m o - m o m - - -
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=----- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=----- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=-=---- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTA
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=----- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=----- CAATAAARATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATT
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=----- CAATAAAIATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATT
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=----- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=----- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=----- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATT
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=----- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATT
——————————————————————————————————— AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC----------CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTA
-AATTAAAATATT ATTTGATTA AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC
-AATTAAAATATT ATTTGATTA AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC
-AATTAAAATATT ATTTGATTA AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC
-AATTAAAATATT ATTTGATTA AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC
——————— AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC

-AATTAAAATATT
-AATTAAAATATT
--------- AATTAAAA- -TT
--------- AATTAAAA- -TT
————TIAAATATT
AIATTAA————IT

> > > > > > > > > >

AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=----- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTA
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=-=---- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=-=---- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=-=---- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATT
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC=-=-=-=-=-=-=---- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATT
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=-=---- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTA
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=-=---- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=----- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACHCTTTC-=-=-=-=-=----- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATT
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACICTTTC —————————— CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATT
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=-=---- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGECTTTC - == === === = s s m s o e o o e e o s o o e o m e o o o o o m o o o o o o m o o o o m e o o m o o o m o mm o o e o mm o oo o o mm o o o oo e o oo oo m o oo oo oo m o - m o - - - -
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=----- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATT
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=----- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATT
——————————————————————— AAA AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC----------CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
——————————————————————— AAA AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC----------CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC=-=-=-=-=-=-=---- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=-=---- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACIACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACICTTTC ————————————————————————————————————————————————————————————
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=-=---- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=-=-=-=-=-=---- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
.AAIAAA ARBAT - - - - - - - AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC=-=-=-=-=-=-=---- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AA A

AAATTARAATA
AAATTABMAATA AAARARIAT - - - - - - - AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC---------- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC---------- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC---------- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC---------- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC---------- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC---------- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC---------- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC---------- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC- - === -~ - - CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTCEMGCEHAG- - - -BEEREAA - - - - - - - - - - - - - - = - m oo mm e o e e -
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC---------- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC---------- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTC
------------------------------------------------------------ CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATTA
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC - = = = = = = = = = = = mmm m e m e @ e @ e @ e @ e @ e @ e @ e @ e m e m e @ e e e @ e e e @ e e e e e @ e @ e e e e e m e e e e e e e e e e e e e e e o -
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC - = = = = = = = = = mm mmm @ e m e e e m e m e @ e m e m e e e e e @ e e e @ e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e o

AGTTATGTGACIACTCTGTATATAAACTAATATGCAAIATAGACICTTTC ------------------------------------------------------------

AGTTATGTGACHACTCTGTATATAAACTAATATGCAABMATAGACIC T TT C - - = = = = & m &t ottt @t f ot &t &t @t &t &t & ot & f e &t &t @t & @t @ ot mf e d ot ot &t @t e &t &t e m ot it m ot e e m e m it m i e d i m i e a e

AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=--c-c--- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATT - - . -
AAG AA T A

4 0O 0O 4 4 0 0 4 4 0 0
> > > > > > > > > > > P>

AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC-=----=--- CAATAAAAATATTTTTTAAAAAACAAGTTTCGGAGTGTAATTAAATAATT
AGTTATGTGACCACTCTGTATATAAACTAATATGCAACATAGACGCTTTC---------- CBATABAABTATTTTRETAAAAATGARE T 7T CRBABRTRTAATTAAATAATTIBE - - - - - - - - - - - - o m oo e
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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