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MSA length = 7559
AC TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGAAAAAAAAAACAA T - - - - - - - - - GAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CGTGG - - - - - - - T C T AA T - - - - - - - - - T TGC TGT TGAAGC T T T AA T TGT A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T AGT - - - - - - - - - AAAGT CAAA T T AAAGCGC T T AGCAAAACA T AAGC - - - -
AA T T T CA T C T T T T AA T - - - - - - - T T C T AAAAAAA TGAGAC - - - - - - - AC T AGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CAC TGAAA - - - - AAACA TGAA T AAACA T T A T T AGTGA T CC T T T T TGT T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAAGAAGT T CCGAAGTGT AA T T A - A T AA T T CGT A T CA T - - - - AAAA T T ACGT T CA T AC T CA T AA T AAAA T T AA T AAA T T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - AGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T AGT A T AAA - - - - CCCC T T AAAACCCAC T C T T TGT T TGT AAA T CA T CAGGA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CGCA T CA T - - - - AA T T C T A TGA TGA T A T CCA TGC TGAAAAAGAAAGGTGT
AAAGGTGTGTGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T AACGAAACAAC T AC T T CC TGCA T A T T A T T A T T T A T T AA T A T AAC T T A TGA
AA T A T A T T A T TG - AA T T AAAA - - T T A T AA T CGA T CAAC - - - - - - T TGGTGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T AGTGCAA T AAACA T AAAC T AGACAGTGT T C T T AAGAC T AGA T AAAC T TGA
AGT T A TGT C TGC - - - - - - - - - - - - T CCAAGAAA T AAACGT - - - - - - - GTGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T AGTGAAAC - - - - AGAAA T TGGTGT T AA T T AAAAA T A T AAA TGAA T A T AA T
AAGAA T A T A T A T AGGC TGGT A T T AGGGAAGAGAAAAGTGTGAGA T CGGTGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CAAGT TGT T T A T A T A T T AA - - - - C T A T AAGCAAA TGACGT - - - - - - - - - GAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CGTGT - - - - - - - T CAA T T AA T A T AA TGT T C T T A T - - - - - - - - - AA T T T AA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CGTGT CA T - - GT ACACAAAACA T T T T A T CCAGT ACAA T T AAAAA T A T T AA
GACACGAAGT TG - - - - T C T AA T T T T T T A T T T T AA T ACGA T - - - - - - - A TGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T AA TGT C T T AAACCCGGA T AA T ACCGT AGC T A T AGCAAAGA T T AAC T A T C T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - GT T AGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CGT - - - - - T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CGTGGAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CGACGGT T A T A T A T AA T CA T AC
- - - - - - GT CCGT AAGT CAAAACA T TGC T ACCGAA T AA T AC - - - - - - - GT AAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CGT A TGAAGAA TGGAAACAGA TGA T AAAA - - - - - - AAGAA T T T T A T T T T A
A T CA T T T T T T A T - - - - TGAAA T A T T AAAA TGAAAAAAAA T T AGA T CAGC T AGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T AGC T TGT T AAA T AGAAGAAAA T AA T TGT T A T CAGGT AGT AA T TGT T AGT T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T A T A T AA T T TGT C TGA T - - - - T A T AAAAAAA T T T T A T T AC T AA T AAACCA T T T T T T T A T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T AGT T A TGTGACAAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACAC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T A T A T AA T T TGT C TGA T - - - - T A T AAAAAAA T T T T A T T AC T AA T AAACCA T T T T T T T A T
A - - - - - - - - - - - AA T TGAAGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T ACCGCGA - - - A T T CCGGT AAAA T AGT A T T A T T AA T A - - - - - - - - - - - - - -
GGT AA T A TGC T A - - - - - - - - - - - T T T T A T C TGAA T AA T A T C TGA T T AACGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CACGTGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GGT AA T A TGC T A - - - - - - - - - - - T T T T A T C TGAA T AA T A T C TGA T T AACGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CACGTGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T T CAGT AAGT A T A T T T - - - - - - - GT AAGT T A TGTGACAAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAAGA T AGACAC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T TGT AGGAAAAA - TGA TGT AA T T AA T A T T TGAAAGTGAAAAAAAC T A T AGA
- - - - - - GT CCGT AAGT CAAAACA T TGC T ACCGAA T AA T AC - - - - - - - GT AAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GA T CA T AGTGCC - - - - T CACA - - - CACACGAGAAGAC T A T - - - - - TGGCAAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T AGCGT CAAAGAAC T CC T T CCC T CAAAGT T CGT CGCAGGC T CCGT T T C T CA
GGT AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - ACGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CACGGAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAGTGA T T AAGT ACCA T T - - - -
GGT AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - ACGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CACGGAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAGTGA T T AAGT ACCA T T - - - -
A T A T T T T T T AGT T AA T - - - - - T AA T A T AA T AGAACAA T A T - - - - - - - A TGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CA TGT T A T - - - - - - - AAAAAAA T CAAAAAAGT CACAGAACAGAA TGT ACA
A T A T T T T T T AGT T AA T - - - - - T AA T A T AA T AGAACAA T A T - - - - - - - A TGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CA TGT T A T - - - - - - - AAAAAAA T CAAAAAAGT CACAGAACAGAA TGT ACA
GCCAACA T T T T A - - - - - - - - - - - T T T T - - - - - - - - - - - - - C T AA T T AAA T AGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CAA T AGA T - - - - T T CAC T AAAAA T T TGCCGC T A T A T AAAC T AAGTGA T AC
GCCAACA T T T T A - - - - - - - - - - - T T T T - - - - - - - - - - - - - C T AA T T AAA T AGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CAA T AGA T - - - - T T CAC T AAAAA T T TGCCGC T A T A T AAAC T AAGTGA T AC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - GT T AGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CGT - - - - - T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T AGT - - - - - - - - - AAAGT CAAA T T AAAGCGC T T AGCAAAACA T AAGC - - - -
A - - - - - - - - - - - AA T TGAAGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T ACCGCGA - - - A T T CCGGT AAAA T AGT A T T A T T AA T A - - - - - - - - - - - - - -
AA T T T CA T C T T T T AA T - - - - - - - T T C T AAAAAAA TGAGAC - - - - - - - AC T AGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CAC TGAAA - - - - AAACA TGAA T AAACA T T A T T AGTGA T CC T T T T TGT T T C
AA T AC T A T T CAC - AA T T AAAA T A T TGCAACCAAGAAACA T T TGA T T AAGGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT TGT T A T - - - - - - - - - - - - - - - -
AA T AC T A T T CAC - AA T T AAAA T A T TGCAACCAAGAAACA T T TGA T T AAGGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAAA - - - - - - - - - AA T T AAAA - - T T T T A TGT AAA TGT CAC - - - - - - - - - GAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CACGG - - - - - - - T T T AC T AAAACAACGT T A T T AA T AA T TGACAAGT C TGA
AAAA - - - - - - - - - AA T T AAAA - - T T T T A TGT AAA TGT CAC - - - - - - - - - GAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CACGG - - - - - - - T T T AC T AAAACAACGT T A T T AA T AA T TGACAAGT C TGA
A T CA T T T T T T A T - - - - TGAAA T A T T AAAA TGAAAAAAAA T T AGA T CAGC T AGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T AGC T TGT T AAA T AGAAGAAAA T AA T TGT T A T CAGGT AGT AA T TGT T AGT T
CAAGT TGT T T A T A T A T T AA - - - - C T A T AAGCAAA TGACGT - - - - - - - - - GAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CGTGT - - - - - - - T CAA T T AA T A T AA TGT T C T T A T - - - - - - - - - AA T T T AA
T AGAC T TGT T AA - - - - - - - - - - - - T T T AACAAGA T AACAC - - - - - - - - - GAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAACA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T T ACGT CA T - - - - CAAACCAA T T T T T T A T T A T T CA T AAAA - - - - - - - - - - -
T AGAC T TGT T AA - - - - - - - - - - - - T T T AACAAGA T AACAC - - - - - - - - - GAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAACA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T T ACGT CA T - - - - CAAACCAA T T T T T T A T T A T T CA T AAAA - - - - - - - - - - -
AACAC T AC T TGT - - - - CAAA - - - T T CAGACAGAA T CACGT T TGAC - - - - GAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CACGC T ACAAA T C T ACACAA T A TGT T AGT C T T T T T T ACA T T CA T A T TGAG
AACAC T AC T TGT - - - - CAAA - - - T T CAGACAGAA T CACGT T TGAC - - - - GAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CACGC T ACAAA T C T ACACAA T A TGT T AGT C T T T T T T ACA T T CA T A T TGAG
AC T T T T AA T T AGT AA T - - - - - - A T T ACAAAAAAAAA T AAC T AAA T T AGC T AGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T TGC TGAA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - GT T A T AAA T T AA T T T T T T T T T A TG
AC T T T T AA T T AGT AA T - - - - - - A T T ACAAAAAAAAA T AAC T AAA T T AGC T AGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T TGC TGAA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - GT T A T AAA T T AA T T T T T T T T T A TG
AAAGGTGTGTGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T AACGAAACAAC T AC T T CC TGCA T A T T A T T A T T T A T T AA T A T AAC T T A TGA
AA T AC T A T T CAC - AA T T AAAA T A T TGCAACCAAGAAACA T T TGA T T AAGGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA T AC T A T T CAC - AA T T AAAA T A T TGCAACCAAGAAACA T T TGA T T AAGGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA T AC T A T T CAC - AA T T AAAA T A T TGCAACCAAGAAACA T T TGA T T AAGGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA T AC T A T T CAC - AA T T AAAA T A T TGCAACCAAGAAACA T T TGA T T AAGGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA T ACAA - - - - - - - - - - - - - - T A TGCC TGAAGGGGA T C T T - - - - - - - GT T AGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CGTGGAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CGACGGT T A T A T A T AA T CA T AC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T AACAACA T - - - - - - - - - - AA T A T AGTGCAAA T AA T AAA T T ACGTGT A TGA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - GTGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GACACGAAGT TG - - - - T C T AA T T T T T T A T T T T AA T ACGA T - - - - - - - A TGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T AA TGT C T T AAACCCGGA T AA T ACCGT AGC T A T AGCAAAGA T T AAC T A T C T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T AAAACAA T - - - - - - - - - AC T AGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CAC - - - - - - - - - T AAAAA TGT T ACACA T AA T AAA T ACCACA T AAGA T T AG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T AAAACAA T - - - - - - - - - AC T AGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CAC - - - - - - - - - T AAAAA TGT T ACACA T AA T AAA T ACCACA T AAGA T T AG
AC T A - - - - - - - - - - - - T T T AC TGT AGT A TGT AAA T AC - - - - - - - - - - - - GAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T T ACGAC - - - - - - CACAA T AA T A T AA TGT AGT T T A T AAGC TGCAAGT T T CA
AC T A - - - - - - - - - - - - T T T AC TGT AGT A TGT AAA T AC - - - - - - - - - - - - GAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T T ACGAC - - - - - - CACAA T AA T A T AA TGT AGT T T A T AAGC TGCAAGT T T CA
AA T A T A T T A T TG - AA T T AAAA - - T T A T AA T CGA T CAAC - - - - - - T TGGTGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T AGTGCAA T AAACA T AAAC T AGACAGTGT T C T T AAGAC T AGA T AAAC T TGA
GT CAGTGT TGCG - AGT - - - - - T A T TGT A T TGAAAAACA T T - - - - - - - A TGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CA TGT C T T - - - - AA T T T T A T T TGT T TGCA T T T AA T AAAAAA TGT T T T A - -
GT CAGTGT TGCG - AGT - - - - - T A T TGT A T TGAAAAACA T T - - - - - - - A TGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CA TGT C T T - - - - AA T T T T A T T TGT T TGCA T T T AA T AAAAAA TGT T T T A - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T CCAAAAAGAAAA T T - - - - - - - - - GCGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACCC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T TGGCGT AAA - - - - GAAGAAAGAA T TGAAACA T CAA T T A T T AGAAA T T AAGA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T CCAAAAAGAAAA T T - - - - - - - - - GCGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACCC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T TGGCGT AAA - - - - GAAGAAAGAA T TGAAACA T CAA T T A T T AGAAA T T AAGA
AC TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGAAAAAAAAAACAA T - - - - - - - - - GAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CGTGG - - - - - - - T C T AA T - - - - - - - - - T TGC TGT TGAAGC T T T AA T TGT A
CAAGT TGT T T A T A T A T T AA - - - - C T A T AAGCAAA TGACGT - - - - - - - - - GAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T TGA T T ACA T - - - T AA T A T T TGCGAA T AGGTGT TGACAAGA T CCGA T T AACA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T TGA T T ACA T - - - T AA T A T T TGCGAA T AGGTGT TGACAAGA T CCGA T T AACA
AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAAAA T AGCGG - - - - - - - - - AAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CGGAGC T T - GA T T C T T T T T AAAA TGCGCCA T T AC T AGT AGCCA T A T T T - -
AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAAAA T AGCGG - - - - - - - - - AAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CGGAGC T T - GA T T C T T T T T AAAA TGCGCCA T T AC T AGT AGCCA T A T T T - -
AA T T T TGAA T CGAAAC T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - A TGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CA TGACACAAA T - - - - - - - - - - - - - - AC T T T T T A T ACAAGGT A T T T CGAA
AA T T T TGAA T CGAAAC T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - A TGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CA TGACACAAA T - - - - - - - - - - - - - - AC T T T T T A T ACAAGGT A T T T CGAA
AAGAGT A T T AAG - - - - CCGA T - A T CACGACAAGGAAAG - - - - - - - - - GTGAGT T A TGTGACAAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACAC T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGG - - - - - - - - - - - - - - CAAGT C T AAAC T C T T T AA T A T CCGCAGCC T T AG
A T TGAAACA T C T AA - T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - GGCAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CGGCAGAGAGGT - - - - - - - - - - - - - - - T CGT T TGCCAC T C T ACGT T TGCG
A T TGAAACA T C T AA - T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - GGCAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CGGCAGAGAGGT - - - - - - - - - - - - - - - T CGT T TGCCAC T C T ACGT T TGCG
A T T AA T A T AAA T AAA T T ACAA T AAAGT AA T AAAAAAA T A T - - - - - - - A T T AGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CA T - - - - - AAA T AGAGA T AGA TGA T AAGAA T T T A T AAAAA T TGT A T AGAA
A T T AA T A T AAA T AAA T T ACAA T AAAGT AA T AAAAAAA T A T - - - - - - - A T T AGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CA T - - - - - AAA T AGAGA T AGA TGA T AAGAA T T T A T AAAAA T TGT A T AGAA
GA T AA TGC T CGG - GA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CACGCGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCGC T ACCGAGCA T TGAAA TGGA
GA T AA TGC T CGG - GA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CACGCGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCGC T ACCGAGCA T TGAAA TGGA
GA TGT CA T T CAAAGA T T AGT A - - T AGAACAGAAGAA T TGC T TGAC T A - - CAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CACCAGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T T AA T AAA T AGC TGGC TGTG
GA TGT CA T T CAAAGA T T AGT A - - T AGAACAGAAGAA T TGC T TGAC T A - - CAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CACCAGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T T AA T AAA T AGC TGGC TGTG
AA T ACAAAA T AA - - - - - - - - - - - - - - - AAAAAAA T A T CGC - - - - - - - - - T AGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CGC T A T T - - - A T C TGAA T AAAA T T TGA T T T T T TGCCAAC T T T TGT T T T CC
AA T ACAAAA T AA - - - - - - - - - - - - - - - AAAAAAA T A T CGC - - - - - - - - - T AGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CGC T A T T - - - A T C TGAA T AAAA T T TGA T T T T T TGCCAAC T T T TGT T T T CC
CCCAA T A T T CCG - - - - CAA - - - - T T TGA T CAAAA T AAA T T - - - - - - - ACAAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CACACAA T AGGT A T T T AAAA T T TGAAGC T T A T T A T CAAAGA TGA T T TGTG
GC TGGT AC T C TG - - - - - - - - - - - C TGT ACGAGAAGAGG - - - - - - - - - GCGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CGCGGCAG - - - - AAAA T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GC TGGT AC T C TG - - - - - - - - - - - C TGT ACGAGAAGAGG - - - - - - - - - GCGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CGCGGCAG - - - - AAAA T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CCCAA T A T T CCG - - - - CAA - - - - T T TGA T CAAAA T AAA T T - - - - - - - ACAAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CACACAA T AGGT A T T T AAAA T T TGAAGC T T A T T A T CAAAGA TGA T T TGTG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T AAC - - - - - - - - - - - - - - - AAAAA T AA T T T T C T T A T T A T A T C T A T AC TGAC
A T AAA T ACA T A T AAAAGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - A T T AGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA T AC T A T T CAC - AA T T AAAA T A T TGCAACCAAGAAACA T T TGA T T AAGGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T CGA - - - - - - - - - - - - - - - -
AGT T T TGA TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T AGT T A TGTGACAAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAAAA T AGACAC T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AGT T T TGA TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T AGT T A TGTGACAAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAAAA T AGACAC T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A TGA T T A T A T AA T A T - - - - - - - GCGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CGCGAGAGAAGAGAGGA T AAAA T T ACGA T AC T AAAAACGT AAGT AAAGAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A TGA T T A T A T AA T A T - - - - - - - GCGAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CAA T AAAAA T A T T T T T T AAAAAACAAGT T T CGGAGTGT AA T T AAA T AA T T CGCGAGAGAAGAGAGGA T AAAA T T ACGA T AC T AAAAACGT AAGT AAAGAG
GA T T T T A T T T T A T AAA T AAAAAGT CGT AA T CAA T AA T T A T - - - - - - - ACAAGT T A TGTGACCAC T C TGT A T A T AAAC T AA T A TGCAACA T AGACGC T T T C - - - - - - - - - - CGA T AGAAGT A T T T T AA T AAAAA TGACA T T CAAAA T A T AA T T AAA T AA T T T CG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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 size: 7559bp; fragments: 445; full length: 46 (>=6803.1bp)
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No TE domain detected

After TEtrimmer 7559 bp
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 size: 7859bp; fragments: 446; full length: 45 (>=7073.1bp)
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