Start crop Point End crop Point

1 MSA length = 8130
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA---------- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA---------- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT
GAATTTCGA AATTATATCCACGTAGCIGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA ---------- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAAC

AATTITIA AATTATATCCAIGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA ---------- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT -
GAATTTC- - AATTATATCCACGTAGCTGGGTACITCACCGCCTTTGACGTCACTGCTA -« -« -« - - - CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT -
--------- AATTATATCCAIGTAGCTGGGTACGTCACCIGCCTTTGACGTCACTGCTA——————————CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT GHET-AAAT - - TCAAA
----------------------------------------------- -TIA.GCTA— e - - --CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT IA- “AT
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA- - -------- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT GTT--AAT--ACAGATEA

AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGICACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA —————————— CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT ACAAATTAT
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT TTGA.TG—AIGAATT —————————
AATTATATCCACGTAGCIGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA —————————— CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT TI—AAAT———CAAAITIT
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=-~--- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT - - —GA-TA ———————
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACITCACCIGCCTTTGACGTCACTGCTA —————————— CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTERGCEBA TN - - - - - - - -------- - -
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTEGCHEST - -------GTT-AAATG-ACAAAT-----
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTERGCETATGH - - - - - ----------------
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTG-TTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT ---GEAATGA------=-- - -~
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=-~--- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT ---- ATIA— CG-GT
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCIGCCTTTGACGTCACTGCTA —————————— CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT --=-=-=-=-=-=-=-=-=---- TT-ABATGAACAAATTAT
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT
AATTATATCCAIGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA —————————— CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAAC
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT GTT-AAAT---TAAAT-A

------------------------------------------------------------ CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT Tl|-BAATGA-CAAATTA
TT GBETTBCGA AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA--==-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT - - -GTTGAAATGA-CAAATTA
TT GABBTEBCGA AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA---=-«---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT - - -GTTGAAATGA-CAAATTA

TT GAATTTCGA AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT
T -AAT - - -GA - AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT AAA TGAATAAA.— - AATTTET
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTERGCE T GEGHIEENNEREG - - - - - - - - - - TTG--TTGT AAT-THERTT
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACTEECIRAACHEEGENIEEN - - - - - - - - - - ACAAAITGT GTH-THT
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT IT AII— TT
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT ATTTTHET
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT ATT-THETT
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT AAT-THERTT
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTG-TTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAA
AATTATATCCACGTAGCTGGGTACGTCACCCGCCTTTGACGTCACTGCTA-=-=-=-=-=-=---- CTGTGTTGTTTTTTAAAAAGTAATTGTCCCGGTCACGAAAGAAAACT
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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Dotplot

(windowsize = 25, threshold = 50.00 09/10/25)

[E consensus before TEtrimmer (bp)
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