
Start crop Point End crop Point

MSA length = 5725
TGT T T T CAAGT AA T T T T TGT TGAA T A T AA T AC T A T AA T AA T AAACAAA T T TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T T T T T T ACACAAA TGAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAAC T AC T AAAAACA T AAC TGGCGCAGT CGGT AGGA T AAGAAC T T T T T A T TGT T AAA T AAA T T A T A T T C T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAAC T AC T AAAAACA T AAC T AA T A T A T ACA T T C T T C T A TGT T - - - - - - - T T T T AGAA T - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC TGGCGCAGT CGGT AGGA T AAGAAC T T T T T A T TGT T AAA T AAA T T A T A T T C T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC TGGCGCAGT CGGT ACGA T AAGAAC T T T T T A T TGT T AAA T AAA T T A T A T T C T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T C - - - - A T A T T CGT ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC TGGCGCAGT CGGT ACGA T AAGAAC T T T T T A T TGT T AAA T AAA T T A T A T T C T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAAC T AC T AAAAACA T AAC TGGCGCAGT CGGT AGGA T AAGAAC T T T T T A T TGT T AAA T AAA T T A T A T T C T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGT T CA T T AC T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAAC T AC T AAAAAAA T AAC TGGCGCAGT CGGT AGGA T AAGAAC T T T T T A T TGT T AA T T AAA T T A T A T T C T
T T T A T AA TGACCAAA T T AGGCAAAGACAAGGT AA T AAAA - - - AAAA T A T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCA T T CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T T A T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - - A T T T A T A T A T AAAA T A T A T T - -
T T T A T AA TGACCAAA T T AGGCAAAGACAAGGT AA T AAAA - - - AAAA T A T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCA T T CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T T A T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - - A T T T A T A T A T AAAA T A T A T T - -
T T A T A TGAAAAGA TGT T C TGT T C T A T T AGT C T T T T AAGAGC T CA T A T A T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T TGT A T T CA T AA T T T T A T - - - - - GT T T T AA T A T T C T AA T - - - - - - - - - - - -
T T A T A TGAAAAGA TGT T C TGT T C T A T T AGT C T T T T AAGAGC T CA T A T A T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T TGT A T T CA T AA T T T T A T - - - - - GT T T T AA T A T T C T AA T - - - - - - - - - - - -
T T T T A T A T TGAAAAAA TGA T T T T AAA T AA T T CGAGAAAAA T T A T T A T A T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAAC T AC T AAAAACA T AAC T TGA T T AGGT T T C T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T A T A T TGAAAAAA TGA T T T T AAA T AA T T CGAGAAAAA T T A T T A T A T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAAC T AC T AAAAACA T AAC T TGA T T AGGT T T C T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T T A T A T A T A T A T A T A T T AA T A T T T T TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T AA T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T T A T A T A T A T A T A T A T T AA T A T T T T TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T AA T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T TGT T T AC TGAGACAA T AA T C T AAAC T ACCA T T T AGGT AA T T - A T AAA T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T T A TGT A T T T T T T AA TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T TGT T T AC TGAGACAA T AA T C T AAAC T ACCA T T T AGGT AA T T - A T AAA T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T T A TGT A T T T T T T AA TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC TGGCGCAGT CGGT ACGA T AAGAAC T T T T T A T TGT T AAA T AAA T T A T A T T C T
T T CC T T AAAAA T ACA T T CACGC T T TGT AA T T T TGGGT CGA T T - - T AGAGGTGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC TGAGGTGTGT AG - - - - - - - - - - - - - T T C TGAA T T CAAAAGA T TGA T - - - - -
T T CC T T AAAAA T ACA T T CACGC T T TGT AA T T T TGGGT CGA T T - - T AGAGGTGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC TGAGGTGTGT AG - - - - - - - - - - - - - T T C TGAA T T CAAAAGA T TGA T - - - - -
- - - - - - - - - - - T ACGT CCGT T CA T AA - - A T T T T A T AGGAAAAAA T AGA T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T T A T A T ACGT CAAGT T AC - - - - - - - - - - - - T T T T C T ACCGTGT T C - - - - - -
- - - - - - - - - - - T ACGT CCGT T CA T AA - - A T T T T A T AGGAAAAAA T AGA T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T T A T A T ACGT CAAGT T AC - - - - - - - - - - - - T T T T C T ACCGTGT T C - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC TGGCGCAGT CGGT ACGA T AAGAAC T T T T T A T TGT T AAA T AAA T T A T A T T C T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC TGGCGCAGT CGGT ACGA T AAGAAC T T T T T A T TGT T AAA T AAA T T A T A T T C T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC TGGCGCAGT CGGT AGGA T AAGAAC T T T T T A T TGT T AAA T AAA T T A T A T T C T
T TGT A TGT CAC T T TGGTGAA T T AAAGGAA T T C T A T T AC T A T TGA T A T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T T ACA T ACAC T AAGAGAA - - - - - - - - - - - - C TGCCGAACGA T T T - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - - - - - - A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAAC T AC T AAAAACA T AAC T T A T A T AC T AGGGTGT - - - - - - - - - - - - - - - C T T T AAAA T T T T CAC T T T - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - - - - - - A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAAC T AC T AAAAACA T AAC T T A T A T AC T AGGGTGT - - - - - - - - - - - - - - - C T T T AAAA T T T T CAC T T T - -
- T T C T TGTGAACA T AA TGGTGT A TGT T AA TGT CACAAAAGT T - GT ACA T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T CA T A T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- T T C T TGTGAACA T AA TGGTGT A TGT T AA TGT CACAAAAGT T - GT ACA T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T CA T A T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T T A T T A T T T T T AA T T T AAACGAACCA T CAAC T AC T AAAAACA T AAC TGGCGCAGT CGGT AGGA T AAGAAC T T T T T A T TGT T AAA T AAA T T A T A T T C T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T T A T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAAC T AC T AAAAACA T AAC T T C - - - - T A T AGA TGT T AAAGC T - - - - - - - AC T T TGA - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAAC T AC T AAAAACA T AAC T T C - - - - T A T AGA TGT T AAAGC T - - - - - - - AC T T TGA - - - - - - - - - - - - - -
T T C T C TGT AAC T A T A T T T A T T - - - - - T AA TGC T AAGAAAGT T AA T A T C T T TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T A T TGT T AA T T TGAA T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T C T C TGT AAC T A T A T T T A T T - - - - - T AA TGC T AAGAAAGT T AA T A T C T T TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T A T TGT T AA T T TGAA T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- T A T A T ACAAC T ACAA T T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T ACA TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCA T T CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T CA T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- T A T A T ACAAC T ACAA T T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T ACA TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCA T T CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T CA T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAAC T AC T AAAAACA T AAC T AA T A T A T ACA T T C T T C T A TGT T - - - - - - - T T T T AGAA T - - - - - - - - - - - -
C T T T T T T TGACCA T A T T C T T T AA T AA T AA T T T T T CGAA T AC T - T T AC T AA TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T C T AA T ACA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T T T AAAGT AAA T AA T T T A TG
C T T T T T T TGACCA T A T T C T T T AA T AA T AA T T T T T CGAA T AC T - T T AC T AA TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T C T AA T ACA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T T T AAAGT AAA T AA T T T A TG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC TGGCGCAGT CGGT AGGA T AAGAAC T T T T T A T TGT T AAA T AAA T T A T A T T C T
- T T T T T T TGAAGACA T T T C T TGT AAA T CA TGTGT TGGA T A T A - T AA T A T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T C T AA T ACA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T T T AAAGT AAA T AA T T T A TG
CGT T T T - - - - - AACA T TGT T T ACAGA T AACA T T T TGTGT ACA - - T ACC TGTGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAAC T AC T AAAAACA T AAC T AGTGT ACGT CC T T AAA T - - - - - - - - - - AA TGT T T AAGT AA - - - - - - AA T T
CGT T T T - - - - - AACA T TGT T T ACAGA T AACA T T T TGTGT ACA - - T ACC TGTGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAAC T AC T AAAAACA T AAC T AGTGT ACGT CC T T AAA T - - - - - - - - - - AA TGT T T AAGT AA - - - - - - AA T T
CA T C T T T T A T A T A T AAA TGCAACAGAGAAC T AA T AAAA TGT - AA T AAA T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAAC T AC T AAAAACA T AAC T T A T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - - - T T T A T A T A T AAAA T A T A T T - -
CA T C T T T T A T A T A T AAA TGCAACAGAGAAC T AA T AAAA TGT - AA T AAA T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAAC T AC T AAAAACA T AAC T T A T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - - - T T T A T A T A T AAAA T A T A T T - -
T T A T T T A T T AC T ACAA T TGC T T CA T AGAA T T T T T A TGCAA T AA T T A T A T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T A T T T A T T AC T ACAA T TGC T T CA T AGAA T T T T T A TGCAA T AA T T A T A T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GT T T T T C T AAAGA T A T T T C T A T AAAAGT A T T C T T TGACAA T T - - T A TGCGTGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCA T T CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAA T A T AAC T TGCGT A TGT AGGGGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GT T T T T C T AAAGA T A T T T C T A T AAAAGT A T T C T T TGACAA T T - - T A TGCGTGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCA T T CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAA T A T AAC T TGCGT A TGT AGGGGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T T A T A T A T A T A T A T A T T - - T A T A T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAAC T AC T AAAAACA T AAC T T A T A T A T A T AAAAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CC T - -
T T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T T A T A T A T A T A T A T A T T - - T A T A T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAAC T AC T AAAAACA T AAC T T A T A T A T A T AAAAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CC T - -
T AC T T T CCAACCAGAGT TGT AA TGGT ACGGT T CCAGAACA T T A - - ACA T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAAC T AC T AAAAACA T AAC T T A T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - - - T T T A T A T A T AAAA T A T A T T - -
T AC T T T CCAACCAGAGT TGT AA TGGT ACGGT T CCAGAACA T T A - - ACA T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAAC T AC T AAAAACA T AAC T T A T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - - - T T T A T A T A T AAAA T A T A T T - -
T T T CAAA T TGT CA T ACC T AC T T AAAA T A T CGTGA T T AAAA T T - AAAAGT A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T AGT A T ACC T T T T T T T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T CAAA T TGT CA T ACC T AC T T AAAA T A T CGTGA T T AAAA T T - AAAAGT A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T AGT A T ACC T T T T T T T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T C T T AA T A - T A T A T T T A T T T AAAACAA T T T AA T AAA T A T T A - - - - - - A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T T A T A TGT A TGT ACGT AG - - - - - - - - - - - - - - - T CAAA T - - - - - - - - - - - -
T T T C T T AA T A - T A T A T T T A T T T AAAACAA T T T AA T AAA T A T T A - - - - - - A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T T A T A TGT A TGT ACGT AG - - - - - - - - - - - - - - - T CAAA T - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC TGGCGCAGT CGGT AGGA T AAGAAC T T T T T A T TGT T AAA T AAA T T A T A T T C T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC TGGCGCAGT CGGT AGGA T AAGAAC T T T T T A T TGT T AAA T AAA T T A T A T T C T
C T CC T T T T CA T - - - - - - - - - - - - - - - CCA T T T T T TGAAAAC T A T T A T A T C TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T T A T C T ACGT CAA T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T CC T T T T CA T - - - - - - - - - - - - - - - CCA T T T T T TGAAAAC T A T T A T A T C TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T T A T C T ACGT CAA T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T T T A T T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA TGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC TGGCGCAGT CGGT ACGA T AAGAAC T T T T T A T TGT T AAA T AAA T T A T A T T C T
- T C T T T AGAAGAA T AC T TGT TGAC TG - - A T T T T T T - - - - - - - - A T A T C T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T T C T A T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGAAA T AGA T AA T - T T - -
- T C T T T AGAAGAA T AC T TGT TGAC TG - - A T T T T T T - - - - - - - - A T A T C T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T T C T A T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGAAA T AGA T AA T - T T - -
T - - - - - - - - - - - - AA T TGA T T T T AAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T C - - - - A T A T T CGT ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T TGT T CAAAAAAAAAA T T A T T T ACAAACA T T C T C T T T AAAC T - - T AGA T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC TGA T A T ACGT CAGC TGT A - - - - - - TGT A T A T T A T CAGGGAAA T TGCA T A - -
T TGT T CAAAAAAAAAA T T A T T T ACAAACA T T C T C T T T AAAC T - - T AGA T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC TGA T A T ACGT CAGC TGT A - - - - - - TGT A T A T T A T CAGGGAAA T TGCA T A - -
T T A T T T AA T AGT A T ACC T A T T T ACAGT AGAC T T T TGAA T A T A - A T ACA T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T T A T A T ACA T ACC T AA T AGAAA - CCGAAGA T T T T T AA T T AA - - - - - - - - - -
T T A T T T AA T AGT A T ACC T A T T T ACAGT AGAC T T T TGAA T A T A - A T ACA T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T T A T A T ACA T ACC T AA T AGAAA - CCGAAGA T T T T T AA T T AA - - - - - - - - - -
T T T T T T T CGA TGGT A T T T AC T T T AA TGAC T T T T A T TGT AA - - - A T A T A T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T T C T A TGT C T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T T T T CGA TGGT A T T T AC T T T AA TGAC T T T T A T TGT AA - - - A T A T A T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T T C T A TGT C T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- T A T T C TGAA T T A T AGT AGT T T TGAGT A T T TGT A T CA - - - - - AA T ACA T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T CA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGT ACAA T - - - - - - - - - - - -
- T A T T C TGAA T T A T AGT AGT T T TGAGT A T T TGT A T CA - - - - - AA T ACA T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T CA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGT ACAA T - - - - - - - - - - - -
T T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - - - - A T T - A T A T A T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T T A T T T T AGT A T CA T T A T AAGAA - - - - - T AA T A T AGAA TGA T T - - - - - - - -
T T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - - - - A T T - A T A T A T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T T A T T T T AGT A T CA T T A T AAGAA - - - - - T AA T A T AGAA TGA T T - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T CC TGAAGAAA T T - A T A T A T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T T AAACGAACCA T CAAC T AC T AAAAACA T AAC T A T CA T AGGT T A T T T ACA - - - - - - - - - - - - T T T T CC TGTGGA T T AGA - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T CC TGAAGAAA T T - A T A T A T A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T T AAACGAACCA T CAAC T AC T AAAAACA T AAC T A T CA T AGGT T A T T T ACA - - - - - - - - - - - - T T T T CC TGTGGA T T AGA - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T T T T A TGCA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC TGGCGCAGT CGGT ACGA T AAGAAC T T T T T A T TGT T AAA T AAA T T A T A T T C T
TGCC T TGAAAC T AGGTGT A TGT A T AA - - - TGC T A T AGAGA T T AGT A T A T T TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAAC T AC T AAAAACA T AAC T C T AGTGTGT AAA T T T T AAAAC T - - - - - - - T T T CCAA - - - - - - - - - - - - - -
TGCC T TGAAAC T AGGTGT A TGT A T AA - - - TGC T A T AGAGA T T AGT A T A T T TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAAC T AC T AAAAACA T AAC T C T AGTGTGT AAA T T T T AAAAC T - - - - - - - T T T CCAA - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T ACA TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T T A T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - - - T T T A T A T A T AAGA T A T A T T - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T ACA TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T T A T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - - - T T T A T A T A T AAGA T A T A T T - -
A T AA T T A T CAACA TGA T TGT T T AAAACAAA T A T AGAAAAAAGT - - - - - - A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T CA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T AAA T AA - - - - - - - - - -
A T AA T T A T CAACA TGA T TGT T T AAAACAAA T A T AGAAAAAAGT - - - - - - A TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T CA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T AAA T AA - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - GGT AA T A T T C T CAGGAAC T T T T T T TGGA - - - - A T ACA T T TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - GGT AA T A T T C T CAGGAAC T T T T T T TGGA - - - - A T ACA T T TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- T AC T TGA T ACCGTGA T AGA T ACAGT C - AC T T T T TGAGAAG - T - - - - - - GTGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T CA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T AAA T AA - - - - - - - - - -
- T AC T TGA T ACCGTGA T AGA T ACAGT C - AC T T T T TGAGAAG - T - - - - - - GTGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T CA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T AAA T AA - - - - - - - - - -
C T T T T T AA T AC TGCA T C TGT AGAGGT TGA T T A T AAAGAAA T A - - - - - ACA TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T AACA T AGGT AAAAA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T T T T T AA T AC TGCA T C TGT AGAGGT TGA T T A T AAAGAAA T A - - - - - ACA TGT T A TGT T C T C T CAAGGAGAGCGGA TGCAACC T CAGCAGT T CCCAGT CC - - - - - - - - - - AGT T CA T T A T T T T CAA T T AAAACGAACCA T CAA T T AC T AAAAACA T AAC T AACA T AGGT AAAAA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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 size: 5725bp; fragments: 546; full length: 69 (>=5152.5bp)
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TE consensus structure and protein hits (bp)

No TE domain detected

After TEtrimmer 5725 bp



0 1000 2000 3000 4000 5000 6000

0
5

10
15

20
TE: ltr_1_family_372.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_n.bed_g_1.bed_fm_2.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_se.fa_rc.fa

 size: 6027bp; fragments: 546; full length: 54 (>=5424.3bp)

TE consensus (bp)

di
ve

rg
en

ce
 to

 c
on

se
ns

us
 (

%
)

1000 2000 3000 4000 5000 6000

0
50

10
0

15
0

20
0

25
0

TE consensus genomic coverage plot (bp)

co
ve

ra
ge

 (
bp

)

0 1000 2000 3000 4000 5000 6000

0
10

00
20

00
30

00
40

00
50

00
60

00

TE consensus self dotplot (bp)

T
E

 c
on

se
ns

us
 s

el
f d

ot
pl

ot
 (

bp
)

0 1000 2000 3000 4000 5000 6000

TE consensus structure and protein hits (bp)

No TE domain detected

After TEtrimmer Extended plot Blue lines are boundaries



0 50 100 150 200 250

0
5

10
15

TE: ltr_1_family_372
 size: 290bp; fragments: 271; full length: 228 (>=261bp)

TE consensus (bp)

di
ve

rg
en

ce
 to

 c
on

se
ns

us
 (

%
)

50 100 150 200 250

23
5

24
0

24
5

25
0

25
5

26
0

26
5

TE consensus genomic coverage plot (bp)

co
ve

ra
ge

 (
bp

)

0 50 100 150 200 250

0
50

10
0

15
0

20
0

25
0

TE consensus self dotplot (bp)

T
E

 c
on

se
ns

us
 s

el
f d

ot
pl

ot
 (

bp
)

0 50 100 150 200 250

TE consensus structure and protein hits (bp)

No TE domain detected

Before TEtrimmer 290 bp



0 1000 2000 3000 4000 5000

ORF14

ORF1

ORF13

ORF3

ORF2

ORF4

ORF12

ORF11

ORF5

ORF10 ORF9 ORF8 ORF7

ORF6

RVP RVT_1 RT_RNaseH Integrase_H2C2

rve

After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
ORFs
PFAM domains



Dotplot
(windowsize = 25, threshold = 50.00  09/10/25)

TE consensus after TEtrimmer (bp)

T
E

 c
on

se
ns

us
 b

ef
or

e 
T

E
tr

im
m

er
 (

bp
)

0 1000 2000 3000 4000 5000
0

290


