
Start crop Point End crop Point

MSA length = 8317
AC T T AAA T A T T T CAA T - - - - - - - - - - - - - - AGC T T T T TGC T A T AAAA T T T TGT T T A T AAAA T AAACCC T T T T T AGAA T T A T T T AA T T T T T T T AAA T T AA T - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAA T T AGCCAA T T A T T - - - - - - CAAAAA T T TGC TGA T A - - - - -
GC T T AA T TGT T A T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T A TGT AACAGT A - A T A T - A T AAACA T T AA T AC T AA T A - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T AGCCAGCGC T CC T T AC - T T A T CAGGCC TGAAC - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T AG - T AGGT A T T T AGT ACAAAA T AAA TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T AGC TGAA T AGT AACA T T - - ACGGCGT CCAGA TGGC T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAACCAGC TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T AGC T AA T T T T T - - T AC T - - - - - - - - T C T AGA - - - - - T T
GT CGT AA T A T T T T A T - - - - - - - - - - - - AGAAGT T A T T T CACAACA T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T CGC T AA T T T T T - - - - - T AAACA T A T T T T T T AAC T T A - -
GC T T AAA T A T T T CAA - T TGT T CAGA TGACGAA T TGT T CAAAGA T AAA T T C TGT T T A T AAAA T AAA T CC T T T T AAGAA T T A T T T AA T C T A T AAA T A T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - T T - - - - - - - - - - - - - TGA TGAGAGGACCGA TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T CGCCGAC TGCC - - - - - T - - - - - - - - T C T CGT TGACGT T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGGCGAAACGGT AAGGAGCAGAGCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T CGC T AAC T T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T AGCCAGCGC T CC T T AC - T T A T CAGGCC TGAAC - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T AGC TGAA T AGT AACA T T - - ACGGCGT CCAGA TGGC T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T CGT - T AAA TGAAAGT T A T A T T AAAAAGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T AGCGAAGT - - - - - - GT CGT AGGT AC T C T AGG - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T AGC T AA T T T T T - - T AC T - - - - - - - - T C T AGA - - - - - T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T CGC T AA T T T T T - - - - - T AAACA T A T T T T T T AAC T T A - -
GC T T AAA T A T T T CAA - T TGT T CAGA TGACGAA T TGT T CAAAGA T AAA T T C TGT T T A T AAAA T AAA T CC T T T T AAGAA T T A T T T AA T C T A T AAA T A T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GT - - - - - - - - T T CAGT A T A TGC T CA TGA T AGT CCA T T T T A T A T AAAAC TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GG - T AACAA TGT AGC T T AAAA T AAA T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T CGC T AACCAACAACACCA T AAAAAA T C T TGGT CGGC T T
GC T T AAA T A T T T CAA - T TGT T CAGA TGACGAA T TGT T CAAAGA T AAA T T C TGT T T A T AAAA T AAA T CC T T T T AAGAA T T A T T T AA T C T A T AAA T A T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T CGC T AAC T C T T - - - A T T AAAGCAA T TGT CGA T T T T C - -
- - - - - - - - - - - - - - - - CAGA T CA T - T AACAAAA TGTGAGAGTGT A TGC T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T AGC T AA T TGT CAA T A T T A T TGT T T A T C T AGACAA T T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T CGAAAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GT - - - - - - - - T T CAGT A T A TGC T CA TGA T AGT CCA T T T T A T A T AAAAC TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T CGCAAAC TGT T - - - A T T ACAAAAAGTGT AAA T C T CA T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T CGC T AACCAACAACACCA T AAAAAA T C T TGGT CGGC T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T CGC T AAC T C T T - - - A T T AAAGCAA T TGT CGA T T T T C - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T CGCCGAC TGCC - - - - - T - - - - - - - - T C T CGT TGACGT T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T CGCAAAA T C T C - - - AA T ACGAA TGA T T CCGACC T T C T T
A T T T AAC TGTGGC T A T T T T TGCAA T T T T CGGT TGGT CAA TGAA T A T AA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T CGCCAA T T T TG - - - - T TGCAAAGGA T T T T T T T T T CA - -
AA - - - - - - - - - - - - - - T T A T ACCAA T AAA T A T AAGC TGAA T AACA T AAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T CGCCAAGT T C T - - - A T T A T AAAGT A T T TGTGTGT AA T T
T CGT CAA T A T CACAA - T TGT AC T T A T AACAGCAC T A T TGACGT TGGAC T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T CGC - - - - - - - - - - - A T T A TGAACAA T T T TGAA T T T T C T
AC T T AAA T A T T T CAA T - - - - - - - - - C TGT AAC T T T T T TGC T A T AAAA T T T TGT T T A T AAAA T AAACCC T T T T T AGAA T T A T T T AA T T T T T T AAAA T T AA T - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T AGCCAA T T A T T - - - - - - CAAAAA T T TGC TGA T AAC T - -
GT TGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGACAA T T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC TGGC T AACG - - - AA - A T TGT AAA T ACAC T T - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC TGGC T AACG - - - AA - A T TGT AAA T ACAC T T - - - - - - - - -
GA - - - - - - - T T CGT A T T A T T T T T T AC TGTGT T T T C T T T AAAAAGAAA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAACAAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GC T T AAA T A T T T CAA - T TGT T CAGA TGACGAA T TGT T CAAGGA T AAA T T C TGT T T A T AAAA T AAA T CC T T T T AAGAA T T A T T T AA T C T A T AAA T A T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T TGA T AGACAGT AA T A T AC T T CGT T CA T AGT TGTGCC T ACAGCACACC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T AGC - - - - - - - - - - - - - - CAA T A T AA T T T T T T T AA T T - -
GC T T AAA T A T T T CAA - T TGT T CAGA TGACGAA T TGT T CAAGGA T AAA T T C TGT T T A T AAAA T AAA T CC T T T T AAGAA T T A T T T AA T C T A T AAA T A T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GT - - - - - - - - - - - - - - T AA TGCAAA T AA T AAA T T T AGC T AAGA TGA T TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T CGCCAAC T T A T - - - GT T ACA T T AAC T T T A T TGT A T C T T
AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGT CGACGAC T C T T CAACAGACCAACCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T AGC T A - - - C T T - - CAC - CCCCAAAA T CC T CG - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T AAC T AACGGACAA - A T - C T AGAAC T T AC T AGA TGT - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - T TGT CCACA T AGCAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT - T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAAC T A T T AA T T A T T - - - - - - A T A T AAA T T T T TG - - - - - - - -
A T T T AG - - - - - - - - - - T T A T CCA T A TGACAA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC TGGC T AACGC T CAA T A T T CAAAA TGCCA T TGT T A T T T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC TGGC T AACGC T CAA T A T T CAAAA TGCCA T TGT T A T T T T T
A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T TGTGACA T T T T T CA T AAGTGGT T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT T ACGAAAGAAAA - - - - - T AAAGT T T - - - A T - AAAAAAAA T TGT AA T AACA T T
T T - - AAA T A T ACCAGA T T T C T TGGAAGA TGAA T CCGCCACAGA T AGACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T AGC T AGCGC TG - - - A T CACAGACA T T TGGCGT AAA T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC TGG - - - - - - - - - - - - - - T T T AAGTGC TGC T - - - - - - - - -
GT C T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC TGG - - - - - - - - - - - - - - T T T AAGTGC TGC T - - - - - - - - -
AC - - - - - - - - C T T AA T T C T T T T CAGCCACAA T T T CAA T TGAAAGAAC T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA - - - - - - - - - - - - - - T T T T C T ACA T CA TGAC T TGAGCACAAACGAAAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T AGC T AACCAAG - A TGT - A T AAAGGT T CC T T A T T C T T T T
T CGCAGC T A T T CCAG - T CGA T T T AGT T ACGGT A T T T T CA T CAGC T AA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T T AC - - - - - - - - - - - - - - A T CAAAA T T T CAGGGA T T A - -
A T T CGAAAACA TGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T CGCGAAC T C T A T A T ACAGT AAAGT A T T T AAA T A T T T T T
GA T T AGAGAC T AGA T T T TGTGACAA T TGTGA T TGT T A TG - - - - - - - - - T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T AG - - - - - - - - - - - - - - T - T AGGTGC T - - - - - - - - - - - -
A T ACAA T TGA T T ACA TGT AC T T AAC T A T T AAAC T TGC T AA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T AGC T A T C TGC T - - - A T - CAAAGC T T T T TGT ACCA T T - -
GGT TGAAGGT T T - - - - T T C T C T T T ACC T CGA T C T T T CAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T AGC T AAC T AGC - - - A T CAAAGGGGT TGT AGAGGGCA - -
GC - - - - - - - C T TGAC TGC T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T CGC T AACCA TGAA TGC T A T AAACAGT T T A T A - - - - - C T
C T T TGACGAGT T CA T TGC T T CAAAGAGGTGT T T TGGT CAGTGT T T TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T AGC T AAC T T T T - A T - T T C TGT A TGT T C T T - - - - - - - - -
GC T T AAA T A T T T CAA - T TGT T CAGA TGACGAA T TGT T CAAGGA T AAA T T C TGT T T A T AAAA T AAA T CC T T T T AAGAA T T A T T T AA T C T A T AAA T A T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GC T T AAA T A T T T CAA - T TGT T CAGA TGACGAA T TGT T CAAGGA T AAA T T C TGT T T A T AAAA T AAA T CC T T T T AAGAA T T A T T T AA T C T A T AAA T A T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GC T T AAA T A T T T CAA - T TGT T CAGA TGACGAA T TGT T CAAAGA T AAA T T C TGT T T A T AAAA T AAA T CC T T T T AAGAA T T A T T T AA T C T A T AAA T A T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T TGC T T A T T T T T AACA T T AGGAACA T T T AAGGT AA TGT T
AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T AGCAAA T T ACC - - - A T T A TGT A T AGT T TGGGTGAAA - -
AC T T AAA T A T T T CAA - - - - - - - - - - T CGT AAC T T T T T TGC T A T AAAA T T T TGT T T A T AAAA T AAACCC T T T T T AGAA T T A T T T AA T T T T T T AAAA T T AA T - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T AGCCAA T T A T T - - - - - - CAAAAA T T TGC TGA T AAC T - -
GT T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCAGT CACGAAAGAAAAC T AGCAAA T T AA T - - - GT - A T C T A T C T T C T T AA T TGT A T T
GC T T AAA T A T T T CAA - T TGT T CAGA TGACGAA T TGT T CAAGGA T AAA T T C TGT T T A T AAAA T AAA T CC T T T T AAGAA T T A T T T AA T C T A T AAA T A T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAGAAGACA T T TGAA T CAGAA T ACGTGCCGAAGT T T C T CCGGAACAGT T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T AGC T AA T T CA T - - - - - T A T A T T TGT T T T T T A T A T T T T T
T C T T AG - - - - - - - - - - T C T T ACCGT CACAAGC T CACCGT AAAGGAGA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T AGC - - - - - - - - - - - - - - A T AAA T T T TGT - - - - - - - - - -
T C - - AGC T A T T ACAA - T CA T C T C TGT CGT CGCC TGA T - - - - - - - - - - T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T AGC T AGCCGCCAGT - - T A T CGA T AA T T TGAGTGT T T - -
AA - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T TGA T AGAAA T T TGT C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T AGC T AAAA T A T T A T A T T A T AGGT CC T C T C - - T T T T T - -
AC T T AAA TGT T T CAA T - - - - - - - - - C TGT AAC T T T T T TGC T A T AAAA T T T TGT A T A T AAAA T AAACCC T T T T T AGAA T T A T T T AA T T T T T T T AAAC T AA T - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T AGC T AACCAAGCA T A T - A T AAAGGT T CC T T A T T C T T - -
A T A T AA - - - - - - T AA - AC T T T T TGGT AGC T A T C T T CAAGAGGAGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T CGC T A - - - - - - - - - - - T A T AGA T AGT T C T - - - - - - - - -
GC T T AAA T A T T T CAA - T TGT T CAGA TGACGAA T TGT T CAAAGA T AAA T T C TGT T T A T AAAA T AAA T CC T T T T AAGAA T T A T T T AA T C T A T AAA T A T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGT AAC T T T T T TGC T A T AAAA T T T T T T A T A T AAAA T AAACCC T T T T T AGAA T T A T T CAA T T T T T T AAAA T T AA T - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC - - - - - - - - - - - - - A TGT - A T AAAGGT T CC T T A T TGT T - -
GC T T AAA T A - - - - - - - - - - - - T AAA T AGT AC T T T AACCGCAAA T AGA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T CGC T AA T AACCGAC - - T A T AAAAGC T C T C T AGGGTGT T
AC T T AA - - - - - - - - - - T T AGCA T CACAGCAGA TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T AG - - - - - - - - - - - - - - - CGAAACGC - - - - - - - - - - - - -
GT T T AAA TGC - - - - - - T T T T CCAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T CGC T AAC T - - - - - - - - T A T T AAAAC TGT T AAAGG - - - -
GGAAGAGT A T A T - - - - T A T A T A TGT TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T AGC - - A T T A T - AC - AC T AAAACCAGAGT AGT T CAC T - -
GCGAAGC TGT C TGAA T A T A T C T AGACGGAGA T T T T T TGCACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T CC T T AAA T CGT - - - A T - ACC T A T A T T T T T C T TGA T T T T
GGAAAACAA T AC - - - - T A T T T T TGCAGGCA T C T TGA T T AAGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T CGC T AAC T A T AAACA T TGGAGGCAA TGTGCACAA T T - -
GTGT AGA TGT - - - - - - AAC T T AGGA TGGAGAA T CC T CCACCAGCAAACC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T AGC T AA T TGT CAA T A T T A T TGT T T A T C T AGACAA T T T T
- - - - - - - - - - T CCAG - T TGT T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAC T C T C - AAGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CC TGGT CACGAAAGAAAAC T AGCAAAAAA T AAGT A T T AAC T T AA T T T C T A T AGA T ACA
A T - - - - - - - - TGT AA - AAA T T AGAA T AAA T ACC T T T T C T A T T AGAAGT T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - T CCGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T A TGAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T CACGAA T AC T AAA T A T T AAAGGT AGT AC TGGTGGT A T C
- - - - - GACA T T T CAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGGACAAA T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T CGCGTGT AGT TGA T C - - AAGGT T AC TGAAA - - - - - - - -
A T T AAAACA T ACCCA - T TGGCCAGAGGGCAAAA TGAAAGA T A T CACA T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AACGGAGAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - C T CAG - T CGGT CCGG - - - - - - - - ACC TGT AA T ACGGA TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CC TGGT CACGAAAGAAAAC T AGCAA T T AA T CGA T A T CAGCCA T T C T CC T T ACAA TG - -
- - - - - - - - - - CCCAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC TGA T CAAGT C T C TGTGT TGT T T T T T AAAAAGT AA T TGT CCCGGT CACGAAAGAAAAC T AGCAAACGC TGAA T T T - AAC TGT AA T A T AAGT AAC T T T
GC T T AAA T A T T T CAA - T TGT T CAGA TGACGAA T TGT T CAAAGA T AAA T T C TGT T T A T AAAA T AAA T CC T T T T AAGAA T T A T C T AA T C T A T AAA T A T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GC T T AAA T A T T T CAA - T TGT T CAGA TGACGAA T TGT T CAAAGA T AAA T T C TGT T T A T AAAA T AAA T CC T T T T AAGAA T T A T C T AA T C T A T AAA T A T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GC T T AAA T A T T T CAA - T TGT T CAGA TGACGAA T TGT T CAAAGA T AAA T T C TGT T T A T AAAA T AAA T CC T T T T AAGAA T TGT C T AA T C T A T AAA T A T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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 size: 8317bp; fragments: 740; full length: 43 (>=7485.3bp)
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After TEtrimmer 8317 bp
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 size: 9002bp; fragments: 744; full length: 32 (>=8101.8bp)
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