
Start crop Point End crop Point

MSA length = 6020
- - - - - - - - - - - - GGCA T A TGA T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT T AGA TGA T AAGGT T T T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T AC - - - - - - - - - - AA T CA T T C T T T AGA T T AAAA TGC T A T T T - - A - - T AGACGGAG
- - - - - - - - - - - - GGCA T A TGA T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT T AGA TGA T AAGGT T T T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T AC - - - - - - - - - - AA T CA T T C T T T AGA T T AAAA TGC T A T T T - - A - - T AGACGGAG
T A T A T T T T AC T CGT T ACAAAA T T A TGCAA T T T A T TGAAAA T A T T ACGGGA TGT T AGA TGA T AAGGT T T T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACC T T AGA T ACC T T T - - - - - - - - - - - - - - -
T A T A T T T T AC T CGT T ACAAAA T T A TGCAA T T T A T TGAAAA T A T T ACGGGA TGT T AGA TGA T AAGGT T T T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A T - - - - - - - - - GT T A TGTGA T TGT A - - A T CGGGTGAAAACAGT AC T AGA TGT T AGA TGA T AAGGT T A T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - AAGGGAC T CAA T T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T ACA T A T AC T T T AAA TGAA T CGT T A TGAA T AACAAC T AA T T ACG - - ACAGGAAAA
T A T - - - - - - - - - GT T A TGTGA T TGT A - - A T CGGGTGAAAACAGT AC T AGA TGT T AGA TGA T AAGGT T A T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - AAGGGAC T CAA T T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T ACA T A T AC T T T AAA TGAA T CGT T A TGAA T AACAAC T AA T T ACG - - ACAGGAAAA
- - - - - - - - - - - - A T T A T A T AA T CAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGTGT T AGA TGA T AAGGT T A T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CA T T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T AC - - - - - - - - - - AAGT AC T T T TGACCAAAAAA T ACA T T T - - - A - - CGTGTGCAA
- - - - - - - - - - - - A T T A T A T AA T CAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGTGT T AGA TGA T AAGGT T A T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CA T T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T AC - - - - - - - - - - AAGT AC T T T TGACCAAAAAA T ACA T T T - - - A - - CGTGTGCAA
- - - - - - - - AGTGAACAGAA T A T AGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAGAAGAAGT T ACGTGCAA - T T CGT CAGA
T A T A T T T T AC T CGT T ACAAAA T T A TGCAA T T T A T TGAAAA T A T T ACGGGA TGT T AGA TGA T AAGGT T T T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A T A T T T T AC T CGT T ACAAAA T T A TGCAA T T T A T TGAAAA T A T T ACGGGA TGT T AGA TGA T AAGGT T T T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGGGTGT T AGA TGA T AAGGT T T T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T AC - - - - - - - - - - ACAGGGTGA T T A T A T T TGT A T T T C T AC T - - A - - T T T T CGCAA
T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGGGTGT T AGA TGA T AAGGT T T T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T AC - - - - - - - - - - ACAGGGTGA T T A T A T T TGT A T T T C T AC T - - A - - T T T T CGCAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CA T T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T ACA - - - - - - A TGT AACAGT C T T T A TGT T AAA T A T A T TGT - - - - - - T T C T T CAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T AGA TGA T AAGGT T A T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T T A T A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T AC - - - - - - - - - - AAA TGGTGT - - AGT T T AAAA TGT T T T T - - - - - - - - - - - - - GG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T AGA TGA T AAGGT T A T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T T A T A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T AC - - - - - - - - - - AAA TGGTGT - - AGT T T AAAA TGT T T T T - - - - - - - - - - - - - GG
T A T A T T T T AC T CGT T ACAAAA T T A TGCAA T T T A T TGAAAA T A T T ACGGGA TGT T AGA TGA T AAGGT T T T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACGT TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A T A T T T T AC T CGT T ACAAAA T T A TGCAA T T T A T TGAAAA T A T T ACGGGA TGT T AGA TGA T AAGGT T T T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - C T CGT CAA T CAA T CAGA - - - A T T A T - - - - - - - - - - - - - GA T TGT T AGA TGA T AAGGT T T T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CA T T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T AC - - - - - - - - - - AA TGA T AC T T AA T C T TGCAC T CC T A T T - - - - - - - CAACC T A T
- - - - - - - - - C T CGT CAA T CAA T CAGA - - - A T T A T - - - - - - - - - - - - - GA T TGT T AGA TGA T AAGGT T T T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CA T T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T AC - - - - - - - - - - AA TGA T AC T T AA T C T TGCAC T CC T A T T - - - - - - - CAACC T A T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CA T T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T ACA T A T - - - - - - T A T AAA T AAACAA T AAAA T T A T T CA T T T AGAA - - - - - - - - - -
T AAA T T T T - - - - - - T T T ACAA T T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGAC TGT T AGA TGA T AAGGT T A T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CA T T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T ACA - - - - - - - - - T A T A T A T A T T T A T A T AA T A T A T A T A T T T A T A - T T A T A T A T A T
T AAA T T T T - - - - - - T T T ACAA T T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGAC TGT T AGA TGA T AAGGT T A T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CA T T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T ACA - - - - - - - - - T A T A T A T A T T T A T A T AA T A T A T A T A T T T A T A - T T A T A T A T A T
T A - - - - - - - C T CAA T CCGGGGT AGGA - - - - - - - - - - - - - ACA TGACC T AA TGT T AGA TGA T AAGGT T T T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CA T T T AGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T ACA - - - - - - A T - GA T TGA T AA T T T T TGAAA T AGT T CA T T - - - - - - T ACA T AGAA
T A - - - - - - - C T CAA T CCGGGGT AGGA - - - - - - - - - - - - - ACA TGACC T AA TGT T AGA TGA T AAGGT T T T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CA T T T AGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T ACA - - - - - - A T - GA T TGA T AA T T T T TGAAA T AGT T CA T T - - - - - - T ACA T AGAA
TGT AC T - - - - T CGC TGCAACACCACACCA T T CAA T ACCAA T A - - - C T A T C TGT T AGA TGA T AAGGT T T T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGT AC T - - - - T CGC TGCAACACCACACCA T T CAA T ACCAA T A - - - C T A T C TGT T AGA TGA T AAGGT T T T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCA TGTGT T AGA TGA T AAGGT T T T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - GTGTGGT ACAA T A T TGTG - - - - - T AC T TGGAAC T T AAACAGT TGT T AGA TGA T AAGGT T A T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - ACC T C T T A TGAGT T T AAA - - - ACGA T T AAA T A T A T T AC T AGC TGT T AGA TGA T AAGGT T T T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T ACA T A - - - - - - - T A T AAA T A T T T A T AAA T AAAACA TGT T AA T AGT CCGA T T A T C
- - - - - - - - ACC T C T T A TGAGT T T AAA - - - ACGA T T AAA T A T A T T AC T AGC TGT T AGA TGA T AAGGT T T T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T ACA T A - - - - - - - T A T AAA T A T T T A T AAA T AAAACA TGT T AA T AGT CCGA T T A T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T ACA T AC - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T A T AGT A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACAGAA T CAAACGAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T ACA T AC - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T A T AGT A
CAAGT T T A - - - - A T T T CGA T T T CA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA TGGTGT T AGA TGA T AAGGT T T T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T T A T A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AAA T T ACA - - - - - - - - - T A T A T A T A T T T A T A T AA T A T A T A T A T T T A T A - T T A T A T A T A T
CAAGT T T A - - - - A T T T CGA T T T CA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA TGGTGT T AGA TGA T AAGGT T T T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T T A T A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AAA T T ACA - - - - - - - - - T A T A T A T A T T T A T A T AA T A T A T A T A T T T A T A - T T A T A T A T A T
T A - - - - - - - C T CAA T CCGGGGT AGGA - - - - - - - - - - - - - ACA TGACC T AA TGT T AGA TGA T AAGGT T T T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - AAA T AA T AA T C T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACAC TGT T AGA T - - T AAGGT T T T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGAA T ACACA T A T - - - - GA T T AGTGCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T TGA TGAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACAC TGT T AGA T - - T AAGGT T T T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGAA T ACACA T A T - - - - GA T T AGTGCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T TGA TGAA
T ACAGA T TGC T CCA T AAAA TGT AAAC - - - - C TGTGGT AAA TGA T ACGCC T TGT T AGA TGA T AAGAA T T T T T A T AA T T T A T A T CAAGA TGT T AAAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T AC TGT CCAC T T AGA T AGA T T ACA T AC T T CA T AA T T T AA T AC T T ACC T AACAAA T A T C T T T A - - - - - - - ACAAGA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T AAA T A T A T T A T AGAA T A T T A T T T AAA T CAAAGT T T T T T T TGT AAA T AAA T T A T A
T ACAGA T TGC T CCA T AAAA TGT AAAC - - - - C TGTGGT AAA TGA T ACGCC T TGT T AGA TGA T AAGAA T T T T T A T AA T T T A T A T CAAGA TGT T AAAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T AC TGT CCAC T T AGA T AGA T T ACA T AC T T CA T AA T T T AA T AC T T ACC T AACAAA T A T C T T T A - - - - - - - ACAAGA
T A T A T T T T AC T CGT T ACAAAA T T A TGCAA T T T A T TGAAAA T A T T ACGGGA TGT T AGA TGA T AAGAA T T T T T A T AA T T T A T A T CAAGA TGT T AAAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T AAA T A T A T T A T AGAA T A T T A T T T AAA T CAAAGT T T T T T T TGT AAA T AAA T T A T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T ACA T T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T TGT CCAA
T A T A T T T T AC T CGT T ACAAAA T T A TGCAA T T T A T TGAAAA T A T T ACGGGA TGT T AGA TGA T AAGAA T T T T T A T AA T T T A T A T CAAGA TGT T AAAAA T CAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T T CA T A T A T T A T AGAA T A T T A T T T AAA T CAAAA - T T T T T T TGT AA - T AAA T T A T A
T T CA T T - - - - - - T T T A T AA T A T AGT C - - - T T T A T TGT AA T T A T T A T A T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T ACA T A T A T - - - - CACAA T T A T A T AA TGA T AAAA T T AGAGT A TGA T T CGGTGACA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGAGAGA T T ACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T ACA T A T AGTGT T AA T T AACAAA T A T T T TGA T AA T T T A T AAGCAA TGGAGTGAAA
- - - - - - - - - - - - A T AAAACAA T T AAGAA T AC T A T CGA T AACAAGAA T T AC TGT T AGA TGA T AAGGA T T T T T A T AA T T T A T A T CAAGA TGT T AAAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T ACACACA T TGAAAGT AGCCGC T ACAAC T AAGGACA TGT - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - A T AAAACAA T T AAGAA T AC T A T CGA T AACAAGAA T T AC TGT T AGA TGA T AAGGA T T T T T A T AA T T T A T A T CAAGA TGT T AAAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T ACACACA T TGAAAGT AGCCGC T ACAAC T AAGGACA TGT - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T ACA T A T AC T AAAGGT CAAGA T A TGT T T A - - - - - - - - - - - - - - - - C T CGC T C T T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACAC TGT T AGA T - - T AAGGT T T T T T A T AA T T T AGA T CAAGA TGT A T AAAA T CAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T A T CGAA
T A T ACC - - AC T AGT CA T CAGAAAAC T CA T T T T T C T AC T AGT A T TGTGTGA TGT T AGA TGA T AAGGA T TGT T A T AA T T T A T A T CAAGA TGT T AAAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CA T T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T ACA T T T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAAAC T CC T A - - - - - - T T AA TGAAA
T A T ACC - - AC T AGT CA T CAGAAAAC T CA T T T T T C T AC T AGT A T TGTGTGA TGT T AGA TGA T AAGGA T TGT T A T AA T T T A T A T CAAGA TGT T AAAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CA T T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T ACA T T T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAAAC T CC T A - - - - - - T T AA TGAAA
- - - - - - - - - - - CAGCGCAAAA T T A T T - - - - - - - - - - - - AA T A T T A T AGAC TGT T AGA TGA T AAGGA T T T T T A T AA T T T A T A T CAAGA TGT T AAAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGAAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T ACA T T T A TGA T A T A TGAA T AC T CACAA T AAGT A T T T T TG - - - - - AA T AA T AGAG
- - - - - - - - - - - CAGCGCAAAA T T A T T - - - - - - - - - - - - AA T A T T A T AGAC TGT T AGA TGA T AAGGA T T T T T A T AA T T T A T A T CAAGA TGT T AAAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGAAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T ACA T T T A TGA T A T A TGAA T AC T CACAA T AAGT A T T T T TG - - - - - AA T AA T AGAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACGGAC T CAA T T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T ACA T A T A T T - - - GAA T T T T A T T CA T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AA T T AGA
- - - - - - - - - - - - GC T CCACGA T T AAA - - - - - - A T CGA T T A T AACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGAGAGA T T ACA T AC TGT A T AAA T ACACCAA T ACAC T AACAA T A T T T T C - - - - - T T TGCACAA
- - - - - - - - - - - - GC T CCACGA T T AAA - - - - - - A T CGA T T A T AACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T ACA T AGAA T - - - T AA T T A T AC T T A T A T AAAAAGT AAGT T AA T A T C T T AC T AACA
- - - - - - - - GGACA T T A T ACAC T A T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCAAC TGT T AGA TGA T AAGGA T T T T T A T AA T T T A T A T CAAGA TGT T AAAAA T CAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - C T CCA T T T AAGAGT T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGA T TGT T AGA TGA T AAAGA T T T T T A T AA T T T A T A T CAAGA TGT T AAAAA T CAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CGTGT A T T - - - - T T T AAGAGA T CC T A T - - T CCA T T - - - - - - - - - - - - - - C TGT T AGA TGA T AAGGA T T T T T A T AA T T T A T A T CAAGA TGT T AAAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGAAAGA T T ACA TGCA TGA TGAAACAC T AA T CACA TGAAAAA T C T AGAC - - AAAC T C T TGAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T ACA T A T A T T A T AAGT T AGTGA T T A TGAA TGAAGC T T T A T T C T AA - T T TGT CGT A
- - - - - - - - GC T CA T T AAAGAACGGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGAC TGT T AGA TGA T AAGAA T T T T T A T AA T T T A T A T CAAGA TGT T AAAAA T CAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - GC T CA T T AAAGAACGGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGAC TGT T AGA TGA T AAGAA T T T T T A T AA T T T A T A T CAAGA TGT T AAAAA T CAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - GC T CA T T AAAGAACGGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGAC TGT T AGA TGA T AAGAA T T T T T A T AA T T T A T A T CAAGA TGT T AAAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T ACA T A T A T T A T AAGT T AGTGA T T A TGAA TGAAGC T T T A T T C T AA - TGTGT CGT A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCACA TGT T AGA TGA T AAGGA T T T T T A T AA T T T A T A T CAAGA TGT T AAAAA T CAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T ACA T A T T C T A T T T AGCAA TGGCCAA T T T CAGGA T T T T T T T A - - - T CGT ACGGAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGAC TGT T AGA TGA T AAGGT T T T T T A T AA T T T A T A T CAAAA TGT T AAAAA T CAC - - - - - - - - - - AACAGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T AGT T A T AAC T CAGACACAA T AGA - A - - - - - - - AAACA T T C T A T A T T T T - - - A T T T CA T T - - - - - - T C T T T AAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGAC TGT T AGA TGA T AAGGT T T T T T A T AA T T T A T A T CAAAA TGT T AAAAA T CAC - - - - - - - - - - AACAGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T AGT T A T AAC T CAGACACAA T AGA - A - - - - - - - AAACA T T C T A T A T T T T - - - A T T T CA T T - - - - - - T C T T T AAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGA T AGA T T ACA - - - - - - - - - GAAA T C T ACA T ACC T C - - - - - - - - - - - - - - - - T T CAAAAAAC
CA - - - - - - AC T T ACCGT AAAA T AA TGCGA T T T A T CGAAAA TG - - - - AA T A TGT T AGA TGA T AAGAA T TGT T A T AA T T T A T A T CAAGA TGT T AAAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGAAAGA T T ACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA TGT T T T T T T A T AA - A TGA T A T AA
CA - - - - - - AC T T ACCGT AAAA T AA TGCGA T T T A T CGAAAA TG - - - - AA T A TGT T AGA TGA T AAGAA T TGT T A T AA T T T A T A T CAAGA TGT T AAAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGAAAGA T T ACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA TGT T T T T T T A T AA - A TGA T A T AA
CA - - - - - - AC T T ACCGT AAAA T AA TGCGT T T T A T TGAAAA TG - - - - AA T A TGT T AGA TGA T AAGAA T TGT T A T AA T T T A T A T CAAGA TGT T AAAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGAAAGA T T ACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA TGT T T T T T T A T AA - A TGA T A T AA
CA - - - - - - AC T T ACCGT AAAA T AA TGCGT T T T A T TGAAAA TG - - - - AA T A TGT T AGA TGA T AAGAA T TGT T A T AA T T T A T A T CAAGA TGT T AAAAA T CAC - - - - - - - - - - AACGGAC T CAAA T CAA T T TGT A T T A T ACAGT CCAC T T AGAAAGA T T ACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA TGT T T T T T T A T AA - A TGA T A T AA
- - - - - - - - A T T T T C T CAAAAACGGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT AC TGT T AGA TGA T AAGGA T T T T T A T AA T T T A T A T CAAGA TGT T AAAAA T CAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A T A T T T T AC T CGT T ACAAAA T T A TGCAA T T T A T TGAAAA T A T T ACGGGA TGT T AGA TGA T AAGAA - T T T T A T AA T T T A T A T CAAGA TGT T - AAAA T CAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A T A T T T T AC T CGT T ACAAAA T T A TGCAA T T T A T TGAAAA T A T T ACGGGA TGT T AGA TGA T AAGAA - T T T T A T AA T T T A T A T CAAGA TGT T - AAAA T CAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -





0 1000 2000 3000 4000 5000 6000

0
5

10
15

20
TE: ltr_1_family_345.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_n.bed_g_1.bed_fm_2.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_ce.fa_se.fa_cel.fa_cer.fa_gs.fa_bc.fa

 size: 6020bp; fragments: 289; full length: 26 (>=5418bp)
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 size: 6321bp; fragments: 289; full length: 25 (>=5688.9bp)
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TE: ltr_1_family_345
 size: 211bp; fragments: 109; full length: 88 (>=189.9bp)
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