Start crop Point End crop Point

1 MSA length = 6600 1
T--TGTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT-AAATCTTATATTTT---------- AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA T-TTAATGRATTAT--T

T--TGTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT -AAATCTTATATTTT-=-=-=-=-=----- AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA T-TTAATGEMATTAT--T
————— GTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT-AAATCTTATATT-T----------AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA -----
————— GTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT-AAATCTTATATT-T----------AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA -----

ABATATTGTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT-AAATCTTATATT-T-=-=-------- AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACAEEE - - - - -ATAA----- - -

ABATATTGTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT-AAATCTTATATT-T-=-=-------- AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACAEEE - - - - -ATAA----- - -

AT--ATTGTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT-AAATCTTATATT-T-=-=-------- AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACAIERTA------=--------

T--ATTGTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT-AAATCTTATATT-T-=-=-=------- AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA
AT--TGTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT -AAATCTTATATTTT-=-=-=-=------ AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA
AT--TGTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT -AAATCTTATATTTT-=-=-=-=------ AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA
AT--TGTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT -AAATCTTATATT-T---=------- AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACAEN - - - - - ATAAATT TTTTTTGAATCATTT
AT--TGTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT -AAATCTTATATT-T--=-=------- AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACAEN - - - - - ATAAATTICITA TTTTTTGAATCATTT

——————————————————— GTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT-AAATCTTATATT-T----------AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACAR----- """ - - & & & m m o e o e e e oo o e oo oo m oo - -

—————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACAR- - --- - - - - = s - s s e e o e o o e o e o o m e o e oo - o - - -

—————————————————————— ATATACTGTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT-AAATCTTATATT-T----------AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA ----- TTTT ATCATTT

—————————————————————— ATATACTGTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT-AAATCTTATATT-T----------AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA ----- TTTTI IATCATTT

ATAT--TGTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT-AAATCTTATATTTT-=-=-------- AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACAEEE - - - - -ABABA - - - - - - THERG AN/ ARG T TRTT----------

ATAT--TGTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT-AAATCTTATATTTT-=-=-------- AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA

————————————————————————————————————————————— TGTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT -AAATCTTATATT-T----------AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA R LI TTTTTTTAARTAT - -

————————————————————————————————————————————— TGTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT -AAATCTTATATT-T----------AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA R LI TTTTTTTAAITAT——

AITGTTCGGTATTTTATTAGAGTAC—TTATTTTGTTT—AAATCTTATATTTT —————————— AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACAEGEET - - - ------------Go@- - - - - -----=->--=->- - ---------
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TGTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT-AAATCTTATATTT T === --=-=-- AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACAGEEMT - - - - - - - - -~ -« @M - - - - - == ===« cmemmemmeaman
TATTTTGTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT-AAATCTTATATTT T ---------- AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACAGERT - - - - - - - == - == - - - TTTTTTT--------
TATTTTGTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT-AAATCTTATATTT T ---------- AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACAGERT - - - - - - - == == - - - TTTTTTT--------
------------------------------------------- ATTGTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT-AAATCTTATATTTT----------AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA TAARTTAT- -A
------------------------------------------- ATTGTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT-AAATCTTATATTTT----------AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA - - -WTAARTTAT- -A e
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA ATAAA TITTTT TTTTIGTA—TTITTT

-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA ATAAARITRTTTT TTTTEGTA-TTETTT
- - -TGTTCGGTATTTTATCAGAGTACATTATTTTGTTTTAAATCTTATAT T =T === -nn-n-- AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACAI - - - - - - - - - o o o i o i i i i et e it e i m i e meamaamaa s
-TAM- - TGTTCGGTATTTTATCAGAGTACATTATTTTGTTTTAAATCTTATAT T -T-=--n-n--- AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA
TBT--TGTTCGGTATTTTATCAGAGTACATTATTTTGTTTTAAATCTTATATT -T---------- AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA

TA
AB- - TGTTCGGTATTTTATCAGAGTACATTATTTTGTTTTAAATCTTATAT T -T-------=-- -AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACANE - - - - - - - - C o L L L L o o o e e e e e e e d e e i mae o

TTTTTTT---TATTT
TTTTTTT---TATTT

—————————————— TGTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT -AAATCTTATATTTT----------AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA AATAATGAATT
—————————————— TGTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT -AAATCTTATATTTT----------AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA AATAATGAATT
————— GTTCGGTATTTTATCAGAGTACATTATTTTGTTTTAAATCTTATATT-T----------AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACAE-------------=-=-----
————— GTTCGGTATTTTATCAGAGTACATTATTTTGTTTTAAATCTTATATT-T----------AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACAE-------------=-=-----
ATACTGTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT -AAATCTTATATT-T---=------- AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACAN - - - - ----------
ATACTGTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT -AAATCTTATATT-T---=------- AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACAN - - - - ----------
——————————————————————————————————————————— TTTGTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT-AAATCTTATATTTT----------AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA
——————————————————————————————————————————— TTTGTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT-AAATCTTATATTTT----------AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA
--TGTTCGGTATTTTATCAGAGTACATTATTTTGTTTTAAATCTTATATT-T-=-=-=------- AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA
--TGTTCGGTATTTTATCAGAGTACATTATTTTGTTTTAAATCTTATATT-T-=-=-=------- AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA
—————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCICATTTAAATATAAAACA e I R R R I
————— GTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT-AAATCTTATATT-T----------AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA
————— GTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT-AAATCTTATATT-T----------AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA
ATAT - -TGTTCGGTATTTTATCAGAGTACATTATTTTGTTTTAAATCTTATATT-T-=-=-=------- AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA TTEATTGA-TTAT - -
ATAT - -TGTTCGGTATTTTATCAGAGTACATTATTTTGTTTTAAATCTTATATT-T-=-=-=------- AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA TTIATTGA—TTAT——
——————————————————————————————————————————— ATTGTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT-AAATCTTATATT-T--=--------AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA I R I R LI I I R
——————————————————————————————————————————— ATTGTTCGGTATTTTATTAGAGTAC-TTATTTTGTTT-AAATCTTATATT-T----------AATTACTCGAACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA I R I R LI I I R
ATATERTTGTTCGGTATTTTATCAGAGTACATTATTTTGTTTTAAATCTTATAT T -T-=-=-=-=-==-=-==--==----- AACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA
ATATITTGTTCGGTATTTTATCAGAGTACATTATTTTGTTTTAAATCTTATATT—T ——————————————————— AACCAGCTAAATGGATTTACAGCCCATTTAAATATAAAACA
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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