Start crop Point

!

TGTTATATCCACTTATA
TTTGTT-----BAATT THATGAG T TTHT---------- TGTTATATCfccTATTA
TAI———TAAIT TGTTATATCCACCTATTA
TAT - - - AAATT TGTTATATCCACTTATTA

_TGTTATATCCACCTATTA

____________________ TGTTATATCCACTTATTA
____________________ TGTTATATCCACTTATTA

TAT - = cAAAT T = = = s e e e e e e i m e e e e e e TGTTATATCCACTTATTA
- - -GTTTERATTAT T THET TRTAAARATAAART TGTTATATCCACTTARTA
- - -GTTTEATTAT T THET TRTAAARATAAART TGTTATATCCACTTARTA

.TGTTATATCCACTTA TA
_______________ TGTTATATCCACTTAMTA
TGTTATATCCACTTAMTA

TGTTATATCCACCTATTA
TGTTATATCCACCTATTA
___________ TGTTATATCCACCTATTA
___________ TGTTATATCCACCTATTA
TMAATATAGATT TGTTATATCCACCTATTA
TAATATAGATT TGTTATATCCACCTATTA
____________ TGTTATATCCACCTATTA

------ TGTTATATCCACCTATTA
____________ - - -.TATCCACCTATTA
_______ TGTTATATCCACCTATTA
_______ TGTTATATCCACCTATTA
______________ TGTTATATCCACCTATTA
TGTTATATCCACCTATTA
-AAATACG- - --T TGTTATATCCACCTATTA
-AAATAEG- - --T TGTTATATCCACCTATTA
TAAGTHTAAATT TGTTATATCCACTTAITA

-GTTAAATTAA
-GTTAAATTAA

- 4 4 4 4 4 - -

> > > > > > > > > > > > > > >

TAAGTETAAATT TGTTATATCCACTTARTA
TGTTATATCCACTTATTA

_____________ TGTTATATCCACTTATTA
__________________ TGTTATATCCACCTATTA
TGTTATATCCACCTATTA
__________________ TGTTATATCCACCTATTA
TGTTATATCCACCTATTA

________ TGTTATATCCACCTATTA
__________________________________________________ TGTTATATCCACCTATTA
__________________________________________________ TGTTATATCCACCTATTA

4 4 4 4 4 4 4 4 44 - > > -

TAT---TAATHAA THTAAC TCA T T ------------- TGTTATATCCACTTATTA
TAT---TAATHAA TTAACTCAT T ------------- TGTTATATCCACTTATTA
_________ T e e e e e e e TGTTATATCCACCTATTA
TATGTTTEATTHA TEATGTHETTTE------- AAAT - TGTTATATCCACCTATTA
TATGTTTIATT A TEATGTHETTTE------- AAAT - TGTTATATCCACCTATTA
_________ T e e e e e e e TGTTATATCCACCTATTA

A TRTERTAAGTATAAATT TGTTATATCCACCTATTA

___________ A e e e e oo TGTTATATCCACTTATTA
___________ A e e e e oo TGTTATATCCACTTATTA
--T---AAAEC-AA A -AATA- - - - - - TGTTATATCCACTTATTA
--T---AAAEC-AA A -AATA- - - - - - TGTTATATCCACTTATTA
T -AAATA- - - - - - TGTTATATCCACCTATTA

T -AAATA- - - - - - TGTTATATCCACCTATTA

_____________ TGTTATATCCACCTATTA

TGTTATATCCACCTATTAITATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATICTC —————————— AAAACTGAGTTTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT

End crop Point

MSA length = 8003 1

TTT -ARATAATTTTAAAT
TTT ARATAATTTTAAAT
TTT ARATAATTTTAAAT

TT AAABAATTTTAAAT
TTTRT----BWCcTTT--------

----------------------------------------- AAAACTGAGTTTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT
----------------------------------------- AAAACTGAGTTTTTTTTAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT
----------------------------------------- AAAACTGAG-TTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT

TATGGTTATGCCCTCTTAAIAATGTATCCTC —————————— AAAACTGAGTTTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT

TATGGTTATGCCCTCTTAATA.GTATCCTC ———————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATICTC —————————— AAAACTGAGTTTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT TTT.------------- TTT
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC-=-=-=--=-=---- AAAACTGAGTTTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT TAT AAA - - - - ------ TTT

————————————————————————————————————————— AAAACTGAGTTTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC-=-=-=-=-=-=---- AAAACTGAGTTTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT TTTT ------------ CTT
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC-=-=-=-=-=-=---- AAAACTGAGTTTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT TAT AAGTAATT@ET - --T TTT
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC-=-=-=-=-=-=---- AAAACTGAGTTTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT TAT AAGTAATTIT———T
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC-=-=-=--=-=---- AAAACTGAGTTTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT TAT

TATGGTTATGCCCT CTTAARAATGTATCCTC - - - - - - = mm o s e e e o c o ot e oo o o ot e oo oo o m o o e oo oo o m e oo o o e oo o o e oo oo o e e e oo e e e e e e e e e e e e s e mm e me e e mme e
TATGGTTATGCCCTCTTAAIAATGTATCCTC —————————— AAAACTGAGTTTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT TTTEOETAAATERACTETEAATEEA T T.
————————————————————————————————————————— AAAACTGAGTTTTITTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT T TTlAAAI!ICT!I!AITIA.TITTT
TATGGTTATGCCCT CTTAARAATGTATCCTC - - - - - - = m m o e e oo c o ot e oo o o ot e oo o oo e oo oo oo o m e oo o o e oo o o e oo oo o e e e o oo e oo s e e e s e e e e s e mmesme e s mme e
TATGGTTATGCCCTCTTAAAATGTATCCTC-=-=-=--=----- AAAACTGAGTTTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAAC- - - TARTAT T————AACTIT——AT TA CRTTT

TT

TATGGTTATGCCCTCTTAAMAATGTATCCTC---=-==--- AAAACTGAGTTTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAAC- - - TAWTATIRET - - - -AACTHT- -ATETA CHTTT
----------------------------------------- AAAACTIIAGTTTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT TARTT TAAATAATTTTAAATETA TECTT
----------------------------------------- AAAACTIAGTTTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT TARTT TAAATAATTTTAAAT TECTT
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCTC- - - - -« - --- AAAACTGAGTTTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT TABTTT
TATGGTTATGCCCTCT TAATAATGTATICT Cm - = & 5 & o s & e o et e o e & e &t ot &t &t e &t e &t e &t e f ot e m f e &t @ m e &t e &t e m @t @t ot & f e e e e e e e e e e e e e e e ee i eeaaeaaaoaa

TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCT C- - - = - - - - o o o o o o e e e oo R
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATECTC- - -~~~ ---- AAAACTGAGTTTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT -AlATAATTTTAAAT
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC- = ===~~~ -~ AAAACTGAG-TTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT TEBAATRACTTT---T
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC- = ===~~~ -~ AAAACTGAG-TTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT TEAATEACTTT---T

TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC---------- AAAACTGAGTTTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT g
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC-=-=-=----- AAAACTGAGTTTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT TAAGTAATTTT - -
TATGGTBATGCCCTCTTAATAATGTATIICTC - - - - - o - e - e oo ot ot o oL ooooo-.-.-.
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC-=-=-=---- AAAACTGAGTTTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT TA AAAARTRTE - -
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC-=-=-=----- AAAACTGAGTTTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT TA AAAIAITITI——
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC-=-=-=---- AAAACTGAGTTTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT TA T----AATTTT- -

TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC- ===~~~ - - AAAACTGAGTTTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT T----AATTTT- -
THTGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC- === == = - - - AAAACTGAGTTTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT
THTGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC- === === - - - AAAACTGAGTTTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT

TATGGTTATGCCCTCTTAAIAATGTATCCTC --------------------------------------------------------------------------------------------------------------

TATGGTTATGCCCTCT TAARMAATGTATCCTC - = = = = = = = = % e m e m m ot & e f e & e &t e &t &t ot mm e mm e d i e m e m i e mema e o
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC- === ===~ - - AAAACTGAG-TTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC- === ===~ - - AAAACTGAG-TTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC- === ===~ - - AAAACTGAG-TTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT

TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC-=-=-=-=-=-=---- AAAACTGAG-TTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC-=-=-=--=-=---- AAAACTGAG-TTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT TA.TA T AAATAITTIT— -AGG TGG TAGC CTI
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC--=-=-=-=-=---- AAAACTGAGTTTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT S - - - - - - - - - - T TAAGTAATTTT - - - TAGTARCT T T T

TATGITTATGCCCTCTTAATAATGTATICTC --------------------------------------------------------------------------------------------------------------
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC-----=--- - - AAAACTGAG-TTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC-----=--- - - AAAACTGAG-TTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC-----=--- - - AAAACTGAG-TTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC-----=--- - - AAAACTGAG-TTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC-----=--- - - AAAACTGAG-TTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC-----=--- - - AAAACTGAG-TTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC-----=--- - - AAAACTGAG-TTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC-----=--- - - AAAACTGAG-TTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC-----=--- - - AAAACTGAG-TTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC-----=--- - - AAAACTGAG-TTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC-----=--- - - AAAACTGAG-TTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC-----=--- - - AAAACTGAG-TTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC-----=--- - - AAAACTGAG-TTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC-----=--- - - AAAACTGAG-TTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC-----=--- - - AAAACTGAG-TTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT
TATGGTTATGCCCTCTTAATAATGTATCCTC-----=--- - - AAAACTGAG-TTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT

AAAACTGAG-TTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT
AAAAC.AG -TTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT
AAAACTGAG-TTTTTTTAAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAACTTTAACT
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i fm_1.bed 0 0_n.bed g 1.bed fm 2.bed 0 0 belnfa ainfa clfa After TEtrimmer 8003 bp

size: 8003bp; fragments: 487; full length: 28 (>=7202.7bp)
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| ufbed g Lbed fm Lbed 0 0 nbed g Lbed fm 2.bed 0 0 b After TEtrimmer Extended plot Blue lines are boundaries

size: 8304bp; fragments: 483; full length: 28 (>=7473.6bp)
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divergence to consensus (%)

TE: Itr_1 family 323
size: 242bp; fragments: 85; full length: 80 (>=217.8bp)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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nsus before TEtrimmer (bp)

Dotplot

(windowsize = 25, threshold = 50.00 09/10/25)
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