
Start crop Point End crop Point

MSA length = 8003
T T T - - - - - - - - - - - T A T T T A T ACA T T T T T T - - - - - - - - - - - TGA T AAGC T TGT T A T A T CCACC T A T T AA T A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T AC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAGT T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T AGC T T T A T A TGTGT T T TGT T TGT - ACA T AA T T T T AAA T AAGA TGT T T C T A
- - - - - - - - - - - - - - T A T A TGT AAA TGT TGC - - - - - - - - - - - - GGGAA T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAC TGAGT T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T AGC T T T A T A TGTGT T T TGT T TGT AACA T AA T T T T AAA T AAGA TGT T T C T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGCGT AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAC TGAGT T T T T T T T T AAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T AGC T T T A T A TGTGT T T TGT T TGT AACA T AA T T T T AAA T AAGA TGT T T C T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAC TGAG - T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T A T C T ACA T AC T AAAAAAA T T AC TGAAAGAA T T T T AAA TGT A TGAACGT CA
TGC - - - - - - - - - - - A T T A T T A T TGCC T A T A T A TGT A T - - - - - - - - - - - T A TGT T A T A T CCAC T T AA T AA T A TGGT T A TGCCC T C T T AACAA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAGT T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T CGT A T C TGT A T T ACA T AC T T T T T T - - - - C T C T T T - - - - - - - - CAGTGT T T
AA T T T TGT T - - - - - CAA T T T T A TGAGT T T T T - - - - - - - - - - CA T AA TGT T TGT T A T A T CACCC T A T T AGT A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AGGGT A T CC T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T AGT T TGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T AA - - - T AAA TGGGCA T T ACA T A T T A T T AAA TGT AGA T T AA T A TGT A TGT T A T A T CCACC T A T T AA T A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T AC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAGT T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T TGT ACAA T AA T AAGA T AGT T T T T A - - - - - - - - - - - - A T A T TGCA T TGT T T
AC T T A T - - - AAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T ACA TGT T A T A T CCAC T T A T T AA T A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAGT T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T T ACA T A T T CA T T A T T AAA T A T T T AAAA - - - - - - - - - - CGAAA T T T T C T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAC TGAGT T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T TGT AC T T A T CGC T T T CAAC T T T T T - - - - AA T T T T T A T T TGGA T A TGAA T T
GT T - - - GT A - - - - - T T CCGCCA TGT C T TGC - - - - - - - - - - - - ACGT T ACA TGT T A T A T CCACC T A T T AGT A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAGT T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T T ACA TGC T AAA T AACCA T T T T T T T - - - - - - - - - - - - ACA T AAAA T CAC T T
GT T T T T - - - - - - - - - - - - - T T A T TGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T A T A T CCAC T T A T T AA T A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAGT T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T T C T A T T C T AAACGCGT AA T A T T AGAAGT AA T TGT - - - T T T AA TGGT A T T T
GT T T T T - - - - - - - - - - - - - T T A T TGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T A T A T CCAC T T A T T AA T A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAGT T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T T C T A T T C T AAACGCGT AA T A T T AGAAGT AA T TGT - - - T T T AA TGGT A T T T
AC T T A T - - - AAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T ACA TGT T A T A T CCAC T T A T T AA T A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAGT T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T T ACA T A T T CA T T A T T AAA T A T T T AAAA - - - - - - - - - - CGAAA T T T T C T T T
T T A - - - GT T TGA T T A TGT A T TGT C T AGT T A T AAAAA T AAAA T ACA TGGT T TGT T A T A T CCAC T T AA T AA T A TGGT T A TGCCC T C T T AACAA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T A - - - GT T TGA T T A TGT A T TGT C T AGT T A T AAAAA T AAAA T ACA TGGT T TGT T A T A T CCAC T T AA T AA T A TGGT T A TGCCC T C T T AACAA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAGT T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC TGGT TGT T A T AA T AAAC TGT T TGA T AAA T CAC T C TGAA T AAAAGTGT T T CA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAC TGAGT T T T C T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T TGT A T AA T ACA T CGA TGA T T CGAAAAAAAGC T T CAAGT AAAAA T A T A T T T
TGC - - - - - - - - - - - A T T A T T A T TGCC T A T A T A TGT A T - - - - - - - - - - - T A TGT T A T A T CCAC T T AA T AA T A TGGT T A TGCCC T C T T AACAA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGC - - - - - - - - - - - A - T AC T AA T T T C T T T T T AAA T - - - - - - - - - - - - - - - TGT T A T A T CCAC T T AA T AC T A TGGT T A TGCCC T C T T AACAA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAGT T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC - - - T A T CCA - AACAAA T A T T A T TGT - - - - AAC T C T - - A TGT ACGAACA T T T
TGC - - - - - - - - - - - A - T AC T AA T T T C T T T T T AAA T - - - - - - - - - - - - - - - TGT T A T A T CCAC T T AA T AC T A TGGT T A TGCCC T C T T AACAA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAGT T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC - - - T A T CCA - AACAAA T A T T A T TGT - - - - AAC T C T - - A TGT ACGAACA T T T
C T CCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAC T AAGT T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T CGT TGCCAAAA T A T A T AA T TGT T T AAA T AA T T T T AAA TGT AA T AGTGC T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAC T AAGT T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T CGT TGCCAAAA T A T A T AA T TGT T T AAA T AA T T T T AAA TGT AA T AGTGC T T
T T T T AA - - - T AAA TGGGCA T T ACA T A T T A T T AAA TGT AGA T T AA T A TGT A TGT T A T A T CCACC T A T T AA T A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T AC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAGT T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T TGT ACAA T AA T AAGA T AGT T T T T A - - - - - - - - - - - - A T A T TGCA T TGT T T
T T T - - - - - - - - - - - T A T T T A T ACA T T T T T T - - - - - - - - - - - TGA T AAGC T TGT T A T A T CCACC T A T T AA T A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T AC T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T - - - - - - - - - - - T A T T T A T ACA T T T T T T - - - - - - - - - - - TGA T AAGC T TGT T A T A T CCACC T A T T AA T A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T AC T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGA - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGT A
T T T - - - - - - - - - - - T A T T T A T ACA T T T T T T - - - - - - - - - - - TGA T AAGC T TGT T A T A T CCACC T A T T AA T A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T AC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAGT T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T AGC T T T A T A TGTGT T T TGT T TGT - ACA T AA T T T T AAA T AAGA TGT T T C T A
TGT - - - GT T AAA T T AAA TGT T AAGT T T T T T T T AA T A T AGA T T T T T AAGC T TGT T A T A T CCACC T A T T AGT A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAG - T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T AGC T ACC T A TGT A T T T T C T T T T T TGAA T T AC T T T - - - T T TGA T A T T A T T T
TGT - - - GT T AAA T T AAA TGT T AAGT T T T T T T T AA T A T AGA T T T T T AAGC T TGT T A T A T CCACC T A T T AGT A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAG - T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T AGC T ACC T A TGT A T T T T C T T T T T TGAA T T AC T T T - - - T T TGA T A T T A T T T
GT T - - - GT A - - - - - T T CCGCCA TGT C T TGC - - - - - - - - - - - - ACGT T ACA TGT T A T A T CCACC T A T T AGT A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAGT T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T T ACA TGC T AAA T AACCA T T T T T T T - - - - - - - - - - - - ACA T AAAA T CAC T T
T T A - - - AC T T AA T T A T C T T CCA T A T T T T T T CGAA T - - - - - - T CACA T ACA TGT T A T A T CCACC T A T T AGT A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAGT T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T T ACAAA T - - - - - - - - - - A T T T T T T AAGT AA T T T T - - - AGT AGT AC T T T T T
T T T A T T - - - - - - - - GAGGT T AACACC T CCC - - - - - - - - - - - - TGGA T A T A - - - AC T A T CCACC T A T T AA T A TGGT CA TGCCC T C T T AA T AA TGT A T AC T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AGC - - - - - - T A T T T AAGGGA T A T CGACC T T - - - - - - - CAA T T AGA T C T CC TGT T A T A T CCACC T A T T AGT A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAGT T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T C T CCGT A TGCC T AAGCCGT A TGACAAAAA T T C T C - - - CGT C T T A T CGA T T
AGC - - - - - - T A T T T AAGGGA T A T CGACC T T - - - - - - - CAA T T AGA T C T CC TGT T A T A T CCACC T A T T AGT A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAGT T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T C T CCGT A TGCC T AAGCCGT A TGACAAAAA T T C T C - - - CGT C T T A T CGA T T
- - - - - - - - - - - - - - AAAC T T T AGGC T T T TG - - - - - - - - - - - - - - C T CGCC TGT T A T A T CCACC T A T T AGT A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAGT T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T CGCCACC T TGT T A T AAAA TGT T A T - - - - AA T T T T - - C T ACAAA T C T A T C T
- - - - - - - - - - - - - - AAAC T T T AGGC T T T TG - - - - - - - - - - - - - - C T CGCC TGT T A T A T CCACC T A T T AGT A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAGT T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T CGCCACC T TGT T A T AAAA TGT T A T - - - - AA T T T T - - C T ACAAA T C T A T C T
A T C - - - - - - - - - - - A T A T C T CAA T T A T T T C - AAA T AC - - - - T AAAAAGCA TGT T A T A T CCACC T A T T AGT T TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAGT T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T AGCA T T T C T T T CGAA T AA T T TGA T - - - - - - - - - - - - A T AC T AAGA T A T T T
A T C - - - - - - - - - - - A T A T C T CAA T T A T T T C - AAA T AC - - - - T AAAAAGCA TGT T A T A T CCACC T A T T AGT T TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAGT T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T AGCA T T T C T T T CGAA T AA T T TGA T - - - - - - - - - - - - A T AC T AAGA T A T T T
TGT - - - - - - - - - - - A T TGC T T T A T T T T A T T T AAGT T T AAA T T AAGGGAGGTGT T A T A T CCAC T T AA T AA T A TGGT T A TGCCC T C T T AACAA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGT - - - - - - - - - - - A T TGC T T T A T T T T A T T T AAGT T T AAA T T AAGGGAGGTGT T A T A T CCAC T T AA T AA T A TGGT T A TGCCC T C T T AACAA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GT T - - - - - - T AA T - AA T AGT T ACC T C T T T A - - - - - - - - - - - - - A T AGACC TGT T A T A T CCAC T T A T T AA T A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAG - T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC TGACCA T A T CCA T A T A T T A T T T T T T AAGT - - - - - - - - - T A T T C TGT T C T T T
GT T - - - - - - T AA T - AA T AGT T ACC T C T T T A - - - - - - - - - - - - - A T AGACC TGT T A T A T CCAC T T A T T AA T A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAG - T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC TGACCA T A T CCA T A T A T T A T T T T T T AAGT - - - - - - - - - T A T T C TGT T C T T T
C T CAA T - - - T AGA T AAAAGT T A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T AAAC TGT T A T A T CCACC T A T T AGT A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAG - T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T AAAC T T T T AGT T ACGT AA T CGAGGAAA T A T T T A T - - AGGTGGT AGC T C TG
GC T T AGGT C T A T T CAAAAGT T A T CGT T CAC - T AAAA T CAAC T ACAAAGC T TGT T A T A T CCACC T A T T AGT A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAG - T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T AGC T AGT A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T CAA T - - - T AGA T AAAAGT T A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T AAAC TGT T A T A T CCACC T A T T AGT A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAG - T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T AAAC T T T T AGT T ACGT AA T CGAGGAAA T A T T T A T - - AGGTGGT AGC T C TG
T T A - - - AC T T AA T T A T C T T CCA T A T T T T T T CGAA T - - - - - - T CACA T ACA TGT T A T A T CCACC T A T T AGT A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAGT T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T T ACAAA T - - - - - - - - - - A T T T T T T AAGT AA T T T T - - - AGT AGT AC T T T T T
CA T T A T - - - - - - - - AAAAA T AACAGT TGCC - - - - - - - - - - - - GGT A TGT A TGT T A T A T CCACC T A T T AA T A TGT T T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T AC T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T A T A T CCACC T A T T AC T A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAG - T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T CGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGT T T T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T A T A T CCACC T A T T AC T A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAG - T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T CGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGT T T T T T
C T T T A T - - - T AA T CAAA T A T T AAC T CA T T T - - - - - - - - - - - - - GT TGGT T TGT T A T A T CCAC T T A T T AA T A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAG - T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC TGGT - - - - - - - - TGCA TGGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - CGT AACAC T T T T T
C T T T A T - - - T AA T CAAA T A T T AAC T CA T T T - - - - - - - - - - - - - GT TGGT T TGT T A T A T CCAC T T A T T AA T A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAG - T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC TGGT - - - - - - - - TGCA TGGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - CGT AACAC T T T T T
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TGT T A - - - - - - - - - GAGTGT CA T AA T T T AA - - - - - - - - - - - CGT AGT ACA TGT T A T A T CCACC T A T T AGT A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAG - T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T T ACAA T C TGA TGGT A T AA T C T C T T - - - - - - - - - - - - - A T T A T T ACAAC T T
T AC - - - GT T - - AC TGAGCAA T AAA T T T A T T T AAGT A T AAA T TGT CA T T CC TGT T A T A T CCACC T A T T AGT A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAG - T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T T T CC T ACA TGT TGGAAAC T T T TGTGAA T - - - - - - - - A TGT T A T A T T T A T T
TGC - - - - - - - - - - - A TGAAA TGT T T T T C TG - - - - - - - - - - - CGT A T AA T A TGT T A T A T CCAC T T A T T AA T A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAG - T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T AA T A T AGTGT CCACGT AA T T CGGT - - - - - - - - - - - - - T AGAA TGA TGT T T
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C T T - - T - - - AAAC - AA T AAAAACC TGT T T AA - AA T A - - - - - - CAAC T A T T TGT T A T A T CCAC T T A T T AGT A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAG - T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T T A T TGAAGAA T T AC T T AACAC - - - - - - - - - - - - - - - - T T T AGT T T TGT T T
C T T - - T - - - AAAC - AA T AAAAACC TGT T T AA - AA T A - - - - - - CAAC T A T T TGT T A T A T CCAC T T A T T AGT A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAG - T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T T A T TGAAGAA T T AC T T AACAC - - - - - - - - - - - - - - - - T T T AGT T T TGT T T
A T C - - - - - - - - GT T AAAAC T CACC T A T T TG - AAA T A - - - - - - AAAA TGT A TGT T A T A T CCACC T A T T AGT A TGGT T A TGCCC T C T T AA T AA TGT A T CC T C - - - - - - - - - - AAAAC TGAG - T T T T T T T AAAAACAAAAGCACCACAAAAAGAAC T T T AAC T TGT AAAGCA T T CAAAAAACA T T T T - - - - GA T C T T AAAAA T AA T AACGT A T
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