Start crop Point End crop Point

1 MSA length = 4379 1
TGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC=-----=----- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA

TGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA
TGTAGTGIGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC —————————— CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATCAAGAAATAAATAAACACAACA- ----
TGTAGTGTGATCIGTGGTGCATTAGAAIATTGACGTTTGAACAAGCGCGC —————————— CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACAEEE TAAARET A ANEA SRR T T T COEu Co T A (- - ---------
TGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACAEEE TEAAIESE A\BEBEAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - oo - oo oo m - - -
TGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACAEEE TEAAEE \BEBEAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - oo - oo oo - - - -
TGTAGTGIGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC —————————— CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATCAAGAAATAAATAAACACAACA--B---AlBETANEEA - - - RS T T C il | G A R | I | A A . - - - - -
TGTAGTGTGATCIGTGGTGCATTAGAAIATTGACGTTTGAACAAGCGCGC —————————— CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACAEE TAAARET A ANEA SRR T T T COE Co T A (- - ---------
TGTAGTGTGATCTGTGGTGGATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATCAAGAAATAAATAAACACAACAE----AlBIECAGEEANAGEEEE | G  EEE | A AN - - - - -----------
TGTAGTGTGATCTGTGGTGGATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATCAAGAAATAAATAAACACAACAE----AlBIRCAGEEANAGEEE | G B | A AN - - - - -----------

TGTAGTHTGATCTGTGGTHGABEBAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATCAAGAAATAAATAAACACAACA
TGTAGTITGATCTGTGGTIGAIAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC —————————— CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATCAAGAAATAAATAAACACAACA
TGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATCAAGAAATAAATAAACACAACA
TGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATCAAGAAATAAATAAACACAACA

TGTAGTRTGATCTGTGGT - - - TBAGAABATTGACGT TTGAACAAGCGCGC - = = = = = = =« =« s - s - o s o s oo oo - - TAATTATHTGGAGGE- - - - - -
------------------------------------------------------------ CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA
------------------------------------------------------------ CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA

TGTAGTHTGATCTGTGG- - -ATEBAGAABATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA
TGTAGTITGATCTGTGG———ATIAGAAIATTGACGTTTGAACAAGCGCGC —————————— CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA
—————— TGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=--------CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA
—————— TGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=--------CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA
TAAGAAATABTGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA
TAAGAAATABTGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA
TAATEBAATAARTGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA
TAATIAATAA TGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA
TGTAGTGTGATCTGTGGTIGATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC —————————— CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATCAIGAAATAAATAAACACAACA

AGAA
AGAA

------------ TGTAGTTGATCTGTGGT---T
------------ TGTAGTETGATCTGTGGT - - -T

ATTGACGTTTGAACAAGCGCGC--=-=-=-=----- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATCAAGAAATAAATAAACACAACA
ATTGACGTTTGAACAAGCGCGC--=-=-=-=----- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATCAAGAAATAAATAAACACAACA
TGTAGTHTGATCTGTGGT - - -TERAGAABATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATCAAGAAATAAATAAACACAACA
TGTAGTHTGATCTGTGGT - - -TERAGAABATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATCAAGAAATAAATAAACACAACA
———————————— TGTAGTGTGATCTGTGGTIGATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC R CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATCAIGAAATAAATAAACACAACA-
TGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA
TGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA

> > > > > > > > > > > D>
4 0 0 o4 4 4 -4 <4 4 4 - -

—————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA
—————————————————————————— TGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-------CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATCAAGAAATAAATAAACACAACA
—————————————————————————— TGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-------CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATCAAGAAATAAATAAACACAACA

TTT -AAT - -ATAARTGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA

TTT -AAT - -ATAARTGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA

TGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATCAAGAAATAAATAAACACAACA T--A
TGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATCAAGAAATAAATAAACACAACA.T --A

TGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAAC----=-=-=-=-=---
—————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATCAAGAAATAAATAAACACAACA-TAAA.T
TGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAAC----=-=-=-=-=---
TGTAITGTGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC ——————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————
TGTAGTITGATCTGTGGT———TIAGAA ATTGACGTTTGAACAAGCGCGC--=-=-=-=----- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA

———————————— TGTAGTHTGATCTGTGGT - - -TERAGAABATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=---------CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA
TAGTAAATA-BTGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGAABATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA
TAGTAAATA-BTGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGAABATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA

OO 0O > > > > > >
4 4 4 4 4 4 4 40

----------------------------------------------------------------- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA
TGTAGTGTGATCTGTGGTGGAT TBGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC - == = = = = = - - CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA
TGTAGTGTGATCTGTGGTGGAT TBGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC - == - = = - = - - CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA

—

TGTAGTGTGATCTGTGGTGGATTAGAACATTGACGT TTGAACAAGCGCGC = = = = = = = = = = = % = s % @t @t &t &t e &t e & f e @t e d it e f e m i m o m i e o e mae o
------------------------------------------------------------ CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA
TAAT - -ATAABTGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC - === === - - - CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA
TAAT- -ATAABTGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC - === === - - - CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA
------ TGTAGTGTGATCIGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC——————————CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA

-4 4 - < -
4 4 4 4 4 4.0 0

—————— TGTAGTGTGATCEBGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=--------CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA
TGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA
TGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA
TGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGIACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC —————————— CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA

TGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGEBACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA
TGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA
TGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA

TGTAGTHTGATCTGTGGTHGABEBAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA
TGTAGTITGATCTGTGGTIGAIAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC —————————— CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA
TGTAGTGTGATCEBGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATCAAGAAATAAATAAACACAACA
TGTAGTGTGATCIGTGGTGCATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC —————————— CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATCAAGAAATAAATAAACACAACA
TGTAGTGTGATCTGEBGGTGGATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATCAAGAAATAAATAAACACAACA
TGTAGTGTGATCTGIGGTGGATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC —————————— CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATCAAGAAATAAATAAACACAACA

TGTAGTGTGATCTGTGGTGCATTAGAACATTGACGT TTGAACAAGCGCGB- - - - - - - - - = - - - =« o - oo oo oo oo oLttt ottt toooooooooooo-o
______________________________________________________________________________________________________________ CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACATITEAA
——ATI TGTAGTGTGATCTGTGGTGGATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=---- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATCAAGAAATAAATAAACACAACA-------

- -ATHAA - AABTGTAGTGTGATCTGTGGTGGATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATCAAGAAATAAATAAACACAACA---=----
--GTAA----BTGTAGTGTGATCTGTGGTGGATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC-=-=-=-=-=-=-=--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA
-GTAA----BTGTAGTGTGATCTGTGGTGGATTAGAACATTGACGTTTGAACAAGCGCGC--=-=-=-=-=-~--- CTTTGTGTTTATTAAATCAGAACTAAATTAAGAAATAAATAAACACAACA
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_bed_fm_1.bed 0 0 n.bed g 1.bed fm 2.bed 0 0 bclnfa alnfa_ After TEtrimmer 4379 bp
size: 4379bp; fragments: 184; full length: 33 (>=3941.1bp)
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2d g _l1l.bed fm _1.bed 0 O n.bed g 1.bed fm 2.bed 0 O bcIn.fa ¢
size: 4679bp; fragments: 184; full length: 31 (>=4211.1bp)
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divergence to consensus (%)
10

size: 199bp; fragments: 91; full length: 67 (>=179.1bp)

TE: Itr_1 family 322
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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nsus before TEtrimmer (bp)

Dotplot

(windowsize = 25, threshold = 50.00 09/10/25)
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