
Start crop Point End crop Point

MSA length = 7520
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAA T T AGT - T T T AAACAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CGCGTGT C - - - - - - - - - - - - - - AA T T CGA T T T T T ACAAAAC T CCAAAAAA
- - - - - - - - - - - - - - - T T A T T C TGT T A T T T T T T AA T C T - - - - - - - - - - - - - - AGT T A T A T TGTGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CCGGT A T T - - - - - - - - T TGT ACAA T T AA T T T AA T A T AAAA T AA T A - - - - -
T A T C T AC T T AGGAAGTGGC T CCGAAACA T T AGAGAGT CAA T CAA T ACGTG - AGT T A T A T TGTGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT - T T T AAAGAAAAAGTGAC T T TGT CA T T CAAAAAGT T AA T T CGTGAGAG - - - - - - - - T CAAAAGAA T CAA T CAAAGCAGAA T TGGA T AAAA
CAC T T T T T - - - - - - - - - ACGCAAAAAAAC T A T T T T T T T A - - T T T T A TGCG - AGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T TGCGT AAA - - - - - - - - T T AGAAAAC T TGT T AC TGGT AAAACA T T - - - - - -
T AA - T T T T - - A T - - C T AA TGAAA T T A T C T T AGAAA T A T A - - - - AGA T ACG - AGT T A T A T TGTGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T T ACGC - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - AGAGA TGACACAC T A - GGT A
CA T C T A T T T A T T T AAGAAGCCAAAAAGGT AA T ACAGT - - - - T CA T AAACG - AGT T A T A T TGT A TGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT - T T T AAAGAAAAAC TGAC T T TGT CA T T CAAAAAGT T AA T T CGC T T A TG - - - - - - - - C T AAGAAA T T - - - - T AA T A T AAAAA T ACA - AA T A
- - - - - - - - - - - - - - - T T A T T C TGT T A T T T T T T AA T C T - - - - - - - - - - - - - - AGT T A T A T TGTGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CCGGT A T T - - - - - - - - T TGT ACAA T T AA T T T AA T A T AAAA T AA T A - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T T ACGCGT AGAAACAAA T AAAAAAA T T T T TGACGCGT AAAAAAA T A T AAAA
T TGA T T T T T A T T AA - CAA T C T CCACACA T TGAAAAA T CA T T TGA TGT A T AGAGT T A T A T TGTGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACC T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - A T CAAA T TGT T AGT T T AA T T T AAGT T T C T AC T T CA T A T A TGGAGT T A T A T TGTGT A TGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT - T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T T A TGC - - - - - - - - - AA T T AAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A - - - - -
- - - - - - - - - A T CAAA T TGT T AGT T T AA T T T AAGT T T C T AC T T CA T A T A TGGAGT T A T A T TGTGT A TGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT - T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T T A TGC - - - - - - - - - AA T T AAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A - - - - -
AC T C TGC T T - T TGAACC T T T A TGAAAC T TGA T A - - - - - - - - - - - - - CACG - AGT T A T A T TGTGT A TGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAA T T AGT - T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGT CA T T CAACAAGT T AA T T CACGT C T T AAAA T T AGCCGAA T - - - T - - - - GAGAAAAAAGTGGTGTGAAA
TGACCA T T T A T CAAA T ACC T CAAA T AAC T T ACGAGT T T A - - A T ACAAGCCGAGT T A T A T TG - - - - TGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAA T AA - - - - - - - - - - T AAAA T T AGT - T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGT CA T T CAA T AAGT T AA T T CACGT CA T - - - - - - AA T T AAAGAAA TGT T T T T AAAGAAAA T T T T A - - - - -
CA T T T T T T C - - - - - - T T A T CGAAAAA T A T T T T T A T AG - - - - - - - - - - - - - GAGT T A T A T TGTGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T C T CACA T A T TGCA T A T CGA T A T T A T T A T A T AAC T T CA - T AGAAA T AAGGAGT T A T A T - - TGT A T A TGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAA T T AGT - T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGT CA T T CAAAAAGT T AA T T CGTGGT T A - - - - - - AA T T CAAAAA T T C T CCCGAAAGGAAACCCCGT AACA
CGT T TGT A T AA T AAGT T A T AGT AAAA T T TGGAAA T T A TGA T AAC T A TGCAGAGT T A T A T - - - - TGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT - T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGT CA T T CAA T AAGT T AA T T CGTGT AA T - - - - - - - - A T AAAA - - - - - - - - - - AAACAAAA TGT AAAAAAA
T A T C T AC T T AGGAAGTGGC T CCGAAACA T T AGAGAGT CAA T CAA T ACGTG - AGT T A T A T TGTGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT - T T T AAAGAAAAAGTGAC T T TGT CA T T CAAAAAGT T AA T T CGTGAGAG - - - - - - - - T CAAAAGAA T CAA T CAAAGCAGAA T TGGA T AAAA
CA T C T A T T T A T T T AAGAAGCCAAAAAGGT AA T ACAGT - - - - T CA T AAACG - AGT T A T A T TGT A TGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT - T T T AAAGAAAAAC TGAC T T TGT CA T T CAAAAAGT T AA T T CGC T T A TG - - - - - - - - C T AAGAAA T T - - - - T AA T A T AAAAA T ACA - AA T A
- - - - - - - - - - - - - - - TGT T TGAACGA T T T T A T A T ACGT A - T TGT T T CA TG - AGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CA TGCAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T A T A T A T T A T T A T A - GGA T
CGACCGT T - - - - - - ACGACAGAGACAACC T A T C T A T C - - - C TGT CGCAC T - AGT T A T A T TGTGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAA T AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CAC T CGT - ACAA T AC - - - - - - - - - - - T T T T A TGAA TGAGA TGC T C - GGT C
CGT T CAGTGA T T - - GCAGCA T AAGCA T AA T AGACAAACA - - A T A T AAACG - AGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T AACGT - - - AAGA T AA - T T AAAAAAA - T T A T C T C T A T A T T ACA T T A - T AAA
T AA - T T T T - - A T - - C T AA TGAAA T T A T C T T AGAAA T A T A - - - - AGA T ACG - AGT T A T A T TGTGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T T ACGC - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - AGAGA TGACACAC T A - GGT A
- - - - - - - - - - - - - - - CA T T T ACAGTGT T CAACAAAAC - - - CGACAACAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T TGTGT AGA - - - - - - A T T AAAGAAAGT T AACCGAAACGAAA T T T CA - - - - -
T T C T AA T T T A T T AAG - - - - - - - CAGAA T CGAAAAGCG - A - - - - - - - CAGG - AGT T A T A T TGTGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CAGG - - - - - - - - - - T A - TGAAAAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT A T
- - - - - - - - - - - - - - T AAAC T T T AGT A T T TGACA T A T T T A - T CAA T AAACA - AGT T A T A T TGTGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CGTGTGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CC T AAAA T A T AA T T T T A - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T AGTGT AA T - - - - - - - - - - - - - - AA T T T T A T A T ACA T AAGGT A TGA - - - - -
T T C T CACA T A T TGCA T A T CGA T A T T A T T A T A T AAC T T CA - T AGAAA T AAGGAGT T A T A T - - TGT A T A TGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAA T T AGT - T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGT CA T T CAAAAAGT T AA T T CGTGGT T A - - - - - - AA T T CAAAAA T T C T CCCGAAAGGAAACCCCGT AACA
AA T T C T T T - - - - - - - T AGAAAAAAGT C T T T A T AC T AA - - A T A T A T ACGCG - AGT T A T A T - - - - - - TGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CACCGGAAAGAA T AAA - - - - - - AAC T T T T TGAGA T T AAAAC T CGA - TGAA
TGGC T A T A - T T T - - GTGACAAAAACA T A T T A T AG - - - T A - - - GAGAAGC T - AGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T AGC - - - - - - - - - - - - - T T AAAAAA T - TGC T T T T T A TGAAGT T A TG - ACCA
CGACCGT T - - - - - - ACGACAGAGACAACC T A T C T A T C - - - C TGT CGCAC T - AGT T A T A T TGTGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAA T AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CAC T CGT - ACAA T AC - - - - - - - - - - - T T T T A TGAA TGAGA TGC T C - GGT C
T T T CGC T TGA T T AAGCAAACCCCA T A T T T T T TGC T T T T AA T T T T TGCGCG - AGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T A T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CGCGCGC T - - - - - - G - T CC T A T ACC - T TGT A T A T A TGACGT CA TG - GTGT
- TGA TGT T T T T CGA - CAA T CAACACA T T T CGCGA T A T T A - - - - - - - T AC TGAGT T A T A T - GTGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T AA T T T - T T AGT AC T T TGAAAGA T T T AAAAACGA T A - - GAAGGAGTG - AGT T A T A T TGTGT A TGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAA T AA - - - - - - - - - - T AAAAGT AG - - T T T AAAGAAAAAGTGAC T T TGT CA T T CAAAAAGT T AA T T AGTG - - - - - - - - - - AA - CGAAGAAGT - - - - GAAAAAAAAGT A - - - T AAAA
GT C T AA T T AA T T - - - - AA T T CCAACAAA T T ACA T T A T CA - - - - - TGCACA - AGT T A T A T TGTGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGA T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CACAAGT A - - - - - - A - T TGTGT AAC - T T T T C T T T AACGAA T T AAA - A TGT
T - - - - - - - - - - - - - - - - T T T AGAA T AA T T - - - - - - - - - - - - - - T T ACA T A - AGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T AAAA TGCCA - GCGA
GT C T AA T T AA T T - - - - AA T T CCAACAAA T T ACA T T A T CA - - - - - TGCACA - AGT T A T A T TGTGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGA T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CACAAGT A - - - - - - A - T TGTGT AAC - T T T T C T T T AACGAA T T AAA - A TGT
- - - - - - - - - - - - - - T AAAC T T T AGT A T T TGACA T A T T T A - T CAA T AAACA - AGT T A T A T TGTGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CGTGTGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CC T AAAA T A T AA T T T T A - - - - -
CA T T T T A T - - - - CAGT AAC TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T ACACA TG - AGT T A T A T - - - - TGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CA TGCA T C - - - - - - AGT T A T ACAAAC - - - - - - - - - - - AAAC T C - - CAGAG
- - - - - - - - - A T CAAA T TGT T AGT T T AA T T T AAGT T T C T AC T T CA T A T A TGGAGT T A T A T TGTGT A TGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT - T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T T A TGC - - - - - - - - - AA T T AAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A - - - - -
- - - - - - - - - A T CAAA T TGT T AGT T T AA T T T AAGT T T C T AC T T CA T A T A TGGAGT T A T A T TGTGT A TGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT - T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T T A TGC - - - - - - - - - AA T T AAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - AA T T T AAAAAA T T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAA T T AGT - T T T AAAGAAAAAGTGAC T T TGT CA T T CAACAAGA T AA T T CCCGT C T C - - - - - - - - C TGGACGAC T C T CCAAC T A TGT AA T T T CAAACAA
T AA T TGT T T - - - - - - GGT T TGGA T T A T T TGT CGAGA T TG - T T T T CAAGTG - AGT T A T A T TGTGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T AGTGAA T C - - - - - - - - - - - - - - AA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAAA
T T TGT C T T - AAAAGACAA T T AAAA T A T C TGT AAGT T ACAAC T AGT ACACG - AGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CACG - - - - AAAA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACAAAA - - - - - - AAAA
T AA - - - - - - - - - - - GT A T T T ACAA T A T T T CA TGT T T A T A - - AA T T ACGCG - AGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T CAA T T T AAAA T T T T T - GCAA
T A TGT T - - - - T T AA - AGAC T A TGAAAAAA T ACA - - - - - - - - - - A T ACGTG - AGT T A T A T - - - - TGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CGTGT AA - - - - - - - - AAGT AGCA T T T A T T AAA T TGT T AAA T T T T A - TGCG
CAGT T T T T T A T A - - A T AAC T CGGT T A T T T TGGAC T T A T A - - - - - - - - ACG - AGT T A T A T - - - - TGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CACG - - - - AAGAGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CAC T T C T T - - - - - - - - C T AAAAAAA T T T TGA T AAAAACAGT C T TG - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - TGT T TGAACGA T T T T A T A T ACGT A - T TGT T T CA TG - AGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CA TGCAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T A T A T A T T A T T A T A - GGA T
TGAACA T T - - T T - - GT A T T T AAAGT A T T T CAAAA T T T T A - - GGA T ACACG - AGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T A T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CACGC - - - - - - - - - A - T CA T A TGGC - C T T CAA TGGT AAAA T ACGA - GAGA
TGAACA T T - - T T - - GT A T T T AAAGT A T T T CAAAA T T T T A - - GGA T ACACG - AGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T A T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CACGC - - - - - - - - - A - T CA T A TGGC - C T T CAA TGGT AAAA T ACGA - GAGA
CA T C TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T ACAGG - AGT T A T A T - - - - TGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CAGGT - - - - AAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T AC TG - T T CA
TGT TGT T TG - - - - - - T A T CCGGGAAAGT T CAGT T A T T - - - - T A T T ACACC - AGT T A T A T - - - - TGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CACCCAAC - - - - - - AC - - - - - - AAC T T ACACAA T ACAAAGCGACGT AAAA
CACGT TGC - A T T AA T AAACCGAGAAAC TGTGCACA T C - - - GAGAGACGTGT AGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T - - - - - - - - - - - - - - - T CCAA T CAA T TGT CAGT AC T T AAAGT T C T A - GGGA
T T T T AA T T T - T T AGT AC T T TGAAAGA T T T AAAAACGA T A - - GAAGGAGTG - AGT T A T A T TGTGT A TGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAA T AA - - - - - - - - - - T AAAAGT AG - - T T T AAAGAAAAAGTGAC T T TGT CA T T CAAAAAGT T AA T T AGTG - - - - - - - - - - AA - CGAAGAAGT - - - - GAAAAAAAAGT A - - - T AAAA
- - - - - - - - - - T T - - AGAA T T AAAA T A TGT AGCAC T T A T A - - - - T T ACGC T - AGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CGC T C - - - AAAGT - A - T CGAAAGA T T C TGT AGC T ACGAAACAAAG - AA T A
CC T T TGT T - - - - - - GCGA T T T C T ACA T CACC T AC T A T CAA T AGCGACGCGGAGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CGGGGC T T - - - - - - - - - - - - - - AA T CCCC T T CGCA TGAAGT CGTGT AGAA
CC T T TGT T - - - - - - GCGA T T T C T ACA T CACC T AC T A T CAA T AGCGACGCGGAGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CGGGGC T T - - - - - - - - - - - - - - AA T CCCC T T CGCA TGAAGT CGTGT AGAA
T A T AACAC - - - - ACGCGT C T AGACCA T T CGAGA T AA T - - - - GT AGA T ACG - AGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T T ACGT T T A - - - - - - AA T TGA T AAGT CACA T A T T CGC T AAA T T CGA T AGC T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGA T A T AC T - AGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T T AC T CAAA - - - - - - AA - - - - - - AA T T T T T T T CAGA TGT AA T TGT A T AACA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T T AC T CAAA - - - - - - AA - - - - - - AA T T T T T T T CAGA TGT AA T TGT A T AACA
T T T AAA T T T C T T A T CAAA T T T AAGTGT T T T AAAA T T A - - - T TGA T T TGTG - AGT T A T A T - - TGT A TGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - T A T C T CGAAC T AC T T T TGT T T C - - - - - - - - - - - - - - AGT T A T A T - - - - - - TGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T AGCGCC T T - - - - - - - - T TGCGG - - - - GGCGTGGGAGGAAA T T T CG - - - - -
AACCGA T T T - - - - - - CAC T T AGAACA T T A T T T AC T T C T A - AGAACA T A TGGAGT T A T A T TGTGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAA T AA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT - T T T AAACAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CGTGGGT T - - - - - - - - - T AAAAAA T T T A T T T AACAC T AAGT AACA T AAAA
T T T TGC T T CA T T CAC T AGA T AA T ACGGT T C T CAA T CA T AAGGAA T AGACAGAGT T A T A T - - TGTGT A TGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGA T AACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT - T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGT CA T T AAA T AAGT T AA T T TGTGTGAA - - - - - - AA T CGGT CAA T CAGCGTGGCGCAACA T T CCAAAAAA
- TGA TGT T T A T T AAGT T A T AAGAGAA T A T T A T AAA T T T A T T TG - - - T A T TGAGT T A T A T - - - - A T TGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGT T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T AGTGT ACCAAC T AA T TGT T T CC T T T TGAGCC T T T A - TGGA T A T ACG - AGT T A T A T TGTGT A TGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAA T AA - - - - - - - - - - T AAAAGT AG - - T T T AAAGAAAAAGTGAC T T TGT CA T T CAAAAAGT T AA T T CGT A T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACC T AA T AA T CCAA T T T T A - - - - -
TGA T T A T C - C T T - - CAAAC T A T AA T T TGT T A T A TGT C - - - - - - A T A TGTG - AGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T TGTGT T T - - - - - - - - - T T AGACAA T - T C T T T TGT T TGTGGC T C T A - GAAA
T AA T TGT T T - - - - - - GGT T TGGA T T A T T TGT CGAGA T TG - T T T T CAAGTG - AGT T A T A T TGTGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T AGTGAA T C - - - - - - - - - - - - - - AA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CA TGAAAAAGAA T AAA T TGAGAAAA T CAACGAAAAAAAAACAAAA TGT CA
T T TGT C T T - AAAAGACAA T T AAAA T A T C TGT AAGT T ACAAC T AGT ACACG - AGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CACG - - - - AAAA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACAAAA - - - - - - AAAA
T AA - - - - - - - - - - - GT A T T T ACAA T A T T T CA TGT T T A T A - - AA T T ACGCG - AGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T CAA T T T AAAA T T T T T - GCAA
C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A T AC TGC T AGTGT - - - - - - TGTGTG - AGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T TGTGT AAAA T AA T AAA T T AGAAAA T A TGT T T CACGT AAAAAAC T A - - - - -
CAGT T T T T T A T A - - A T AAC T CGGT T A T T T TGGAC T T A T A - - - - - - - - ACG - AGT T A T A T - - - - TGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CACG - - - - AAGAGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CACGC TGC - A T T AA T AAACCGAGAAAC TGTGCA T A T C - - - GAGAGACGTG - AGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CGTGGAAG - - - - - - T T CCAA T CAA T T T T CAGT AC T T AAAGT T C T A - GGGA
T T T A T T T T T A T AAAGT CAC TGCAAGAGGTGT AAGAC TGAA - - - A TGCAC T - AGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CAC T CA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAC T AAA TG - - - - - - - -
TGGC T A T A - T T T - - GTGACAAAAACA T A T T A T AG - - - T A - - - GAGAAGC T - AGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T AGC - - - - - - - - - - - - - T T AAAAAA T - TGC T T T T T A TGAAGT T A TG - ACCA
CGT T CAGTGA T T - - GCAGCA T AAGCA T AA T AGACAAACA - - A T A T AAACG - AGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T AACGT - - - AAGA T AA - T T AAAAAAA - T T A T C T C T A T A T T ACA T T A - T AAA
T T T T C T T T CAC T AA T T A T T A T T AA T A T T T T T T T T T A T T A - T T AGCACGTG - AGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CGTGCAAA - - - - - - - - T TGAACGGT T A T T T T A T T A T AAAA T CGT A - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T ACCGGT T ACAAGT CAAC T T AAAAA T - GGC T T T T T A TGAAACCA TG - GCCA
T T T CGC T TGA T T AAGCAAACCCCA T A T T T T T TGC T T T T AA T T T T TGCGCG - AGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T A T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CGCGCGC T - - - - - - G - T CC T A T ACC - T TGT A T A T A TGACGT CA TG - GTGT
T AC T CGT A T - - - - - CGGGAGACGACA T T A TGGAAGTGT A - - GAAGACA TG - AGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CA TGGAAAAAAACAAA T CAAAAAA T T TGA T C T TGT T CAAA T T C TGT T T CG
T A T AACAC - - - - ACGCGT C T AGACCA T T CGAGA T AA T - - - - GT AGA T ACG - AGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T T ACGT T T A - - - - - - AA T TGA T AAGT CACA T A T T CGC T AAA T T CGA T AGC T
T - - - - - - - - - - - - - - - - T T T AGAA T AA T T - - - - - - - - - - - - - - T T ACA T A - AGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T AAAA TGCCA - GCGA
- - - - - - - - - - - - - - A TGAGAAAAA TGT C TGCCAACAA - - - - - - T T T CACG - AGT T A T A T - - - - TGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CACGT T T - AAGGC T AGT T AAGCGAC T A TGGCAACACAAAAGGA T A - ACAA
CA T T T T A T - - - - CAGT AAC TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T ACACA TG - AGT T A T A T - - - - TGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CA TGCA T C - - - - - - AGT T A T ACAAAC - - - - - - - - - - - AAAC T C - - CAGAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGACACGC T - AGT T A T A T - - - - - - TGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T - T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CGC T A T T T - AAAAAGA T T AAACAC T - TGCA T AAAA TGAAGCA T CA - A T AA
- - - - - - - - - - - - - - - TGGT T AA T T CCGT T T A TGC T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT - T T T AAACAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T T A TGT AAA - - - - - - - - T CGAA T AGT T - - - - - - AAA T AAAA T T T T A - AAA T
T T T TGC T T CA T T CAC T AGA T AA T ACGGT T C T CAA T CA T AAGGAA T AGACAGAGT T A T A T - - TGTGT A TGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGA T AACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT - T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGT CA T T AAA T AAGT T AA T T TGTGTGAA - - - - - - AA T CGGT CAA T CAGCGTGGCGCAACA T T CCAAAAAA
CGT T TGT A T AA T AAGT T A T AGT AAAA T T TGGAAA T T A TGA T AAC T A TGCAGAGT T A T A T - - - - TGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT - T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGT CA T T CAA T AAGT T AA T T CGTGT AA T - - - - - - - - A T AAAA - - - - - - - - - - AAACAAAA TGT AAAAAAA
TGA T T A T C - C T T - - CAAAC T A T AA T T TGT T A T A TGT C - - - - - - A T A TGTG - AGT T A T A T - - TGTGTGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T TGTGT T T - - - - - - - - - T T AGACAA T - T C T T T TGT T TGTGGC T C T A - GAAA
CAC T T A T T T T T CAACCC T T T AGGAAAAC T AAAAA T AAGA - - - - - - - CA TG - AGT T A T A T TGTG - - TGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAGT AGT T T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGACA T T CAA T AAGT T AA T T CGCGCGT CAAAA T AGA T CAGA T AA T C T T C T A TGAGCAAAA T AA T T CA T AA
AC T C TGC T T - T TGAACC T T T A TGAAAC T TGA T A - - - - - - - - - - - - - CACG - AGT T A T A T TGTGT A TGTGTGTGTGTGT A T AAGTGC TGAA T AGACAACAA - - - - - - - - - - T AAAA T T AGT - T T T AAAGAAAAGGTGAC T T TGT CA T T CAACAAGT T AA T T CACGT C T T AAAA T T AGCCGAA T - - - T - - - - GAGAAAAAAGTGGTGTGAAA
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 size: 7520bp; fragments: 521; full length: 41 (>=6768bp)
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After TEtrimmer 7520 bp
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 size: 7822bp; fragments: 522; full length: 40 (>=7039.8bp)
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 size: 239bp; fragments: 149; full length: 145 (>=215.1bp)
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