
Start crop Point End crop Point

MSA length = 6349
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T AC T AAA T AAAAA T AAAA T T TGT - - - - - - TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACA T T TGT AGT T - T A TGT T A TGT T T T C T AAA T ACAA T A - - - - - - - - - - - - - - -
AGGAA T T T AAGT A T A T T T TGC T A TGT T A T T AAGT AAA T ACC T A T - - - - - C TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA - T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAA T AAC T AA T T AGA T A T T ACAA TGT CAC T - AA T T T T T A T AGGAAA TGAGT T AGAGA - - - - - - - - - - - - - - -
CAAC T T A T CCCCGT A T CGGCCAC T T T T T C TGT AC T T A T A T CCA T AAAGAGTGT T A T A T T T T A T T - T T T AGT CA T AG - - T A T TGCAGT AA T T AAA T AGT TG - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAA T A TGCC T - ACAGT ACAAAAA T AACAACCAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CGT CA T TGGGT T AAAGA T CGG - - - - AGTGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAGGAGGCAAACA T T T TGAAAAA T T CCGAA T AC T T - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CGT CA T TGGGT T AAAGA T CGG - - - - AGTGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAGGAGGCAAACA T T T TGAAAAA T T CCGAA T AC T T - - - - - - - - - - - - - - - - -
CAAC T T A T CCCCGT A T CGGCCAC T T T T T C TGT AC T T A T A T CCA T AAAGAGTGT T A T A T T T T A T T - T T T AGT CA T AG - - T A T TGCAGT AA T T AAA T AGT TG - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAA T A TGCC T - ACAGT ACAAAAA T AACAACCAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA T TGA T TGT TGT CAGGAAC TGT T T T T A T T AAA T T AA T A T A T AAAAAA T C TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAA T AACGAA - T AAAA T AA T AGT T T C TGTGC TGGAC - - - - - AGAGT AAA T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T T T ACAAAA T A TGT AGGT A T - - - - - A TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAA T T AAAA T A T AGTGT T ACC TGAA T T AGAA T T AGT T - T T AAGT AAA T AC T T
A T C T CA T C T AACC T A T AGGT T T CC T T T ACAAAA T A TGT AGGT A T - - - - - A TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAA T T AAAA T A T AGTGT T ACC TGAA T T AGAA T T AG - - - - - - - - - - - - - - - - -
AGGAA T T T AAGT A T A T T T TGC T A TGT T A T T AAGT AAA T ACC T A T - - - - - C TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA - T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAA T AAC T AA T T AGA T A T T ACAA TGT CAC T - AA T T T T T A T AGGAAA TGAGT T AGAGA - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACACAA T T CA T TGGAGT T CA T CAAAGCGAGCAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GA T CACC T CAA T A T T CAAGC TGA T A T C T T AAAA T TGCAA T T T AC - - - - T T TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAAGT A T A T T - AAA T T A T AGAAAA T AACGACA T AAC T - - - - - - - - - - - - - - -
GA T CACC T CAA T A T T CAAGC TGA T A T C T T AAAA T TGCAA T T T AC - - - - T T TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAAGT A T A T T - AAA T T A T AGAAAA T AACGACA T AAC T - - - - - - - - - - - - - - -
ACA TGA T T AA T A T AA T A T AC T T A T T AAA T T A T AAAAACAC T T A T - - - - A T TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAA T CAAA T AC T T
ACA TGA T T AA T A T AA T A T AC T T A T T AAA T T A T AAAAACAC T T A T - - - - A T TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAA T CAAA T AC T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AACAAAAAGACAGT A T T T C T - - - - - C TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAA T T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T A T A T A T T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T AACA T A T A T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T CAC T T T T C T CGAGCGTGTGAAGA T TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA - T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAGGT A T A T A - - - - - - - T A TGAAAGT TGT AGAGAA T T TGT AA T T T C T T A T T A
CC T CAA T TGT T T T CGA T CAC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T CACA - - - - - - - - - C TGT T TGAC TGGAAA TGAC T AAAAC T T T T T AGAGT T T A T T C
GT ACAGT CC T T C T CGA T AGT C T ACC T CAA T AGC T A T AAA T T T ACA T AAA T TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAAA T A TGT T CCCGCACGAAAAA TGGGCACC T T AA T A T - T TGA TGT A T T T T A
CGT TGGT T T T TGA T A T A T ACGG - - - - - - - - - - - - TGA T AAA T A T - - - - - GTGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA - T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAA T - - - - - - - A TGAACAAACGAA T T TGT AGCCACC T - - A T AAAA T CA T T T T
CGT TGGT T T T TGA T A T A T ACGG - - - - - - - - - - - - TGA T AAA T A T - - - - - GTGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA - T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAA T - - - - - - - A TGAACAAACGAA T T TGT AGCCACC T - - A T AAAA T CA T T T T
AGGTGCACCGT C T TGT TGAAA TGC T T CAACGT A T CCAGGA T TGT - - - - TGTGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAGT T AGGGC - TGGT A TGGCACCGT C T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AGGTGCACCGT C T TGT TGAAA TGC T T CAACGT A T CCAGGA T TGT - - - - TGTGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAGT T AGGGC - TGGT A TGGCACCGT C T TGT TGAAA T A - - T T AGT T CCGC T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGTGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAAC T TGT T T T A T A T T TGA TGAGAA T CAGA T T CACAA T - T CAAAC TGT T T T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGTGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAAC T TGT T T T A T A T T TGA TGAGAA T CAGA T T CACAA T - - - - - - - - - - - - - -
GAGT C T T T T T AAC TGACAAA T TGT T T T AAGACGA T AAAAA T AA T - - - - A T TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAGA TGT AA T - AAA T T C T AAAAC TGA T ACA T T TGCCC - - - - - - - - - - - - - - -
GAGT C T T T T T AAC TGACAAA T TGT T T T AAGACGA T AAAAA T AA T - - - - A T TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAGA TGT AA T - AAA T T C T AAAAC TGA T ACA T T TGCC - - - - - - - - - - - - - - - -
AA T TGA T TGT TGT CAGGAAC TGT T T T T A T T AAA T T AA T A T A T AAAAAA T C TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAA T AACGAA - T AAAA T AA T AGT T T C TGTGC TGGAC - - - - - AGAGT AAA T T T
AA T T C T T T A TGCA T A T T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - A T ACA T A T - - - - - - TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T CACACA T A T A T A T - AA T A T CC TGGT T T T TGAGAGT A T C - - - - - - - - GTGT T T T T
- - AAGC T T A T T T T TGGCAAACGT T T T T CGAAAGCCAAA T T CCAAAA T AAA TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAACCA - - - - - T T A T A T AA T AA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - AAGC T T A T T T T TGGCAAACGT T T T T CGAAAGCCAAA T T CCAAAA T AAA TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAACCA - - - - - T T A T A T AA T AA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T CAC T T T TGA T AA T AGC T AA T TGCCAAAA T CAAGCCAAA T T TGC - - - - A T TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA - T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAA T AAC T AA T T AGA T A T T ACAAC T A T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGCACAACA - - AGAAA T T TGT T T -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCCAAAA T CAAGCCAAA T T TGC - - - - A T TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA - T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAA T AAC T AA T T AGA T A T T ACAAC T A T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGCACAACA - - AGAAA T T TGT T T -
GACCA T T TGCGT T CAGT AA T T CC T T CAAGT AGCC T AAAGT A TGT - - - - - GTGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACA - A TGTGGA - - - - - A T TGGAACAC T TGGGAACAAC - - - - GAAGA T ACA T CA
GACCA T T TGCGT T CAGT AA T T CC T T CAAGT AGCC T AAAGT A TGT - - - - - GTGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACA - A TGTGGA - - - - - A T TGGAACAC T TGGGAACAAC - - - - GAAGA T ACA T CA
CC T CAA T TGT T T T CGA T CAC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T CACA - - - - - - - - - C TGT T TGAC TGGAAA TGAC T AAAAC T T T T T AGAGT T T A T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T A T A T AAA T T T AAAGAA TGA - - - - A T TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAAAGGT CA T - T T TGAAGA T AAAAGACAA T T AAAACC - - AAAAAAACAA T T T
GGCCAC T CAA TGA T A T T T C T C T CCGT TGAAAAAGCCA T A TGAAA - - - - AGTGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAGC T AGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GGCCAC T CAA TGA T A T T T C T C T CCGT TGAAAAAGCCA T A TGAAA - - - - AGTGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAGC T AGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA T T C T T T A TGCA T A T T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - A T ACA T A T - - - - - - TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T CACACA T A T A T A T - AA T A T CC TGGT T T T TGAGAGT A T C - - - - - - - - GTGT T T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AACAAAAAGACAGT A T T T C T - - - - - C TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAA T T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T A T A T A T T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T AACA T A T A T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAGACA T A T T T C TGT T T CACCGGAAACGAC T ACAAC T - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAGACA T A T T T C TGT T T CACCGGAAACGAC T ACAAC T - - T T TGA T T T T T T T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T CAC T T T T C T CGAGCGTGTGAAGA T TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA - T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAGGT A T A T A - - - - - - - T A TGAAAGT TGT AGAGAA T T TGT AA T T T C T T A T T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACGGAACCGACGAAAAACGT AA - - - - - C TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAGT AACAA T T T TGC T CAAAAAAGTGTGAGTGGA T C T - - AGA TGAC T T T T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACGGAACCGACGAAAAACGT AA - - - - - C TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAGT AACAA T T T TGC T CAAAAAAGTGTGAGTGGA T C T - - AGA TGAC T T T T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACA - - - - - - - - - AAA T A TGAGGAAGT A TGAAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACA - - - - - - - - - AAA T A TGAGGAAGT A TGAAGAAGT A T - - - - - - - - - - - - - - -
AAAAAACCC T TGA T AGCA T C T T - - - - - AACA T CC T AAAGCGCAAA T T A - C TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA - T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T CACA T T AAC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAAAAACCC T TGA T AGCA T C T T - - - - - AACA T CC T AAAGCGCAAA T T A - C TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA - T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T CACA T T AAC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACA T T TGT AGT T - T A TGT T A TGT T T T C T AAA T ACAA T A - - - - - - - - - - - - - - -
- A T T ACCCAC T AA T AG - - - - - - - - - - - - - - - A T A T AAAAACCA T - - - - - - TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- A T T ACCCAC T AA T AG - - - - - - - - - - - - - - - A T A T AAAAACCA T - - - - - - TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AGAGAAAACC T AAAA T T T AGAAAA T A TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAACGGA TGA - - - - - - T AA T CAAA TGCCAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AGAGAAAACC T AAAA T T T AGAAAA T A TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAACGGA TGA - - - - - - T AA T CAAA TGCCAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - T CAAA T T TGTGAA T T T C T TGGT A T A T T T AAAAA T TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAGT CA T AAA T AAGC T T AAAAAAAAAAGAA T A T AAAA - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - T CAAA T T TGTGAA T T T C T TGGT A T A T T T AAAAA T TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAGT CA T AAA T AAGC T T AAAAAAAAAAGAA T A T AAAA - - - - - - - - - - - - - - -
GT ACAGT CC T T C T CGA T AGT C T ACC T CAA T AGC T A T AAA T T T ACA T AAA T TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAAA T A TGT T CCCGCACGAAAAA TGGGCACC T T AA T A T - T TGA TGT A T T T T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGT T A T A T T C T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAGA T AGGT T T AAA T T A T A T AAA T A T CGAGT A TGA T A - - AAAA T ACA T A T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGT T A T A T T C T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAGA T AGGT T T AAA T T A T A T AAA T A T CGAGT A TGA T A - - AAAA T ACA T A T T T
GGGGAGT T AA T CACCGTGACC TGT T A T AACGAGT TGT AAC T CA T - - - - AGTGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA - T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAGCCAGT A T - CGGC T CCACAGAGGCAAGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GGGGAGT T AA T CACCGTGACC TGT T A T AACGAGT TGT AAC T CA T - - - - AGTGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA - T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAGCCAGT A T - CGGC T CCACAGAGGCAAGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CA T T CA T T A T C T A T ACCAACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACA T T AGACAC T T AA T T T AAAAAAAA TGAAGAAACAC T - - T T AAGC T T CA T T C
CA T T CA T T A T C T A T ACCAACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACA T T AGACAC T T AA T T T AAAAAAAA TGAAGAAACAC T - - T T AAGC T T CA T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGA T CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAGT T A T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T AA T CAAC T T T AAGGTGT AA - - - - A T TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- T T T ACCCAC T AA T AG - - - - - - - - - - - - - - - A T A T AAAAACCA T - - - - - - TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACACCA T T T T T - A T AGT T T C TGAAAAA T AAAA T T AA - T T T AAAC T AAAGT T T C
- T T T ACCCAC T AA T AG - - - - - - - - - - - - - - - A T A T AAAAACCA T - - - - - - TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACACCA T T T T T - A T AGT T T C TGAAAAA T AAAA T T AA - T T T AAAC T AAAGT T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGAA T CC - - - - - T TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAA T CC T TGA - - - - - GACA TGAA T TGGGAC T A T AGT A - - A TGAAA T A T C T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGAA T CC - - - - - T TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAA T CC T TGA - - - - - GACA TGAA T TGGGAC T A T AGT A - - A TGAAA T A T C T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAA T A T CA T A - A TGT T T T AAAACC T ACAAC T T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CGGCCAC T T AAGAGT CGT - - - - AC TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A - - - - - - - - - - - - - - A T C TGT T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T A T A T AAA T T T AAAGAA TGA - - - - A T TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAAAGGT CA T - T T TGAAGA T AAAAGACAA T T AAAACC - - AAAAAAACAA T T T
AAACAA T T T A T T T T AGGT ACAGAAAGT AACAAA T T AAAAAGCC T AAAA T T TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACA - - - - - - - - - CCA T T TGAAAAAAA T T AAA T A TGACA - T T AA T A TGACA T T C
AAACAA T T T A T T T T AGGT ACAGAAAGT AACAAA T T AAAAAGCC T AAAA T T TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACA - - - - - - - - - CCA T T TGAAAAAAA T T AAA T A TGACA - T T AA T A TGACA T T C
- A T T ACCCAC T AA T AG - - - - - - - - - - - - - - - A T A T AAAAACCA TGAAAA - TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAC T AAAGT T T C
- A T T ACCCAC T AA T AG - - - - - - - - - - - - - - - A T A T AAAAACCA TGAAAA - TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAC T AAAGT T T C
A T T T ACGCAA TGA TGGAAAGAA TGTGT A TGAA TGT AAAAGCGGTGAAGAGTGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCA T T T T T - A T AGT T T C TGAAAAA T AAAA T T AA T T T T AAAC T AAAGT T T C
A T T T ACGCAA TGA TGGAAAGAA TGTGT A TGAA TGT AAAAGCGGTGAAGAGTGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCA T T T T T - A T AGT T T C TGAAAAA T AAAA T T AA T T T T AAAC T AAAGT T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - A T A T C T T T T T CAAAAA T C TGAAAGGTGCAAAA - C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T ACA - T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAA T AAC T AA T T AGA T A T T ACAA T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - T TGCGA T T T T T TGCAAGC T A T CA TGT ACAAAA - C TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA - T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGT T C T AAAAAGAAC - - - - - - - - - - - - - - - -
AAA T A T T C T AA T AAGGT TGCGA T T T T T TGCAAGC T A T CA TGT ACAAAA - C TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA - T T T T TGGT CC T T CGA T T T T T AAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGT T C T AAAAAGAAC - - - - - - - - - - - - - - - -
T T A TGT T T A T T T A TGT T A TG - - - T T C T T T AAAA T CAA - - - - - - - AAACA - TGT T A T A T T T T A T T T T T AAGT T A T AGGGT A T TGCAGT T A T T AAA T AGGT T - - - - - - - - - - T A T T ACA T T T T T TGGT CC T T CGA T T T T AAAAGAAC T AA T T AGA T A T T ACAA T - - - - - - - - - - - - T AC T AACA T C T ACAGA TGCC T - - - - - - - - - - - - - - -





0 1000 2000 3000 4000 5000 6000

0
5

10
15

TE: ltr_1_family_302.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_n.bed_g_1.bed_fm_2.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_ce.fa_bc.fa_ce.fa_gs.fa_bc.fa
 size: 6349bp; fragments: 233; full length: 36 (>=5714.1bp)
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 size: 6650bp; fragments: 233; full length: 36 (>=5985bp)
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TE: ltr_1_family_302

 size: 370bp; fragments: 107; full length: 100 (>=333bp)
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