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MSA length = 5209
T T T TGT A T AGAGGAAAA TGT TGA T T T T T A T AA T ACAAAAAAA T AC T C T T A T AACAA T A T T T T ACGGT CGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T C T T AC T A T AC T C T C T AA T T - - - - - - - - A TGT - T T T ACA T A T T T T T AC T - AA T T T T AACA
T T T TGT A T AGAGGAAAA TGT TGA T T T T T A T AA T ACAAAAAAA T AC T C T T A T AACAA T A T T T T ACGGT CGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T C T T AC T A T AC T C T C T AA T T - - - - - - - - A TGT - T T T ACA T A T T T T T AC T - AA T T T T AACA
T A TGGCAAC T AA - - - - - - - - - - - - - A T CA T AA TGT AAA T - - - ACCC T T T A T AACAA T A T T T T ACGGT CGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T C T T AC T A T ACC T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CA T ACAC TGGT T - CAACC TGGC T
T A TGGCAAC T AA - - - - - - - - - - - - - A T CA T AA TGT AAA T - - - ACCC T T T A T AACAA T A T T T T ACGGT CGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T C T T AC T A T ACC T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CA T ACAC TGGT T - CAACC TGGC T
T AC T A T A T A T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A T - - - - - - - - - - - - - T A T AACAA T A T T T T ACGGT CGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T C T T AC T A T A T A T AC T A T A T - - - - - - - T - - - - AAC T ACA T ACA - - - - - - - T AGT A TGTGA
T AC T A T A T A T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A T - - - - - - - - - - - - - T A T AACAA T A T T T T ACGGT CGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T C T T AC T A T A T A T AC T A T A T - - - - - - - T - - - - AAC T ACA T ACA - - - - - - - T AGT A TGTGA
T T T T A T T AGC T A T AAAA TGA T A T T T T T TG - T A T T T AA - - - AAAGAAAC T A T AACAA T A T T T T ACGGT CGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T C T T AC T A T AAAACCA T T T T AACC T T - - AAAC - GT T A T ACAAA T T TGCC - T AACAAAGAA
T T T T A T T AGC T A T AAAA TGA T A T T T T T TG - T A T T T AA - - - AAAGAAAC T A T AACAA T A T T T T ACGGT CGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T C T T AC T A T AAAACCA T T T T AACC T T - - AAAC - GT T A T ACAAA T T TGCC - T AACAAAGAA
CGA TGT A T ACAGGAAAA T A - - - - - - - - - - - AA T A - - - - - - - - - - - - - - T A T AACAA T A T T T T ACGGT CGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T C T T AC T A T AAAC T T AAA T T - - - - - - - - - - - - - T T A T T A T AA T T T A T C T - T A T T T T A T AA
CGA TGT A T ACAGGAAAA T A - - - - - - - - - - - AA T A - - - - - - - - - - - - - - T A T AACAA T A T T T T ACGGT CGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T C T T AC T A T AAAC T T AAA T T - - - - - - - - - - - - - T T A T T A T AA T T T A T C T - T A T T T T A T AA
A T A TGT ACAAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGCAAGC TGT AACAA T A T T T T ACGGT CGC T A T CGGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AA - T AA T T ACA T T A TGTGT A T T T AA T T T CAC T T CC T A T CA T AAAGCCCA T T T - - - - - - - - A T A T AA T T T T A T T T C T C T A T T T T AAGT CGT AA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AGGT AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGTGA T T - - AA T AA T T A T A T T AA - - GT A T T T AA T T T CAC T T CC T A T CA T AGCA T C T T T T AAAA T T T - - - - - - A T T T T T CCAAGT TGA T T - - - - - - - - - - -
GT T TGTGTGT A TGT AAAAA T T CA T C T T T A T - - - - - - - - - A T TGGGCA T TGT AACAA T A T T T T ACGGT CGC T ACCGGT A T AAGGGT C TGT CGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGGGAAAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T - - - - - - - - - - T T TGT T AGT A T AACAA T A T T T T ACGGT CGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T C T T AC T A T A T T AGGAAAA T - - - - - - - - GAA T AC T T A T T C T A T T T CACC - TGGT T T A T AA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T - - - - - - - - - - T T TGT T AGT A T AACAA T A T T T T ACGGT CGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T C T T AC T A T A T T AGGAAAA T - - - - - - - - GAA T AC T T A T T C T A T T T CACC - TGGT T T A T AA
GA T T A T T T AAAA T AAA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGGA TGT T A T AACAA T A T T T T ACGGT CGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T C T T AC T A T AA TGT T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T A T AA T T
GA T T A T T T AAAA T AAA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGGA TGT T A T AACAA T A T T T T ACGGT CGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T C T T AC T A T AA TGT T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T A T AA T T
T A T AGT AGA T AGT ACAGT AGT AAC T T T - - - - - - - - - - - - AA TGTGT AC TGT AACAA T A T T T T ACGGT CGC T A T CGGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T - - AA T AA T T ACA T - - A T TGT A T T T AA T T T CAC T T CC T A T CA T AGT ACCAAA T T - AA T T T - T - - - - - T T T ACA TGC TGTGA T CACAA T T TGGCA
T A T AGT AGA T AGT ACAGT AGT AAC T T T - - - - - - - - - - - - AA TGTGT AC TGT AACAA T A T T T T ACGGT CGC T A T CGGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T - - AA T AA T T ACA T - - A T TGT A T T T AA T T T CAC T T CC T A T CA T AGT ACCAAA T T - AA T T T - T - - - - - T T T ACA TGC TGTGA T CACAA T T TGGCA
C T CCACA T AGAAGGAAACA - - - - - - - - - - - A T CA T T A T T - A T AGGT AGT A T AACAA T A T T T T ACGGT CGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T C T T AC T A T AGT - - - - - - - - AAA T T T T - AGA - AC T ACCAAAAA T CAACC - T AAGT T AGCA
C T CCACA T AGAAGGAAACA - - - - - - - - - - - A T CA T T A T T - A T AGGT AGT A T AACAA T A T T T T ACGGT CGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T C T T AC T A T AGT - - - - - - - - AAA T T T T - AGA - AC T ACCAAAAA T CAACC - T AAGT T AGCA
CAGT A T A T C T AA T AAAA T A - - A T T T T T T A T - - - - - - - - - - A T AC T T A T T A T AACAA T A T T T T ACGGT CGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T C T T AC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CAGT A T A T C T AA T AAAA T A - - A T T T T T T A T - - - - - - - - - - A T AC T T A T T A T AACAA T A T T T T ACGGT CGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T C T T AC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T CCGT TGAAAAG - - - - - - - - - - - - - - AGT - - - - - - - - - CAC T T CAGC TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGTGA T T T AA - T AA T T ACA T T A TGTGT A T T T AA T T T CAC T T CC T A T CA T AC T CCGT T A T T - - A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T C T CACA T CCACC - - - - - A T T AA T T T T TGT - - - A T A T A T - T T CGGT AC T A T AACAA T A T T T T ACGGT CGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T CC T AC T A T AGT ACCCA T A T - - - - - - T - AAA TGT T T A T T TGGAACAGGT A T TGGT T AA T T
T C T CACA T CCACC - - - - - A T T AA T T T T TGT - - - A T A T A T - T T CGGT AC T A T AACAA T A T T T T ACGGT CGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T CC T AC T A T AGT ACCCA T A T - - - - - - T - AAA TGT T T A T T TGGAACAGGT A T TGGT T AA T T
GGT T AGAACGCGGGAAACGGA T A T AA T T A T AA T A T AA T T - T T T A T CAGTG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGTGA T T T AA - T AA T T ACA T T A TGTGT A T T T AA T T T CAC T T CC T A T CA T AGT T T CCA T T T AAA T T T - - GAGA - T T TGAACAA T T T AA T T - TGAAA T AGA T
TGT T A T A T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGA T T T T TGT AACAA T A T T T T ACGGT CGC T A T CGGT A T AA TGGT C TGCCGCA T CCGGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAC T A T A T AA T - - - - - - - GAAC TGAAC T
GGT T AGAACGCGGGAAACGGA T A T AA T T A T AA T A T AA T T - T T T A T CAGTG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGTGA T T T AA - T AA T T ACA T T A TGTGT A T T T AA T T T CAC T T CC T A T CA T AGT T T CCA T T T AAA T T T - - GAGA - T T TGAACAA T T T AA T T - TGAAA T AGA T
T A T T A T A T A T AA T - - - - - - - - - - - - T T T A T - - - - - - - - - - AAGT T AAGT A T AACAA T A T T T T ACGGT CGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T C T T AC T A T A T AAGGA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGC T AGGAA
T A T T A T A T A T AA T - - - - - - - - - - - - T T T A T - - - - - - - - - - AAGT T AAGT A T AACAA T A T T T T ACGGT CGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T C T T AC T A T A T AAGGA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGC T AGGAA
T T C T ACCAAAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AA T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGTGA T T T AA - T AA T T ACA T T A TGTGT A T T T AA T T T CAC T T CC T A T CA T AGCACC T T AAA TGA T T T - T - - A TGT T T TGA TGA T T T T T T A T T AAA T T AAAA
T T C T ACCAAAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AA T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGTGA T T T AA - T AA T T ACA T T A TGTGT A T T T AA T T T CAC T T CC T A T CA T AGCACC T T AAA TGA T T T - T - - A TGT T T TGA TGA T T T T T T A T T AAA T T AAAA
CCC T ACAGAGAAA - - - - - A T T AA T AA T TGT T A T A T AGAA - - - - - - T T C T A T AACAA T A T T T T ACGGT CGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T C T T AC T A T AA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T A T A T AGCCGA - - - - T AAC T T AA T T
CCC T ACAGAGAAA - - - - - A T T AA T AA T TGT T A T A T AGAA - - - - - - T T C T A T AACAA T A T T T T ACGGT CGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T C T T AC T A T AA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T A T A T AGCCGA - - - - T AAC T T AA T T
CAA T A T AAA T AACA T T T T A T T - - - - T T T A T AGT A - - - - - - T T AGGT C T T A T AACAA T A T T T T ACGGT CGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T CC T AC T A T AGT C T T AA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGA T A T AACA
CAA T A T AAA T AACA T T T T A T T - - - - T T T A T AGT A - - - - - - T T AGGT C T T A T AACAA T A T T T T ACGGT CGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T CC T AC T A T AGT C T T AA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGA T A T AACA
A T C TGT ACC T AGT A T AAC T T T CA T T T T CA T AGCGT AA T T TGGA T C T T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGTGA T T - - AA T AA T T ACA T T A TGTGT A T T T AA T T T CAC T T CC T A T CA T AAGCGGT AAA T T AA T T T - TGAA T AA T T C T ACA T AGCCA T T T AAAGACAAAA
T T T T A T T T T T CAGAAAA T T A T AAC T T T T T CAA T C T - - - - AAAGT AA T T TGT AACAA T A T T T T ACGGT CGC T A T CGGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T - - AAGAA T T ACA T T A TGTGT A T T T AA T T T CAC T T CC T A T CA T AAA T T T T A T T T AAAGT T - - - - - - A T T T T T A T A T C - - - - - - - T AGTGGGT AA
T T T T A T T T T T CAGAAAA T T A T AAC T T T T T CAA T C T - - - - AAAGT AA T T TGT AACAA T A T T T T ACGGT CGC T A T CGGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T - - AAGAA T T ACA T T A TGTGT A T T T AA T T T CAC T T CC T A T CA T AAA T T T T A T T T AAAGT T - - - - - - A T T T T T A T A T C - - - - - - - T AGTGGGT AA
C T T CGCGGCAGA T AAAA T - - - - A T T T T TGCAA T AGAAA - - AAAGT AAC T A T AACAA T A T T T T ACGGCCGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGA T T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T C T T AC T A T A T AACCGT T T T AAA T T C - - GCA T AA T A T T T TGGA T CAA T T CAA TGT CAGC T
C T T CGCGGCAGA T AAAA T - - - - A T T T T TGCAA T AGAAA - - AAAGT AAC T A T AACAA T A T T T T ACGGCCGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGA T T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T C T T AC T A T A T AACCGT T T T AAA T T C - - GCA T AA T A T T T TGGA T CAA T T CAA TGT CAGC T
CAC T ACGT T T CGG - - - - - - - - - A T T T T AGTGA TG - - - - - - AAAGACA T TGT AACAA T A T T T T ACGGT CGC T A T CGGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AA - T AA T T ACA T T A TGTGT A T T T AA T T T CAC T T CC T A T CA T AACA T T T A - - - - - - - - - - - AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T T CAA T C
CAC T ACGT T T CGG - - - - - - - - - A T T T T AGTGA TG - - - - - - AAAGACA T TGT AACAA T A T T T T ACGGT CGC T A T CGGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AA - T AA T T ACA T T A TGTGT A T T T AA T T T CAC T T CC T A T CA T AACA T T T A - - - - - - - - - - - AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T T CAA T C
T T T CA T A T T CA T T AAAA T A T AAA TGT T TGT AACC T - - A T AA TGGT T A T TGT AACAA T A T T T T ACGGT CGC T A T CGGT A T A T TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA - T T AA - T AA T T ACA T T A TGTGT A T T T AA T T T CAC T T CC T A T CA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - T T T AAA T - - - T T AA T T T C TGT T TGGGT
T T T CA T A T T CA T T AAAA T A T AAA TGT T TGT AACC T - - A T AA TGGT T A T TGT AACAA T A T T T T ACGGT CGC T A T CGGT A T A T TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA - T T AA - T AA T T ACA T T A TGTGT A T T T AA T T T CAC T T CC T A T CA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - T T T AAA T - - - T T AA T T T C TGT T TGGGT
T AA T AGT AA T AA T A T AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AGGT A T T A T AACAA T A T T T T ACGGT CGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T C T T AC T A T AGT A T A - - - - - - - - - - - T - AA T T AA T T CGACAAAA T A T CA T T T A T T TGGCA
T AA T AGT AA T AA T A T AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AGGT A T T A T AACAA T A T T T T ACGGT CGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T C T T AC T A T AGT A T A - - - - - - - - - - - T - AA T T AA T T CGACAAAA T A T CA T T T A T T TGGCA
T A T T AGAGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AACAA T A T T T T ACGGT CGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T C T T AC T A T AAGC T ACAA T T AAA T T T - - AAA - - GT TGT A T TGT T T T ACC T T AAAA T AAAG
T A T T AGAGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AACAA T A T T T T ACGGT CGC T AACAGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T C T T AC T A T AAGC T ACAA T T AAA T T T - - AAA - - GT TGT A T TGT T T T ACC T T AAAA T AAAG
T T T T AAAGC TGGC T AAACA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T AGGT T TGT AACAA T A T T T T ACGGT CGC T A T CGGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T - - AA T AA T T ACA T T - - A TGT A T T T AA T T T CAC T T CC T A T CA T AGGT TGT T A T A T AA T T T - T - - - - - A T T T T ACGTGT T A T AC - T T T TGT AGT C
T T T T AAAGC TGGC T AAACA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T AGGT T TGT AACAA T A T T T T ACGGT CGC T A T CGGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T - - AA T AA T T ACA T T - - A TGT A T T T AA T T T CAC T T CC T A T CA T AGGT TGT T A T A T AA T T T - T - - - - - A T T T T ACGTGT T A T AC - T T T TGT AGT C
CACCA T A T T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACA T A T TGT AACAA T A T T T T ACGGT CGC T A T CGGT A T A T TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T C T T AC T A T AA T A T T T AAA T - - - - - - - - AGA T A T T T T CGTGT AC T TGT T - TGGT T T A T T T
CACCA T A T T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACA T A T TGT AACAA T A T T T T ACGGT CGC T A T CGGT A T A T TGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AAA T AA T T ACA T T C TGTGT A T T T AA T T T CAC T T C T T AC T A T AA T A T T T AAA T - - - - - - - - AGA T A T T T T CGTGT AC T TGT T - TGGT T T A T T T
T C T CA T T T T AGCG - - AGT A T - AA T T T T CGTGT CA T AGA T AAAGCAGT T TGT AACAA T A T T T T ACGGT CGC T A T CGGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGA T T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AA - T AA T T ACA T T A TGTGT A T T T AA T T T CAC T T CC T A T CGT AAGT T C T A T T A - - - - - - - - GAA T C T T T AAA T AAGC T CA T T T AAA T A TGAAA
T C T CA T T T T AGCG - - AGT A T - AA T T T T CGTGT CA T AGA T AAAGCAGT T TGT AACAA T A T T T T ACGGT CGC T A T CGGT A T AA TGGT C TGCCGCGT CCGA T T - - - - - - - - - - AGTGA T T T AA - T AA T T ACA T T A TGTGT A T T T AA T T T CAC T T CC T A T CGT AAGT T C T A T T A - - - - - - - - GAA T C T T T AAA T AAGC T CA T T T AAA T A TGAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A - - - - - - - - - - - - - - TGT AACAA T A T T T T ACGGT CGC T ACCGGCA T AGTGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - GA T AAGTGAA T T AA T T ACA T T AA TGAA T T T T AA T T T CA T T T C T A T T T A T T T T C T T - - - - - A TGGA T T - AAGT AGCCGCA T A T ACCAACG - TGGT CAAAC T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T AAGTGAA T T AA T T ACA T T AA TGAA T T T T AA T T T CA T T T C T A T T T A T T T T C T T - - - - - A TGGA T T - AAGT AGCCGCA T A T ACCAACG - TGGT CAAAC T
T C T CA T AGACA - - - - - - - - - - - - - - T T CG - AA T A T AA - - - - - - - - T T T TGT AACAA T A T T T T ACGGT CGC T ACCGGCA T AGTGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - GA T AAGTGAA T T AA T T AAA T T AA TGAA T T T T AA T T T CAC T T CC T A T CA T AA T T T CCA T T T AAACC T T T AA T CAA T CAAACGA T C T AGC T TGAAACCAAC T
T T C T A T A T T AGCA - - - - - - - - - - - - - - T A T - - - - - - - - - T T T A T A T AC TGT AACAA T A T T T T ACGGT CGC T ACCGGCA T AGTGGT C T ACCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - AGTGAA T - - - - T AA T T ACA T T AA TGAA T T T T AA T T T CAC T T CC T A T CA T AA T ACC T AAAAA T A T T T - T AAA T A T C T A T A T A T A - - - - - - - A T A T A T A T A T
T C T CA T AGACA - - - - - - - - - - - - - - T T CG - AA T A T AA - - - - - - - - T T T TGT AACAA T A T T T T ACGGT CGC T ACCGGCA T AGTGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - GA T AAGTGAA T T AA T T AAA T T AA TGAA T T T T AA T T T CAC T T CC T A T CA T AA T T T CCA T T T AAACC T T T AA T CAA T CAAACGA T C T AGC T TGAAACCAAC T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGTGAA T - - - - T AA T T ACA T T AA TGAA T T T T AA T T T CAC T T CC T A T CA T AA T ACC T AAAAA T A T T T - T AAA T A T C T A T A T A T A - - - - - - - A T A T A T A T A T
T T T TGT A T T T AAAAGAA T - - - - - T C T T T A T AA T AAA T A T - - AAGCCA T TGT AACAA T A T T T T ACGGT CGC T ACCGGCA T AGTGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACC T AAC T A T AGCGC TG - AA T T - A T T T T T T A T C T T AAC T T AA T AC T AAA T
T A T T AGAGGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT AACAA T A T T T T ACGGT TGC T ACCGGCA T AGTGGT C TGCCGCGT CCGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAC - - - - - - - - - - - - - - AA T - AA TGT T ACAAGT AGA T C - AAAA T T AA T T
T TGT ACA T AAAA T AA T A T A T T AA T T T T TGA - - - - - - - - - - T T AGT CAC TGT AACAA T A T T T T ACGGT CGC T ACCGGCA T AGTGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - GA T AAGTGAA T T AA T T ACA T T AA TGAA T T T T AA T T T CAC T T CC T A T CA T A T CACC T AA T T AAA T CC - T - - - T AGT T T T A TGGT T T T A T T - T AAAACAACG
T TGT ACA T AAAA T AA T A T A T T AA T T T T TGA - - - - - - - - - - T T AGT CAC TGT AACAA T A T T T T ACGGT CGC T ACCGGCA T AGTGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - GA T AAGTGAA T T AA T T ACA T T AA TGAA T T T T AA T T T CAC T T CC T A T CA T A T CACC T AA T T AAA T CC - T - - - T AGT T T T A TGGT T T T A T T - T AAAACAACG
AC T AA T A T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - CA - AA T A - - - - - - - - - - - - - - TGT AACAA T A T T T T ACGGT CGC T ACCGGCA T AGTGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - GA T AAGTGAA T T AA T T ACA T T AA TGAA T T T T AA T T T CAC T T CC T A T CA T AA - - - - - - - - - - - - - - - T - AAAC - - T CA T ACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AC T AA T A T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - CA - AA T A - - - - - - - - - - - - - - TGT AACAA T A T T T T ACGGT CGC T ACCGGCA T AGTGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - GA T AAGTGAA T T AA T T ACA T T AA TGAA T T T T AA T T T CAC T T CC T A T CA T AA - - - - - - - - - - - - - - - T - AAAC - - T CA T ACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AC T A T T T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGTGA T - - - - - T AA T T ACA T T T A TGT A T T T T AA T T T CAC T T CC T A T CA T AC T ACC T A T T A TGA T T T - T - - - - - T T T C T T CGC T - - - - - - - T T C T T TGTGT
T T T CACAAAA T TGAAAA T ACAAA T T T T CA T T A TGT CA T AA T AGGC T AC TGT AACAA T A T T T T ACGGT CGC T A T CGGT A T AGTGGT C TGCCGCC T CCGGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGT T A T A T AAAACGGGGT C TGAA T A T CAA T - - - - - - - - - A T T AGGT A T TGT AACAA T A T T T T ACGGT CGC T ACCGGT A T AGTGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T T T AAC T
CA T TGTGT CCACA - - - - - - - - - - - T T T CA - AA T A - - - - - - - - - - - - - - TGT AACAA T A T T T T ACGGT CGC T ACCGGCA T AGTGGT C TGCCGCGT CCGGT T - - - - - - - - - - GA T AAGTGAA T T AA T T AAA T T AA TGAA T T T T AA T T T CAC T T CC T ACCA T A - - - - - - - - - - - - - - - - A - - AA T - - T T ACACAA T T T A - - - - T AGT T CAA T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T AAGTGAA T T AA T T AAA T T AA TGAA T T T T AA T T T CAC T T CC T ACCA T A - - - - - - - - - - - - - - - - A - - AA T - - T T ACACAA T T T A - - - - T AGT T CAA T T
CAA T AAAAACAGAAAAA T A T - GA T TGT CGCAA T A T AA - - - - - - - - T A T TGT AACAA T A T T T T ACGGT CGC T ACCGGCA T AGTGGT C TGCCGCGT CCAGT T - - - - - - - - - - GA T AAGTGAA T T AA T T ACA T T AA TGAA T T T T AA T T T CAC T T CC T A T CA T AA T A T - - - - - - - - - - - - - - - AA - - A T T A T ACAA T T CGACC - - - - - - - - A T T
CAA T AAAAACAGAAAAA T A T - GA T TGT CGCAA T A T AA - - - - - - - - T A T TGT AACAA T A T T T T ACGGT CGC T ACCGGCA T AGTGGT C TGCCGCGT CCAGT T - - - - - - - - - - GA T AAGTGAA T T AA T T ACA T T AA TGAA T T T T AA T T T CAC T T CC T A T CA T AA T A T - - - - - - - - - - - - - - - AA - - A T T A T ACAA T T CGACC - - - - - - - - A T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCC T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T AAGTGAA T T AA T T ACA T T AA TGAA T T T T AA T T T CAC T T CC T A T CA T AA - - - - - - - - - AAA T A T T - - AA T - - ACACACAA T ACC T CC - T AAA T T A T T T
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 size: 5209bp; fragments: 403; full length: 22 (>=4688.1bp)
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 size: 5518bp; fragments: 380; full length: 22 (>=4966.2bp)
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 size: 290bp; fragments: 113; full length: 80 (>=261bp)
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