
Start crop Point End crop Point

MSA length = 4696
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT AGT AA T AA T AAC T - - - - - - - - T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGG - - AGT AAC T T ACAGA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAA T - - - - - - - GA T TGCCCA T A T T - - - - - A T AGGT A T AA T T AAAAA T T A T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA T AAC - A T A T AA T T T AGCACA - T T AGT T T - - - A T A T A - - GTGA TGT CACAA
AAAAAA T - - GAAA T C T AA T AAA - - - T A T A - - - - - - - - T T T T T AAAA T T A T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAG - - - - - - AAA TGT T AAGACA T T TGGT T AAC T A T A T A T T - - - ACGT AAGT A
- - - - - - - - - T AAGT T AAGGACA T T - - - T AAGACCAC TGA T T - - - - - - - - T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGAA - - A T C T AGC T AAAAGT A T A T AGGT AA - TGT A T AA TGT AGCAGGT CAG
AGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAAA T - - T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA T AA - - A T AC T A T T AA T AA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T A - - - T T AGA T TGAAA T A T A T T T TGT AAAAAA T A T AACA T AAAA T T A T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAAAG - - - - AAAA T T TGACA T T T T - - - - - T CAA T T T TGAA T - - - - - - - A T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA T T - - - A T ACACCGT CA T ACA T T T AAC T AA - - - T AAAA T T A T AGAAAA T AC
GT T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA T TGTGGA T CAAAAA T T A T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAA - - - - A T ACA T T T CAGTGAGT T T - - - - - - - - - T AC T - - GTGC TGT TGAAA
AAGT A T T T CAAGC T TGAGCGAGT T CCA T AAAAA T T TGAC T CAAAAAC T A T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAAA - - - AAAAAACC T AGAGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T CA - - - C TGGAAAGTGACA T AC T T T A TGACAACA T AGGT T - - - - - - - - T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACA - - C T CA T A T CAGT A
- - - AAA T - - A T AA T A T CA T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T - A T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA - - - - GAAAA TGTGAAGT A T A - - - - - T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T AAACCGAAAA T - - - TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAA - - - - A T AAAAA T T AAAA T A - - - - - TGAA - - - C T TG - - T T CC T CGCCAGA
T T T C - - - - - AAAA TGT AGTGT T T T T - - - - - - - GT TGT T T T T AAAAA T T A T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGT - - - A TGT CA T T T A T T T C T - - - - - GC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCGT CCCA T T T AA T AGC T A T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAAAA - - ACAAAAAC T ACGCCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGAAAGA - - T CAC T AACACA T A T T - - - - AGTGGGGTGGA T CAAACGT T A T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGCA T AA T AAAA T T AAAAA T A - - - - - T T AA - - - - - - - - - GA T ACA T AAAAA
A T CCAA TGCAAAGT A T ACGAAA T T - - - - - - - AA T TGGGA T CAAAAAA T A T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAAAA - - AGT CAGT T T AAGTGA - - - - - - - - - - - - - - - - T T - - - - - - - - - - - -
A T TGA - - - CGAGA T C T CGT AGC T T - - - - - TGT A T A T T T T T T A T AAAA T A T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGAA T AAAACA T T T T AGGA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - A T TGCCCA T A T T - - - - - A T AGGT A T AA T T AAAAA T T A T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA T AAC - A T A T AA T T T AGCACA - T T AGT T T - - - A T A T A - - GTGA TGT CACAA
T T T CGC T - - AAGA T - - - - - - - - - - - - - - - AAGAC TGT T T T T - - - - - - - - - - GT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGT - CC T CCACA T A T AACACA - - - - - - - - - - - - T A T A T CAA T ACAC T ACA -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T - - - T AAGACCAC TGA T T - - - - - - - - T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGAA - - A T C T AGC T AAAAGT A T A T AGGT AA - TGT A T AA TGT AGCAGGT CAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA T AACAA T TGGCCCC T AAA T A T T TGA - - - - C T T CAAC - - AA T ACA T AAC T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA T AACAA T TGGCCCC T AAA T A T T TGA - - - - C T T CAAC - - AA T ACA T AAC T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAAA - T AA T TGTGT T T AAAAAA T T T AG - - - - C T A T AAA - - AA T C T A T AGCAA
AGAG - - - - T AAGA T - GAGCGAA T C - - - - - A T CAA T T TGA T T - - - - - - TGC TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGG - - - ACC T AAC T TGAACGG - - - - - - - - - - - - - - - - T T - - - - - - - - - - - -
AGAG - - - - T AAGA T - GAGCGAA T C - - - - - A T CAA T T TGA T T - - - - - - TGC TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGG - - - ACC T AAC T TGAACGG - - - - - - - - - - - - - - - - T T - - - - - - - - - - - -
AGAG - - - - T AAGA T - GAGCGAA T C - - - - - A T CAA T T TGA T T - - - - - - TGC TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGG - - - ACC T AAC T TGAACGG - - - - - - - - - - - - - - - - T T - - - - - - - - - - - -
AGAG - - - - T AAGA T - GAGCGAA T C - - - - - A T CAA T T TGA T T - - - - - - TGC TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGG - - - ACC T AAC T TGAACGG - - - - - - - - - - - - - - - - T T - - - - - - - - - - - -
AAAAA - - - - AGAA T - - - - - - - - - - - - - - - AAGAA TGTGT C T AAAAA T - - - TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA T - - - AAGTGT T T T T AAA T C T - - - - - T - - - - - - - - - - T T T T T ACA T AA T A T
AAAAA - - - - AGAA T - - - - - - - - - - - - - - - AAGAA TGTGT C T AAAAA T - - - TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA T - - - AAGTGT T T T T AAA T C T - - - - - T - - - - - - - - - - T T T T T ACA T AA T A T
A T T A - - - - - GT AA T C T AAAGGT T T T T AC T T T AAC T T CAA T CGT ACAC T A T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A TGGAA T - AAAAA T - T AAAAAA T C T TGT AAAAA T C T T T A T T AAAAA T AAA TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAA - - - - AGAA T T CA TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAGT T CA T AAAA -
A TGGAA T - AAAAA T - T AAAAAA T C T TGT AAAAA T C T T T A T T AAAAA T AAA TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAA - - - - AGAA T T CA TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAGT T CA T AAAA -
GA T ACA T - - - GAA T C - - - - - - - - T T T A TG - - - - - - - - - - - T AAAGGT - - - TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAG - - - - - - T T T T T T T AAAGGA - - - - - T T AAC T A - AAA T T - - - - - - T AAAGT
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACCA T T T - - - - - - - - T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAA T A - - - - T T T A T T T A T AA T A T C T AAGGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GT T C - - - - - - - - - - - - - CA T T TGT T CA T A - - - A T T A T T C T T - - - - - - - - - - GT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAA - - - - T T C T AAA T T AAAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAAGCGAA T T AGAAC T - - T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAA T T - - A TGAGC TGCA T AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - TGCAAA T T C T A T AAACAC T AAA T T T - - - - - - T A T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAC T A - AAA TGT T T TGAAAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T AAA T AA T AAAAAC T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA T T A - - T AA T AAC T T AAAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - AGAAAGTGGC - TGT AA T CA T T T C T T T T T AAAA TGA T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA T C - - - AAA T AAA T AAAAC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - T T AAAGT AGGGCGCGT CACCGT C TGT TGGT A T C T AAGT A T - - A TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGG - - AA TGT T T A T TGA T T T T - - - - - - - - A - - - T AAG - - C T T ACCCACC T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CACCGT C TGT TGGT A T C T AAGT A T - - A TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGG - - AA TGT T T A T TGA T T T T - - - - - - - - A - - - T AAG - - C T T ACCCACC T A
AAAAAA T - - GAAA T C T AA T AAA - - - T A T A - - - - - - - - T T T T T AAAA T T A T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAG - - - - - - AAA TGT T AAGACA T T TGGT T AAC T A T A T A T T - - - ACGT AAGT A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T - - - - - T T AA T T T T T A T T - - - - - - T AC TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAA T - - - A T A TGT T T AAAAAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AA T ACAA T AA
AAAGAAA T T A T AAAGAAGAAAGT T - - - - - T T AA T T T T T A T T - - - - - - T AC TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAA T - - - A T A TGT T T AAAAAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AA T ACAA T AA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T CGC T - - AAGA T - - - - - - - - - - - - - - - AAGAC TGT T T T T - - - - - - - - - - GT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGT - CC T CCACA T A T AACACA - - - - - - - - - - - - T A T A T CAA T ACAC T ACA -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT A T - - - - - - T T AACAGTGA T T AA T ACC T AA TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A - - GT AAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AA T A T TGT CC - - - - - - T AC TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAAA - - - A T T A T T T C TGTGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AA T A T TGT CC - - - - - - T AC TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAAA - - - A T T A T T T C TGTGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AC T AGAA - CAGGGT C T AGAGGA T T T CA T A - - - A T A T T T A T T - - - AA T - AGTGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAC - - - - A T AGCA T C T AAAACA - - - - - - - A - - - - - - - - T T T A T AAA T AGCA T
- - - - - - - - - - - - - - - T AGAGGA T T T CA T A - - - A T A T T T A T T - - - AA T - AGTGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAC - - - - A T AGCA T C T AAAACA - - - - - - - A - - - - - - - - T T T A T AAA T AGCA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAAA - T AA T TGTGT T T AAAAAA T T T AG - - - - C T A T AAA - - AA T C T A T AGCAA
- - - - - - - - - AAA T CGTGT T A T A T T - - - - - - - AAC T AAAGT T AAA TG - - - A TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A T AAA - - AA T C T A T AGCAA
- - - - - - - - - AAA T CGTGT T A T A T T - - - - - - - AAC T AAAGT T AAA TG - - - A TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A T AAA - - AA T C T A T AGCAA
- - - - - - - - - AAA T AGTGGT A T A T T - - - - - - - AAA T AAAGC T - - - - - - - - - TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA - - - - AA T T A TGT T T AAAAAA T T T AG - - - - C T A T AAA - - AA T C T A T AGCAA
- - - - - - - - - AAA T AGTGGT A T A T T - - - - - - - AAA T AAAGC T - - - - - - - - - TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA - - - - AA T T A TGT T T AAAAAA T T T AG - - - - C T A T AAA - - AA T C T A T AGCAA
- - - - - - - - - AAA T AGTGGT A T A T T - - - - - - - AAA T AAAGC T - - - - - - - - - TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA - - - - AA T T A TGT T T AAAAAA T T T AG - - - - C T A T AAA - - AA T C T A T AGCAA
- - - - - - - - - AAA T AGTGGT A T A T T - - - - - - - AAA T AAAGC T - - - - - - - - - TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA - - - - AA T T A TGT T T AAAAAA T T T AG - - - - C T A T AAA - - AA T C T A T AGCAA
C T T A - - - T T AGA T TGAAA T A T A T T T T A T AAAAAA T A T AACACAAA - - - - - TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T T A - - - T T AGA T TGAAA T A T A T T T T A T AAAAAA T A T AACACAAA - - - - - TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AAG - - - T T CAAA T C T AA T AAA - - - - - - - AA T A T A T T A T T T - - - - - - T AA TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAAAACAAGACA T T T CACAACA - - - - - T T AA - - - T AAA TGC T CGC TGAGAAA
T AAG - - - T T CAAA T C T AA T AAA - - - - - - - AA T A T A T T A T T T - - - - - - T AA TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAAAACAAGACA T T T CACAACA - - - - - T T AA - - - T AAA TGC T CGC TGAGAAA
T AAG - - - T T CAAA T C T AA T AAA - - - - - - - AA T A T A T T A T T T - - - - - - T AA TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAAAACAAGACA T T T CACAACA - - - - - T T AA - - - T AAA TGC T CGC TGAGAAA
T AAG - - - T T CAAA T C T AA T AAA - - - - - - - AA T A T A T T A T T T - - - - - - T AA TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAAAACAAGACA T T T CACAACA - - - - - T T AA - - - T AAA TGC T CGC TGAGAAA
AGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAAA T - - T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA T AA - - A T AC T A T T AA T AA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAGT AA T - - - GAA T C T ACCACA T A T T A - - - - - - - - T TGA T T AAAAG - - AC TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAG - - - - AAACAA T T T AGCA T A - - - - - - - - - - - - CAGA T T - - - A TGTGACAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - CACA T A T T A - - - - - - - - T TGA T T AAAAG - - AC TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAG - - - - AAACAA T T T AGCA T A - - - - - - - - - - - - CAGA T T - - - A TGTGACAA
T T T A - - - T T AGA T TGAAA T A T A T T T TGT AAAAAA T A T AACA T AAAA T T A T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGGAAC T AGT T AAAAGT T T A TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGC - - - GCAA T AGT CGAGT TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGGAAC T AGT T AAAAGT T T A TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGC - - - GCAA T AGT CGAGT TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - T AAAGGT T T T T AC T T T AAC T T CAA T CGT ACAC T A T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAAAG - - - - AAAA T T TGACA T T T T - - - - - T CAA T T T TGAA T - - - - - - - A T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA T T - - - A T ACACCGT CA T ACA T T T AAC T AA - - - T AAAA T T A T AGAAAA T AC
- - - - - - - - - - - - - - - - GGAAAA T T T - - - - GT T A T T AGAC T T AACAAAAAGTGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAA - - T AAAGT AA T T T AAAAGT - - - - - - - - - C T A T - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - A T CA T AGGGAAAA T T T - - - - GT T A T T AGAC T T AACAAAAAGTGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAA - - T AAAGT AA T T T AAAAGT - - - - - - - - - C T A T - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - T T AAAGT A - - - - - - - - - - - - - - C T C T T TGTGT T T AAAAA T - - C TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAC - - - - T CGA T AA T CGA T T T A - - - - - - - - A - - - T AAG - - GAAGT T T ACACA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T C T T TGTGT T T AAAAA T - - C TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAC - - - - T CGA T AA T CGA T T T A - - - - - - - - A - - - T AAG - - GAAGT T T ACACA
GT T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA T TGTGGA T CAAAAA T T A T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAA - - - - A T ACA T T T CAGTGAGT T T - - - - - - - - - T AC T - - GTGC TGT TGAAA
- - - - - - T T CAAGC T TGAGCGAGT T CCA T AAAAA T T TGAC T CAAAAAC T A T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAAA - - - AAAAAACC T AGAGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A - - AGGT C T T T A T C T AGAGAGT AC TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGT A - - GGCAACA T T AAAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A - - AGGT C T T T A T C T AGAGAGT AC TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGT A - - GGCAACA T T AAAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CAA T - - - - - - A T A T TGGCCA T T T T - - - - - ACCC T T C T AC T T - - - - - - - CC TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAAGAC - T T CAAA T T CAGT AC - - T TGGT T TGCAA T ACAC T A T AA T A T AA TGT
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACCC T T C T AC T T - - - - - - - CC TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAAGAC - T T CAAA T T CAGT AC - - T TGGT T TGCAA T ACAC T A T AA T A T AA TGT
A T CA - - - C TGGAAAGTGACA T AC T T T A TGACAACA T AGGT T - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACA - - A T T A T C T AAGCA
A T CA - - - C TGGAAAGTGACA T AC T T T A TGACAACA T AGGT T - - - - - - - - T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACA - - C T CA T A T CAGT A
- - - - - - - - T AGAA T A T AC T T A T C T - - - - - GAA T T T T CAGT T CAAACC T AC TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GACAGT AGT T A - - - - - T AC TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAA T - - - A T AA - - - - - AAAA TG - - - - - - - - - - - - CGG - - - GACAAA T CAGGA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GACAGT AGT T A - - - - - T AC TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAA T - - - A T AA - - - - - AAAA TG - - - - - - - - - - - - CGG - - - GACAAA T CAGGA
- - - AAA T - - A T AA T A T CA T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T - A T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA - - - - GAAAA TGTGAAGT A T A - - - - - T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGA T AAAGC T - - - - - - - - C TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGC - - - A TGA T T T T T CAAA T A - - - - - - - - - - - - T AA - - - AAAAGA T CAAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGA T AAAGC T - - - - - - - - C TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGC - - - A TGA T T T T T CAAA T A - - - - - - - - - - - - T AA - - - AAAAGA T CAAAA
GA T ACA T - - - GAA T C - - - - - - - - T T T A TG - - - - - - - - - - - T AAAGGT - - - TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAG - - - - - - T T T T T T T AAAGGA - - - - - T T AAC T A - AAA T T - - - - - - T AAAGT
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T AAACCGAAAA T - - - TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAA - - - - A T AAAAA T T AAAA T A - - - - - TGAA - - - C T TG - - T T CC T CGCCAGA
A T T T - - - - - AAAAA - T A T AA T T T T T T AAAACAA TGGT T A T T AGAAA TGAGTGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA T - - - - A T AGAA T A TGACA T T - - - - - T T AC - - - T CCA T T AAAA T A T AAAAC
A T T T - - - - - AAAAA - T A T AA T T T T T T AAAACAA TGGT T A T T AGAAA TGAGTGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA T - - - - A T AGAA T A TGACA T T - - - - - T T AC - - - T CCA T T AAAA T A T AAAAC
- - - - - - - - - - - - A T CGAGT AAA T CGCA T AGCAAC TGGGA T T AACGA T - AGTGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGG - CGCAA T A T T T CAAAACA T T T A - T T AAGTGCAAA T TGT T A TGT AA TGA
A T T T AA T - - - GAA T CGAGT AAA T CGCA T AGCAAC TGGGA T T AACGA T - AGTGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGG - CGCAA T A T T T CAAAACA T T T A - T T AAGTGCAAA T TGT T A TGT AA TGA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACCA T T T - - - - - - - - T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAA T A - - - - T T T A T T T A T AA T A T C T AAGGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T A T A T T AA T T - - - - - - - - A TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAC - - - GGGAGAA T T AA T T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT A TGT A T AAA
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 size: 4696bp; fragments: 264; full length: 67 (>=4226.4bp)
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TE consensus structure and protein hits (bp)

No TE domain detected

After TEtrimmer 4696 bp
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