
Start crop Point End crop Point

MSA length = 6850
CC - - - T A T T A T A T A T AC TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T A T T T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - T T CAAAC T T A T T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGAAC T T T T AAGC T T AAAA T A T CACA T C T T TGT T T T CAC T T C T AA T T T A
- - - - - T CAAA T T AAAGGT T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA - - - - AA T CC TGT T T AGGAAAC T C T T AAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T T T CC - - AA T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT A T A T T T ACAACA T T AAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AAAC - - - - - - - AGC T AA T AAA T A T T TGCGA T A T TGT TGA T T - AGT T TGTGGAAAA
- - - - - T CAAA T T AAAGGT T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA - - - - AA T CC TGT T T AGGAAAC T C T T AAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T T T CC - - AA T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT A T A T T T ACAACA T T AAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AAAC - - - - - - - AGC T AA T AAA T A T T TGCGA T A T TGT TGA T T - AGT T TGTGGAAAA
A T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T T AGGAAAC T C T T AAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T T T CC - - AA T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT A T A T T T ACAACA T T AAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T T T AAACA - - - - - - - - - - - - - - - T CA T ACAAGACGCGA - - - - - - - CA T C T T T - - - - - -
GT - - - AAAAACCGAAA T C T C T - - GCAAC T AA T A TGC T C T T AAAAA T T T CGTGT T T AGGAAAC T C T T AAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T T T CC - - AA T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT A T A T T T ACAACA T T AAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AAACACCGA - - - - - GAAAA T C T ACAAAAAAAA T A T T T AACCA T A T C T C T - - - - - -
GT - - - AAAAACCGAAA T C T C T - - GCAAC T AA T A TGC T C T T AAAAA T T T CGTGT T T AGGAAAC T C T T AAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T T T CC - - AA T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT A T A T T T ACAACA T T AAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AAACACCGA - - - - - GAAAA T C T ACAAAAAAAA T A T T T AACCA T A T C T C T - - - - - -
T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGACAAAAAGAGA T T - - - - T AG - - - - - TGT T T AGGAAAC T C T T AAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T T T CC - - AA T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT A T A T T T ACAACA T T AAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CA - - - - - - - - - - - - - GT T AGT A T A TGACA T AA T T AA T T ACGT A T T C - - - - - -
T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGACAAAAAGAGA T T - - - - T AG - - - - - TGT T T AGGAAAC T C T T AAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T T T CC - - AA T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT A T A T T T ACAACA T T AAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CA - - - - - - - - - - - - - GT T AGT A T A TGACA T AA T T AA T T ACGT A T T C - - - - - -
GT A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T T AGGAAAC T C T T AAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T T T CC - - AA T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT A T A T T T ACAACA T T AAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AAACAACA T AAA T A TGA T A T T T T AAGAAAA T T T AGGCGA T T A TGT T T T AACC T CG
GT A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T T AGGAAAC T C T T AAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T T T CC - - AA T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT A T A T T T ACAACA T T AAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AAACAACA T AAA T A TGA T A T T T T AAGAAAA T T T AGGCGA T T A TGT T T T AACC T CG
- - - - - T T CGGACAACGT T T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AC TGT T T AGGAAAC T C T T AAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T T T CC - - AA T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT A T A T T T ACAACA T T AAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AAAC - - - - - - GA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGAA - - - - - -
- - - - - T T CGGACAACGT T T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AC TGT T T AGGAAAC T C T T AAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T T T CC - - AA T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT A T A T T T ACAACA T T AAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AAAC - - - - - - GA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGAA - - - - - -
A T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T T AGGAAAC T C T T AAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T T T CC - - AA T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT A T A T T T ACAACA T T AAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T T T AAACA - - - - - - - - - - - - - - - T CA T ACAAGACGCGA - - - - - - - CA T C T T T - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T T AGGAAAC T C T T AAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T T T CC - - AA T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT A T A T T T ACAACA T T AAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AAACAGTGA TGA T A T T T T T T T TGTGT AGAAAA T AA T TG - T T - TGT T T T AA T T T T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T T AGGAAAC T C T T AAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T T T CC - - AA T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT A T A T T T ACAACA T T AAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AAACAGTGA TGA T A T T T T T T T TGTGT AGAAAA T AA T TG - T T - TGT T T T AA T T T T A
- - - - - T AAAAACCAAA T CAC T - - - - - - - - AAAAAA - - - - - - - - - - CACA T TGT T T AGGAAAA T C T T AAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T T T CC - - AA T T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T CA T T AGA T A T AAAAACCA T T A TGAAAAAAAA T T AA T T T - - - AAGA T T A T TGT T T AGGAAAC T C T T AAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T T T CC - - AA T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT A T A T - T ACAACA T T CAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T T T AA T CAAA T T - - - - - AAAGT T T CAAAAAGA T CGT A T ACA T T CACA T T T T T - - - - - -
T CA T T AGA T A T AAAAACCA T T A TGAAAAAAAA T T AA T T T - - - AAGA T T A T TGT T T AGGAAAC T C T T AAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T T T CC - - AA T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT A T A T - T ACAACA T T CAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T T T AA T CAAA T T - - - - - AAAGT T T CAAAAAGA T CGT A T ACA T T CACA T T T T T - - - - - -
A T T T T T AAAAAACGAGA T T TGA T A T AAA TGGA T TGA T T - - - - - - - GACA T TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T T T T T - AA T T T T AA - - - - - - - - - - A T CGAGT A T A T T AAAAACAA T CAAACA T T T C T C T A T T T CC T T T C T AAACA T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T T T T T - - - - - -
A T T T T T AAAAAACGAGA T T TGA T A T AAA TGGA T TGA T T - - - - - - - GACA T TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T T T T T - AA T T T T AA - - - - - - - - - - A T CGAGT A T A T T AAAAACAA T CAAACA T T T C T C T A T T T CC T T T C T AAACA T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T T T T T - - - - - -
ACA T T AAAAAAA T AGA T T TGA - - A T A T AAAGAA TGAA T - - - - TGAGA TGT TGT T T A TGAAAC T C T T AAAA T A T A T T T AGT A T T A T C T T T T T - - AA T T T AA - - - - - - - - - - A T CGAGT A T A T T AAAAACAA T CAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AAACAAGT AGA T T - T T T AGT CAACAA T A T C T A T AACCAGTGCCA T T T T TGTGT T A
T T - - - T T AAAAGCAAGT T AC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T T AGGAAAC T C T T AAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T T T CC - - AA T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT A T A T - T ACAACA T T CAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AAACA T AC T - - - - - T T T A T T T T AAA TGGAACACCCC TGGT T A T A T A T C T A T A T T A
CAGA T CAAAGC T T AAGAC T T TGAA TGAC TGACA T TGT T TGAAGA T AACGGTGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T T T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CGAGT A T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AAACACGGCGAGC - CGTGT T CCA T AGGAGTGGTGTGT CA T T A T A T T TGT - CA T TG
T T - - - AAAGAAA T AAGT TGGTGGA T AGCAAAA T T AA T A - - - - - - - - - - - - TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AAACAAA T AAAA T - A T A T T T TGAAAGAAAC TGT A T A T AA T C - T A T T T T T A T A TGT
T T - - - AAAGAAA T AAGT TGGTGGA T AGCAAAA T T AA T A - - - - - - - - - - - - TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AAACAAA T AAAA T - A T A T T T TGAAAGAAAC TGT A T A T AA T C - T A T T T T T A T A TGT
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T ACAGT C - - - - - - - - - - - - TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CACAGT - - A T - TGA T A T T T AAGAAAA TGT T T T T CGAAA - T A T T T C T - T AA TG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T ACAGT C - - - - - - - - - - - - TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CACAGT - - A T - TGA T A T T T AAGAAAA TGT T T T T CGAAA - T A T T T C T - T AA TG
AAA T - T AGC T T A T A T AC T T T T - T ACAAC T T AACCGGGT - GAA TGGCA T C T TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CACC T AAGA T - - T A TGT T AGT A T A TGACA T AA T T AA T T ACA T C TGT - T T T TG
AAA T - T AGC T T A T A T AC T T T T - T ACAAC T T AACCGGGT - GAA TGGCA T C T TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CACC T AAGA T - - T A TGT T AGT A T A TGACA T AA T T AA T T ACA T C TGT - T T T TG
GG - - - T AGCGAGCA T AGT T T T C TGC T AGTGGCA T AA T T - - AA T AA T A T T T TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CAGT T T - - - - - AGA TGT T CA T AAAA - - - - - - - - - - - - - - T A T T T AA - CAC T A
GG - - - T AGCGAGCA T AGT T T T C TGC T AGTGGCA T AA T T - - AA T AA T A T T T TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CAGT T T - - - - - AGA TGT T CA T AAAA - - - - - - - - - - - - - - T A T T T AA - CAC T A
- - - - - C TGGGA TGACGACGAC - - - - - - - - GGGACAGCC - AAA TGTGGC T T TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T C - - - - - - - A TGT A T TGT CCAACAGGACAC T T A T TGAGA - GGT T T CAA T T T T A
- - - - - C TGGGA TGACGACGAC - - - - - - - - GGGACAGCC - AAA TGTGGC T T TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T C - - - - - - - A TGT A T TGT CCAACAGGACAC T T A T TGAGA - GGT T T CAA T T T T A
A T - - - A T T CC T A T AAA T T T CA - - GT ACGTGT AA T AA T T T T AA T AA T A T T A TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CA - - - - - - - A - T AA TGT T AGT A T AA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T - - - A T T CC T A T AAA T T T CA - - GT ACGTGT AA T AA T T T T AA T AA T A T T A TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CA - - - - - - - A - T AA TGT T AGT A T AA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T - - - CAA T T TGT AGGT T T T T - - GGGGT CGACAAA T T T - - - - TGA - - - - - TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CAAGTG - - T T - AAA T T T T AA T ACGA T ACA T C T T CAA T T - T T T C T T T - T A T AC
A T - - - CAA T T TGT AGGT T T T T - - GGGGT CGACAAA T T T - - - - TGA - - - - - TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CAAGTG - - T T - AAA T T T T AA T ACGA T ACA T C T T CAA T T - T T T C T T T - T A T AC
AGA T - - - - - - GAGAAGGC T T T A T AAGGCAAA T AGAAGC - GA T T C T AA T A T TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T ACAAGGCC - - - - - - - - - GAGT A
AGA T - - - - - - GAGAAGGC T T T A T AAGGCAAA T AGAAGC - GA T T C T AA T A T TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T ACAAGGCC - - - - - - - - - GAGT A
AG - - - AAAAACA T AGA T C T T T A T C TGAGAGGAAGAA T T - T AA T A T T T T A T TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CAAA T A - - - - - T ACAAA T CAAA TGAAACGTGT - - - - - - AGA T T T A T - - - - - -
AG - - - AAAAACA T AGA T C T T T A T C TGAGAGGAAGAA T T - T AA T A T T T T A T TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CAAA T A - - - - - T ACAAA T CAAA TGAAACGTGT - - - - - - AGA T T T A T - - - - - -
T T - - - T T A T T TGAAAAACGGT - - AAAGAGAA T A T C T T T T T AA T A TGACAC TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CACACCAAA T ACC T TGT T AA T A T AA T C T T T C T T T AA T T - GACA T T T - - - - - -
T T - - - T T A T T TGAAAAACGGT - - AAAGAGAA T A T C T T T T T AA T A TGACAC TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CACACCAAA T ACC T TGT T AA T A T AA T C T T T C T T T AA T T - GACA T T T - - - - - -
T C - - - T CGA T CA T ACGGT AGT - - T T A TGTGAACAAA T T - T AA TGGC T A - - TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C - T A T C T - - - - - - - -
T C - - - T CGA T CA T ACGGT AGT - - T T A TGTGAACAAA T T - T AA TGGC T A - - TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C - T A T C T - - - - - - - -
T T - - - T CA T T AGT AGACCGTG - - A T AAA T CAAAAAAA T ACAA T AC - - - - - TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T T T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AAACA T A T A - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGA T T - T A T A T T T - T A T T T
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T T - - - T CA T T AGT AGACCGTG - - A T AAA T CAAAAAAA T ACAA T AC - - - - - TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T T T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AAACA T A T A - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGA T T - T A T A T T T - T A T T T
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A T - - - T T CAA T A T A T T T T T T T - - C T AGT - GGACCGA T T T T AA T AA - - - - - TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AAA T T A T - - - - - - T T - GAC T T T T - T AGCC
A T - - - T T CAA T A T A T T T T T T T - - C T AGT - GGACCGA T T T T AA T AA - - - - - TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AAA T T A T - - - - - - T T - GAC T T T T - T AGCC
TGT T T A T ACCCAGCAGC T T T T AGA TGA T T AACAGA T A T - TG - T T AAA T A T TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CAGA T T - - - - - T T A T CGCCA TGT TGGT CACA TGTGGCGGT A T T A T T A T T A T C
TGT T T A T ACCCAGCAGC T T T T AGA TGA T T AACAGA T A T - TG - T T AAA T A T TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CAGA T T - - - - - T T A T CGCCA TGT TGGT CACA TGTGGCGGT A T T A T T A T T A T C
T T AC T CGAAA T T T AAGT CAA T A TGAAGT ACAGACAGT C - GAA TGT AA T T A TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CAC T AGAA T T AAA TGGT T CA T A T AAACGA TGGT CGT T T - TGCC T T T - - - - - -
A TGGTGGGAGCAGAGGT T T T T - - - - - GGCA T A T CACGT - T AA T AGAAA TGTGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CAA TGT - AAA - T T AAA T TGAAA T AAAACA TGT T C T A T T - AA T C TGG - CACAA
A TGGTGGGAGCAGAGGT T T T T - - - - - GGCA T A T CACGT - T AA T AGAAA TGTGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CAA TGT - AAA - T T AAA T TGAAA T AAAACA TGT T C T A T T - AA T C TGG - CACAA
AGA T - TGAGT T ACAGGCCCC T - - GGTGGAAAAACAAAG - T AACAG - - - - - TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CAGGCAAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T T A
T T AC T CGAAA T T T AAGT CAA T A TGAAGT ACAGACAGT C - GAA TGT AA T T A TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CAC T AGAA T T AAA TGGT T CA T A T AAACGA TGGT CGT T T - TGCC T T T - - - - - -
AGA T - TGAGT T ACAGGCCCC T - - GGTGGAAAAACAAAG - T AACAG - - - - - TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CAGGCAAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T T A
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T T - - - T TGAGCA T AAGCCA T T - - GAGGCCGAAACAA T T - T AA T AA T AA T A TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CAA T A T - - - T - T T CCGCCAGCAGA T AC TGT - - - - - - T T - T A T T T T T - T A T TG
T T - - - T TGAGCA T AAGCCA T T - - GAGGCCGAAACAA T T - T AA T AA T AA T A TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CAA T A T - - - T - T T CCGCCAGCAGA T AC TGT - - - - - - T T - T A T T T T T - T A T TG
T T AC T A T A T A T A T A T A T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T - A T A T A T - - T A T A T A T A T A T A T AA T A T AA T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T AC T T T C T AA T CA T A T AAA TGT A T A T A T A T A T A T AGAA T A T A T T A T A T A - T A T A T A T T T A T A T
A T - - - - AC T T TGAAGAGT T T - - - - - - - - - - GAACGAA T - T AA - - - AA T T A TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CAC T AC - - - T - T T - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T T T T T T AAA T A T CC - T T T AA
A T - - - - AC T T TGAAGAGT T T - - - - - - - - - - GAACGAA T - T AA - - - AA T T A TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CAC T AC - - - T - T T - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T T T T T T AAA T A T CC - T T T AA
T CA T - CACGAC T CAAGCCCGT - TGAAAGTGT AGCAC T T - - - - - - - GAA TGTGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T T T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AAACA T TGG - - - - - GCCGGA T AACGCCGAA T A T AGT TGAGT A T A T T T T T - - - - - -
T CA T - CACGAC T CAAGCCCGT - TGAAAGTGT AGCAC T T - - - - - - - GAA TGTGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T T T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AAACA T TGG - - - - - GCCGGA T AACGCCGAA T A T AGT TGAGT A T A T T T T T - - - - - -
T AA T - - - - - - AA T TGGT T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACAGT T AA T AA TGT A T T T TGT T T A
T AA T - - - - - - AA T TGGT T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC TGT T T AGGAAAC T C T CAAAA T A T A T T T AA T T T T A T C T C T T T T AA T T T T AA - - - - - - - - - - C T CGAGT T T A T - - - - - - - - T ACAA T CA T T T C T T T A T T T CC T T T C T AA T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACAGT T AA T AA TGT A T T T TGT T T A
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 size: 6850bp; fragments: 322; full length: 47 (>=6165bp)
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After TEtrimmer 6850 bp
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 size: 7150bp; fragments: 322; full length: 45 (>=6435bp)
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 size: 458bp; fragments: 156; full length: 133 (>=412.2bp)
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